Geneticke analyzatory
Applied Biosystems 3500/3500xL
Uzivatelska prirucka

Uzivatelska pfirucka

Pouze pro vyzkumné Gcely. Neni uréeno pro diagnostické Gcely.

AR aeelied | HITACHI



Pouze pro vyzkumné ti¢ely. Neni uréeno pro diagnostické uicely.
© Copyright 2009, Life Technologies. VSechna prdva vyhrazena.

Informace obsazené v tomto dokumentu se mohou zménit bez predchoziho oznameni.

SPOLECNOST APPLIED BIOSYSTEMS VYSLOVNE ODMITA VESKERE ZARUKY VE VZTAHU K TOMUTO DOKUMENTU,
VYJADRENE NEBO IMPLICITN{, VCETNE ALE NIKOLIV VYHRADNE ZARUK PRODEJNOSTI NEBO VHODNOSTI PRO URCITY UCEL.
ZA ZADNYCH OKOLNOSTI NENI SPOLECNOST APPLIED BIOSYSTEMS ZODPOVEDNA, AT JIZ NA ZAKLADE SMLOUVY,
OBCANSKEHO PRAVA, ZARUKY NEBO JINEHO USTANOVENI NEBO NA JINEM ZAKLADE ZA SPECIALNI, VEDLEJSI, NEPRIME,
TRESTNI, MNOHOCETNE NEBO NASLEDNE SKODY VZNIKLE VE SPOJENI S TIMTO DOKUMENTEM, VCETNE ALE NIKOLIV
VYHRADNE V SOUVISLOSTI S JEHO POUZIVANIM, AT JIZ JSOU TYTO SKODY PREDVIDATELNE CI NIKOLIV, A TO VCETNE
SITUACI, KDY JE SPOLECNOST APPLIED BIOSYSTEMS O MOZNOSTI TAKOVYCH SKOD OBEZNAMENA.

UPOZORNENI PRO KUPUJICIHO:

V pofizovaci cené piistroje je zahrnuto udéleni omezené, nepienosné licence podle patentu U.S. Patent No. 5,567,292 a k z n¢ho vyplyvajicim
metodickym ndroktim jinych subjekti a podle patentu U.S. Patent ¢. 6,358,385 a k z n¢ho vyplyvajicim narokiim jinych subjektii vztahujicim se

k souédstem, pro pouZiti tohoto piistroje pro provadéni metod elektroforetické separace za pouZiti fluorescence jako metody detekce. Zadné dalii licence
ani prava nejsou timto udéleny, at’ jiz vyslovné nebo nepiimo, véetné, ale nikoliv vyhradné narokt k narovnéni.

Genetické analyzdtory vyuZivaji patentované technologie, licencované od spole¢nosti Hitachi, Ltd. v rdmci strategického partnerstvi Applied Biosystems
a Hitachi, Ltd., a patentovand technologie Applied Biosystems.

Tento piistroj je autorizovan pouze pro provadéni DNA sekvenovani a fragmentacni analyzy. Tato autorizace je zahrnuta v pofizovaci cené piistroje a
odpovida zdlohovému licenénimu poplatku vztahujicimu se k patentim U.S. Patent ¢. 5,821,058 a 5,332,666 a ke v§em dal$im ndrokiim vztahujicim se
k procesim DNA sekvenovani a fragmentacni analyzy, které vyplyvaji z U. S. patenti nyni nebo nasledné vlastnénych ¢i licencovatelnych spole¢nosti
Applied Biosystems, pro néZ je tato autorizace poZadovdna, a k souvisejicim ndrokiim jinych subjektl, pro néz je tato autorizace pozadovéna. Priibézné
licen¢ni poplatky 1ze zakoupit od spolecnosti Applied Biosystems nebo ziskat pouzivanim autorizovanych reagencii zakoupenych od autorizovanych
distributort v souladu s licenénimi pravy, vztahujicimi se k témto reagenciim. Koupé piistroje sama o sob& neptedstavuje udéleni tplné licence uzivateli
nebo prava provadét vyse zminéné procesy. Tento piistroj je rovnéZ licencovéan k pouZiti podle patentu U.S. Patent ¢. 5,171,534 a ve vztahu k z né¢ho
vyplyvajicim souvisejicim ndroktim jinych subjekti. Dalsi informace tykajici se licenci podé Director of Licensing at Applied Biosystems, 850 Lincoln
Centre Drive, Foster City, California 94404, USA.

OBCHODNI ZNAMKY:

Obchodni znamky spole¢nosti Life Technologies a piidruzenych spole¢nosti: Applied Biosystemse, AB (Design)®, AmpF(STR®, BigDye®, BigDye
Xterminator™, COfilere, GeneMappere, GeneScan™, Hi-Dim, Identifilere, KB™, LIZ®, MicroSeq®, Minifiler™, POP-4m, POP-6m, POP-7m, Prof ilere,
Prof iler Pluse, SEf iler Plus™, SeqScape®, SGM Plus®, SNaPshot®, Variant Reporter, Yfiler®

AFLP je registrovana obchodni zndmka spolec¢nosti Keygene N.V. MLPA je registrovand obchodn{ zndmka spole¢nosti MRC-Holland. VSechny ostatni
obchodni{ zndmky jsou vyhradnim vlastnictvim svych opravnénych majiteld.

Dokument ¢. 4401661 Rev. B
08/2009



Obsah

Kapitola 1

Predmluva.........cooon Xili
Bezpe€nostni UPOZOINENT . ... Xiii
(O o1 1] 1 (]| PP PUPPPPPPPPPPPN XV
UBEI B0 PHITUCKY ... vt e e e e eeeeeeeas XV
KOMU J& UFCBNE ..ottt e e e e e e e XV
PFEAPOKIAAY ... e XV
Jak pouZivat tUtO PFIFUCKU . ......ueeeeiieeeeeee e Xvi
Kde ZiSKat POMOC ... e e Xvii
Popis pfistroje a softwaru............coooveviiiiiiiiiiiiie 1
POPIS SYSTEIMIU ....eiiii ittt e e e et e e e e e 1
POPIS PFISIIOJE ...ttt e 2
VNItFNi Prostor PASTIIOJ ..o 3
CAsti PHStroje @ Jefich FUNKCE .......cvcveeceeeeeeeeeeeeeee et 4
PriNCIp fUNGOVANI ... e e 5
PEIPraVva VZOIKU .....coooiiiiiiiiie oottt 5
PHIPraVva PFISIIOJE ... eeiiei ittt e 5
= 7= =Y 4 I o =1 o T S 5
VYSIEAKY ...ttt e e 6
NOIMANIZACE ...t ettt e e e e e e e e e e e 7
Normalizace — Prehled..........oov i 7
Kdy pouzZivat NOrMAaliZACH...........ooi i 7
PrO DEZNY PrOVOZ ...ttt ettt e e e 8
Externi ¢tecka CArovyCh KOQU ........ccoiiiiiiiiiiiiii e 8
Zalozni zdroj (Uninterruptible Power Supply - UPS) ... 8
Spotiebni materidl @ reageNCIE ........coiiii i 9
Zasobnik na anodovy pufr - Anode buffer container (ABC) ........coovvveiiiiiciiiiiiiieeeens 9
Zasobnik na katodovy pufr - Cathode buffer container (CBC) ........cooovvvvciiiiiiinennnns 9
POIY MY e 10
Regeneracni roztok (Conditioning reagent).........ccccuuvveiiiiiiiiiiiie e 11
Hi-Dimt FOrMamid......coooiiiiiiiiiii et 12
KAPIAINT SAAY ...ttt 12
Program 3500 Series Data Collection — pfehled............cceiiiiiiiiiiiiiiicicee e, 14
L@ 18 0] (0o | - 0 1 PR 14
S ToTUTe%= sy (1 o] (o | = L3 T SRR 15

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pfirucka 1]



Obsah

Kapitola 2

Kapitola 3

Pouzivani programu bez PriStroj .......uuuueerieiiiiiiiieiieeee e 19
SPUSTENT SYSTEMU ..o 21
PraCOVNT POSTUPD .« ettt e st s e e e s s 21
SPUSTENT PFISIIOJ. . et eee ettt e e e e e e e e 22
SPUSTENT POCTIACE ....eee et e e 24

PHNIASENT A0 WINOWS ....ceiiiiiiiiiiieie ettt e et e e e s eee e e ns 24

Yo TS} (=T o TIN oT 0T =Lt 4 11 PP 24

PHINIASENT . e e eee e e 26
Ovladaci panel — Stav SYSIEMU .......ceiiiiiiiiiiie e 26

Ovladaci panel — Prehled ....... ..o 26

POKYNY K UAIZDG ...t 28

Stav spotfebniho Materialu ..........coeevieeiii e 29

Kontrola zasobnikl S PUFIEM .........euiiiiiiiiieiiiiie e 31

Vyména reagencii a spotfebniho materialu ...........cccccociiiiiiiiiiiiiiieeee e, 31
AN E= T €= V2= o PP 32

=Y 0] =T SOOI 32

Nastaveni systému (System preferences) ... 32

UZIivatelSKa NASTAVENI......eiiiiii it e e e ee e 33

ODBECNA NASTAVENT ...veeiiiii it e e e e 33

Zobrazeni a zpravy pfi analyze vysledkl sekvenovani..........ccccceeveeeeeeiieenieeneeen.n, 36
Zadani @ SPUSTENI .....cceeeeiiiiccee e 441
= ToT0 1Y a1 oo =] (1]  JR PSPPSR 41
AT = AV 2= T oL 1) 1 () = ERPPPUR 42
& Lo b= L 11 e L= 1o QTS 43
Definice 0bsahu deSHEKY .........ueiiiiiiii e 46

Pojmenovani a ur€eni typu VZOIKU ............eeeiiiiiiiiiieiee et 48

Esej, pojmenovani souborl a vysledkova skupina ..o 49

Tisk NANIEAU AESHEKY ..coeeeeeeieiie e e 50
PFiprava a VKIAdani desStiCEK .......oviiiiiiii e 51

PFiprava destiCek S€ VZOIKY ........ccveiiiiiiiiiiie e e e e e e eeaeeees 52

DESHEKA @ ArZAKY ... 53

Viozeni destiCky dO PIIStIOJE ..vvvviiiieiieeeee e 53

Kontrola Stavu PriStrOje ..uu e i e e e e aeeee 53

Propojeni destiCky (FuNKCE LiNk) ........oooiiieeeeiiiiiiiie e 54
RYChIE SPUSIENT DENU ...coeiiiiie e 55
Vkladani desticek a vytvareni seznamu NASHFKU ..........oooviiiiiiiiiiiiieeee e 56
UPravy SEZNamU NASKLI. ........v.veveeeeeeeeeeeeeeeeee et ee e ee e ee e 59
T o TU =] (=T TN o= o U SR 61
MONItOrOVANT DENU ... e 61
Kontrola vysledkl a opakovany NASIK...........ccuueeeiiiiiiiiiiee e 62

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pfirucka



Kapitola 4

Kontrola kvality VYSIEAKU ........coeeeiei e 62
OPaKOVANY NASK. ...t e e rre e e e e e eaaaaaens 65
Kontrola dokon&enych NASTFIKU ..........uveuuieiiiiiiiiiiiiiee e cee e ee e e e e e s ee e es s aerenees 69
SPUSEENT @ VYPNULT DENU .. 69
Dal8i moznosti v definici obsahu destiCky .........c..eeeiiiiiiiii e, 70
Vyobrazeni destiCky — MOZNOSH ......ocvuiiiiiiiiii e 70
Vyobrazeni tabulky — MOZNOSTi.........ocvuiiiiiiiiiiee e 71
TFHdENT @ Gprava tabUIEK.........ccccciiiiiiiiie e 72
Pridani eseji, definice pojmenovani souboru a vysledkovych skupin do definice
Lo =T 1[4/ 73
IMport zZadani AESTHICKY........eeiiiiii e 73
Uprava zadani dESHEKY ...........cooveveveeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeee et 74
Import a export zadani deStEKY .........ouiiiiiiiiiiie e 75
Templat zadani deStiCKY .......cccceie e 75
Predvoleny typ deStiCKY ......cooie i 76
EleKroniCka VEIZE ZPIaAV .......ccoeei ettt e e e e e e e e 76
Dal8i moznosti pfi nacteni destiCky (Load Plate) .........ccccuveeeeiiiiiiiiiiiiiiee e, 76
Zalozka Recent plates @ RECENT FUNS ....ccooiiiiiiiiiiiii e 76
Dal8i moznosti pfi MONItOroVANT BENU .......cccoiiiiiiiiiiiii e 77
Z0brazeni DERNU ... e 77
(o] a1 (o] F= YAV [=To | (U 79
Kontrola vysledkl SEKVENOVANI..........ceuuueeiiii i e e e e e e eeeeenees 80
Obrazovka View Sequencing Results (Zobrazeni vysledku sekvenovani) ............. 80
Kontrola kvality SEKVENCE ......c.coiiiiiiiiiii e 81
Kontrola ChromatogramiU .......c.eiieeeeeee et 82
Pouzivani ukazateld kvality (Quality Values - QVS) ......ccoooviiiiiiieiiiiiiieieee e, 84
OpaKovany NASTFIK........ceeeeeiieeiee e e e a e e 85
Zobrazeni, tisk a ulozeni (.pdf) VYSIEAKU ......ccceeeeieiiieiic e 85
Export vysledKl SEKVENOVANI .........uuuuiiiieiie e e et e e e e e e eeeaennen 87
Kontrola vysledkd fragmentacni analyzy/HID ..o 88
Obrazovka View Fragment/HID Results (Zobrazeni vysledkd fragmentaéni
ANAIYZY/HID) <o 88
Kontrola KVality VZOIKU........oooeeeieeeeeiiies et e e e e e e e e eaeaennen 89
Kontrola vysledkl NOrMaliZaCe .........uuuueiieiii i 90
(T | PR 91
Kontrola odeCtu VeliKosti PIKU .........uveeviiiii e 94
OPaKOVANY NASTFK. ....eeeeeee et e e e e 95
Zobrazeni, tisk a ulozeni (.pdf) zprav o kvalité vZorkl ............occvveeeiiiiiiiiiieninnis 95
Export vysledkd fragmentacéni analyzy/HID ............oeueiiieiiiiiiccce e 96
DalSi moznosti Kontroly VYSIEAKU ...........uuviuiiiiiiiiiiiieiie e ee s 97
[ =700 =T 07 o ¥ PN 97
L1 L 1= SRR 97
DalSi @NalYzZa dat.......c.uveeeeee e 98

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pfirucka \%



Obsah

Kapitola 5

VI

Kalibrace a kontrola funk&nosti..........cccoevveeeeiiiiiiineniiieeciii. 99
CASt 1 KalIACE .. .veveeeeeeeeeeeeceeeee ettt 99
Prostorova KaliDracCe ............ueeeeiiiiiieiiieeiie e 99
Kdy provadét prostorovou Kalibraci..........ccoeieeveeiieiiiiiicie e 99
Provedeni prostoroveé Kalibrace .............uciieiiiiiiiieiccccee e 99
Vyhodnoceni prostorove Kalibrace .........coovvvveeiiiiiiii e 101
Piiklady profill prostorové Kalibrace ...........ccccoiueiiiiieiiiiiiii e 101
Export vysledkd prostorové kalibrace............ccoouviiiiiiiiiiiiiec e 101
Zobrazeni a tisk zpravy o prostorové kalibraci...........ccccceevviiieiiiiii, 102
Ulozeni starSich zprav o kalibraci (.pdf)..........ueueeiiiiiiiiiiiiiei s 102
SPEKLrAINT KalIDracCe ....ccveeeeeeeee e e e 103
Kdy provadét spektralni Kalibraci ............ccuvveieeeieiiiiiiieiieeeieeeee e 103
Piiprava spektralni Kalibrace. ... 104
Provedeni spektralni Kalibrace ..........oooouieieiiiiiiiiie e 106
Vyhodnoceni spektralni Kalibrace ..., 110
Co se déje béhem spektralni kalibrace ...........ccccoceiiiiiiiiiiiiiceeeee e, 112
Priklady spektralni Kaliorace .........ccccccuuiiiiiiiiiiiiiieiee e 114
Export vysledkl spektralni Kalibrace .............ueeeeveeiiiiiiiiiiiiiiie s 115
Zobrazeni a tisk zpravy o spektralni kalibraci...........ccccceoviiiiii, 116
UloZeni starSich zprav o kalibraci (.pdf)........ccooiiumiiiiiiiiii e 116
Zobrazeni historie spektralnich kalibraci ..., 117
Cast 2 KoNtrola fUNKENOST ........cvevveeeveeeeeeeeeeee et 119
Kontrola funk&nosti pomoci sekvenacniho instala¢niho standardu...............ccceeunneee. 119
PFiprava kontroly funk&nosti pomoci sekvenacéniho instalaéniho standardu......... 119
Spusténi kontroly funk&nosti pomoci sekvenaéniho instalaéniho standardu ........ 122
Co se déje bENeM DENU.........oiii i 124
Jak program ur¢i Uspéch/nelspéch spektralni kalibrace ...........cccevvevieiiiieiieennen. 125
Jak program ur¢i Uspéch/nelspéch kontroly funkénosti v kazdé kapilare ............ 125
Vyhodnoceni vysledk( kontroly funkénosti pomoci sekvenacniho standardu....... 126
Sekvenacni instalaéni standard — priklad ...........ccooeeeiiieiiiiiei e, 127
Zobrazeni historie sekvenacnich instalacnich standardd.............cccoocciieiiiiinnnee. 127
Zobrazeni a tisk zpravy o béhu sekvenaéniho instala¢niho standardu................. 127
UloZeni starSich zprav o kontrole funkEnosti ...........ccooiiiiiiiiiiic e, 128
Kontrola funk&nosti pomoci instalacniho standardu pro fragmentacni analyzu
NEDO HID ... et 129
00 |V o] (0 V7= o[- SRS 129
Pfiprava kontroly funkénosti pomoci instalacniho standardu FA/HID ................... 129
Spusténi kontroly funkénosti pomoci instalaéniho standardu FA/HID .................. 132
Co se déje bENEM DENU.........ooiiiii 134
Jak program uréi Gspéch/nelspéch kontroly funkénosti v kazdé kapilare ............ 135

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pFirucka



Vyhodnoceni vysledk( kontroly funkénosti pomoci standardu FA/HID................. 135
Fragmentacéni instalacni standard — pfiklad ...........oeeeieiiiiiiiiiiiccce e, 137
HID instalaéni standard — piiklad..........ccccouiiimiiiiiiiiier e 137
Zobrazeni historie instalacnich standardd...........ccccoovviiieeieiiiiii e 137
Zobrazeni a tisk detailni zpravy o béhu FA/HID instalaéniho standardu .............. 137
UloZeni starSich zprav o kontrole funkEnosti (.pdf) ........ccooveiiiiiiiiniiiie 138
Kapitola 6  Sprava KNiNOVeN .........o.ueiiiiiiiieeeece e 139
a1 101V o}Vl o] = 1= SR 139
Prace s KnihovNami ... 140
PFiStup K& KNINOVNAM .......eeiiiiii e 140
Vytvoreni nové polozky z tovarniho nastaveni, templatu nebo uzaméené
0701 04 |V OSSO 140
Vymazani poloZKy Z KNINOVNY .......eeueiiiiiiieiieciceee e 141
Uprava poloZKy V KNINOVNG ...........ovoueeeeeeeeeee oot 141
Import a export polozky z KNINOVNY .........ocuiiiiiiiiiie e 141
Historie sledovanych zmén a elektronického podpisu pro polozky v knihovnach . 142
TFidéni, filtrovani a prohledavani KNnihoven ... 142
VIaSENT NASTAVENI ...t 143
KNihovna deStiCEK .......oooiiii e 143
PEERIEA ... e 143
Vytvoreni NOVE AESHICKY ......iiuiiiiieii it 144
KNINOVNA ©SEji ...ttt 147
PEERIEA .. e 147
VYIVOFENT NOVE BSEJ ...eieiiiiitieie ettt e e e e e 148
Knihovna pro definice pojmenovani SOUDOIU..........cocooiiiiiiiiiiii e 151
=Y 0] =T PR 151
Vytvoreni nové definice pojmenovani souborl...........ccooeeveeicicciviiiiiiieeeee e 151
Knihovna vysledkovyCh SKUDIN .........uuiiiiiiiiiiiiieie e 155
PEERIEA ... e 155
Vytvoreni Nove vysledKovE SKUPINY .......cceiiiiiiiiieiii i 156
Vysledkova skupina — pfiklad 1: uklddani soubord podle nazvu desticky............. 160
Vysledkova skupina — pfiklad 2: jak ulozZit jeden alelicky zebfik v jednom
adresafi (8-kapilarni PriStroje) ....uueuuieeiieiieiieeee e 161
Vysledkova skupina — pfiklad 3: jak ulozit opakovany nastfik v jiném adreséfi..... 162
Knihovna protoKoIU PFISIIOJE .......uueruiiiiiiiiieiiiiii et 165
=Y 0] =T U 165
Jak vytvofit Novy protokol PHSIIOJE ........cueveeeeie i 165
Knihovna Soubori DareV ...... ... 168
PEERIEA ... e 168
Jak vytvorit NOVY SOUDOI DArEV ...........vueiiiiiiiiiiiiiiiiee e ee e 168
Knihovna velikostnich standardli...............ceeeeiiiiiiiiiie e 171
=Y 0] =T U 171
Velikostni standardy pro NOrmMaliZaci ...........occuueveeeiiiiiiiieeei e 171

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pfirucka Vi



Obsah

Vytvoreni nového velikostniho standardu............cceeevveiiiiiiieiiiiiici e, 172
Uprava tovarné nastaveného standardu pro Normalizaci.............ceceeeeveeeeerenne. 173
Knihovna protokoll pro odecet bazi - basecalling (primarni analyza — sekvenovani) . 174
PEERIEA. .. et 174
Vytvoreni nového protokolu pro odecet bazi —basecalling ..., 174
Knihovna protokold pro odecet velikosti pikl — sizecalling (primarni analyza —
FrAgMENTACE) ... eeiie i 179
PEERIEA. .. et 179
Vytvoreni nového protokolu pro odecet velikosti pikll — sizecalling...................... 179
Knihovna protokolt QC (primarni analyza — HID) .......cccuuveereeiiiiiieeee e 184
=Y 0] =T R 184
Vytvoreni noveého protokolu QO ..........cooiiiiiiiiiiie e 184
Knihovna protokoll pro analyzu vysledkd sekvenovani (sekundarni analyza)............ 189
PEERIEA. .. ettt 189
Vytvoreni nového sekvenaéniho protokolu.........cccccceeiiiiiiiiiiiiiiiiicee e, 189
Knihovna protokolt MicroSeqge ID (sekundarni analyza) ...........cccceeevereiiiiieeneee e, 191
=Y 0] =T R UU 191
Vytvoreni nového protokolu MicroSeqe ID........ccccocieiiviiiiiieiieieeeeee e 191
Knihovna protokoll pro analyzu vysledk( fragmentace (sekundarni analyza)............ 193
PEERIEA. .. et 193
Vytvoreni nového fragmentacniho protoKolU .........eveeieeeiiiiieiicce e, 193
Knihovna protokoll pro analyzu vysledkd HID (sekundarni analyza) ..........cc.ccceeueeee. 195
=Y 0] =T R U 195
Vytvoreni Noveho protokolu HID .........cooooiiiiiiiiiii e 195

Kapitola 7  Zabezpeceni, sledovani zmén a elektronicky podpis

(MOGUI SAE) ..ot 197
Cast 1 Spravci systému (adminiStrAtOF) .........c.coveveveeeeueeeeeeeeeeeceeee e, 197
SpPravei systeému — Prehled.........oooeiiiiii - 197
Nastaveni ZabEZPEEENT ...couveeei i e e e e e e e aee 198
Zapnuti nebo vypnuti zabezpe€eni SyStEMU ..........cccvveiiiiiiiii e, 198
UZivatelské UcCty a pravidla zabezpeCeni..........ocuuueeiieiiiiiiiie e 199
NaStAVENT OZNAMENI ... it e e e e e e e e e e e neanes 200
Sprava uzivatelskych UGHU...........coooi i 201
Vytvoreni nebo Uprava uzivatelskéno UEtU ........cccccuvvniiiiiiiiieiceeeee e, 201
Zjisténi jména pfihlaSeného uzivatele ............ccococciiiiiieeeee e, 203
Vytvoreni nebo Uprava Ulohy uzivatele...........cccoeviiiiiiii e, 203
Zobrazeni a tisk zpravy 0 UZIVateli ...........ooivviiiiiiiiii e 205
Nastaveni sledovani Zmeén (AUAt) ..........ueeiieiiiiiii e 207
Obrazovka Audit a nastaveni sledoVaNni ZMEN..........cccccuuviiiiiiiiiiiiiiie e, 207
Volba polozek, jejichz zmény jsou SIedoVANY ........cccccuviviiviiiiiiiiiiieiee e, 208
[DIV}Y7oTe 1A o] (o) V2 Vo [=Y o1 -4 s o - o 1S SRR 208
Zprava 0 vysledku SIedOVANT ZMEN .......oiiiiiiiiiiiiiiee e 209
Zobrazeni zpravy o vysledku sledovani Zmen ...........cccceeeiiiiiieeie e 209

Vi Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pFirucka



Kapitola 8

SledoVAaNi ZMEN POIOZKY ........uvueiiiiiiiiieiie e 210
Sledovani historie nastaveni SYStEMU............cooeveieiiiii e 211
W& VA g =Yg I= o o (o o T [ To O 212
Zobrazeni a tisk zprav o sledovani Zmeén ...........cccceeeee e 213
Archivace, vymazani a obnoveni zaznamu o sledovani zmén.................cccccees 214
Export zdznaml 0 SIedOVANT ZMEN .....oooiiiiiiiiiii e 215
Elektronicky podpis — NaStaVveni.........oocuiiiiiiiiiiii e 216
Zapnuti nebo vypnuti elektronického podpisu ..........cccooveeiiiiciiciiiiee e 216
Volba krokl vyZadujicich POAPIS.......eeeeeiieiieiiiieeee e 217
Zprava o pouzivani elektronick€ho podpisu .........cccccceciiiiiiiiiiiiiieee e 221
Ao)o] = VA=101[:4- VA 0= 12 11U TSRS 221
Zobrazeni a tisk zprav o pouzivani elektronického podpiSu..........ccccvvvvvrreeeereenenn. 222
Export zprav o pouzivani elektronick€ho podpisu ..........cooeeviiiiiiiiiiiiieieeee 223
Export a import uzivatelskych U¢th a nastaveni zabezpeceni, sledovani zmén a
€leKtroNICKENO POAPISU ..vvvvreeiiiiiieiieei e e e e e e s e e e re e e e e aaaaeaaaeeaeeas 224
CASE 2 UZIVAIBIE ...t 225
UZivatelé — PFENIEA..........ooiiiiiiee e 225
- 10 1= .4 o 1= o1 o | 225
Sledovani ZMEN (AUIL) ... 227
EleKtronicKy POAPIS. ... .uueeeie ettt 227
(8o | 774 o= W o T4 1] (0] [ 229
(=T a oLV Z= Y Vo 4 o) O 229
Vyzvy K ProvAdEni UAIZDY..........ooeiiiiiiiiiiee ot 229
Ukony Gdrzby provad&né denné ..............c.oceueueueueueeeeeeeeeeeeeeee e 230
Ukony Gdrzby provad&né tyan .............ceveveueueeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeee e 231
Ukony Udrzby provAdENE MESIENG...........veveeeeeeeeeeeeeee e 231
Ukony Udrzby provaAd&né KVArtAING. ...........ccceeveeeeeeeeeeeeeeee oo 231
Ukony Udrzby provaAd&né KaZAoroBNE ...........oeveeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeee e eeeeeeins 232
Ukony Gdrzby provad&né podle POtFebY...........cceueveueueueeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeeaeeeeeeeaes 232
Kalendar Udrzby PrSTIOJE .....co et 232
Z0brazeni KaleNAAFE .........ueueiiiiieiieeee et 232
Pfednastavené zaznamy v KalenNdafi ..........coovvvriiiiiiiiii i 233
Vytvoreni zaznamu Vv KalendaFi..........ooeeveeiiiiiiieee e 233
Kontrola zaznamu 0 UArZDE ..........cooiiiiiiiiiieee et e e e 234
PrOVOZ PFISIIOJE ..eeeeee ittt e e e e e e e 236
Kontrola spotfebniho materidlu na Ovladacim panelu..........cccccceeeviiiiiiieiininnee 236
Vymeéna zasobniku na anodovy PUFT........cccoi i 237
Vyména zasobniku na katodovy PUfr.......eeueeeiii i 238
Kontrola uskladnénych kapilarnich sad...........cooeeeiiiiiiiioii e, 240
Promyti lapace pumpy (PUMP Trap) ..ueeeuieieeeeeeieieeiieiie e e e e e e e et e e e e e e e e eeeaens 241
BEZNEé CisteNi PIISIIOJE ... 242
Premisténi a vyvazeni PFiSIrOfe .......uueiiiiiiiiieiie e 243

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pfirucka IX



Obsah

Priloha A

Priloha B

Pfiloha C

Pravodce jednotlivymi KroKy UArZbY ..........oovviiiieiiieiiie e 244
L@ 3 o] 11170 T (11 o PSPPI 244
D ToT o] [aT=T o TN oo ] |V 14T=T (U PR 245
W0 1= 1 b= 4 o TU I oY) Y70 0= U 247
CasteEné spotFebovany POIYMET ...........cvcveeeveeeieeeeeeee et 249
Promyti pumpy @ KanalKU ........c.eeveieiii e 249
Pouziti regeneracniho roztoku (tzv. conditioning reagent) ..........cccccceveeiiiiineneen. 250
PInéni kapilarni sady ¢erstvym polymerem ..........ccvvvveeieeieeeeeeeiieeiee e 251
Odstranéni bublin z pOlyMEroVEé PUMPY .....cocieeicieieiee e e e e e e e e 251
Vymeéna Kapilarnich Sad .........coviviieiiiii e 252
OdSTAVKA PFISIIOJE ...vveeieeiiiiiie e 253
UArZD@ POGTIAGE ..ot ee e e ee e en e 254
OdIiNStalOVANT SOFWAIU ...eeeeeiiieieieeie et e e e e e e e e e e e e 254
Archivace, vymazani a obnoveni dat.........cccoeeeeeieeeiiiei e 254
Kontrola voIného prostoru Na diSKU............ueeieeeieiiiieiie e 256
Kontrola zaznamu 0 UArZD8 .........oooiiiiiiiiieee e 257
SEIVISNT ZAZNAMY ..ot e et e et e e e e e e e e e e e e e e e e e e aa e e nnnnes 258
Reagencie a moduly b&NU ........cccoooiiiiiiiiii 259
Reagencie pro SEKVENOVANI........ciiiiiiiiiiiie et 259
Reagencie pro fragmentacni analyzu a HID ..., 260
Soubory barev pro SEKVENOVANI........uuuueiiiie e e e e e e e e 261
Soubory barev pro fragmentacni analyzu...........coouveviiiiiiee i 261
Soubory bareVv Pro HID ......cooooiiiiii e e 262
oo [T o T-=1 o USRS 263
Kapilarni sada a polymer (moduly béht pro sekvenovani) .............coooeiiiiiinnnnes 263
Kapilarni sada a polymer (moduly béht pro fragmentaéni analyzu a HID)........... 264
Sekundarni analyza: SekvenOVANI............uuveeeeieiinniiiiiiinnns 267
Provedeni sekundarni analyzy pfi SEKVENOVANT.........oooiueiiiiiiiiiie e, 267
AULOMALICKA ANAIYZA.....cii it 267
Vytvoreni projektu pro automatickou analyzu v programu SeqScape®...........ccc........ 268
Definice destiCky (v programu 3500 Series Data Collection) pro sekundarni analyzu
Programem SEQSCAPED .......ccccuururriiiiiiiiiiiir e e e e e e e e e e e e e ————————————————————— 270
Automatickd analyza v programu MicroSeq® ID............cooeiiiiiiiiiiiiniiiieeee e 277
Sekundarni analyza: Fragmentace ..........cccooeveiieviiiiiiicnennn. 279
Provedeni sekundarni analyzy pfi fragmentaci.........ccceeuvveiiiiiieeiieiceceee e 279
AULOMALICKA @NAIYZA......ccee e e 279
Nastaveni programu GeneMapper® pro provedeni automatické analyzy.................. 280
Definice desticky (v programu 3500 Series Data Collection) pro sekundarni analyzu
programem GENEMAPPEI® ...........uuuiuuriiiiiiiiiiiiieiieeiaeaea e e eeeie e s as e s s reaereeeeeeees 284
Automatické analyza v programu GeneMapper® ID-X........ccccveveeviriireeiieeieeeeeeaeeeeeen, 289

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pFirucka



Priloha D

Priloha E

Priloha F

Vzdalena automaticka analyza .........cccoeeveeeeiiiiiinneeeeeeeees 291
Princip vzdalené automatické analyzy..........cccoooeiireiiiiiiiies e 291
Vzdalena automatickd analyza — instalace..........cccoveevieeiieieiiiicee e 291
Vytvoreni sAileného adreSATE ........ccuuviiiiiiiiiiiie e 294
Nastaveni programu 3500 Series Data Collection v1.0...........ooiiiiiiiiiiiiiiieieeeeeeeee 297
RESENT ProbIEMU......c.ecveeeeeeeeeeeeeeee et 299
ReSeni ProblEmMU — PHSIIO] .........c.eueeieueeeeieieiceiet ettt enas 299
Regeni problém0 — Prostorova Kalibrace.............cc.ceeeeveveveeeiereeeeeeeieeeeeeeee e 300
Regeni problém0 — Spektralni Kalibrace..............cc.ceeveveeiveeeeeeeeeeeeee e 301
Reseni problém(i — Sekvenadni instaladni standard.............ccccveeveeverieeeeeeieeeeeeenees 302
Reseni problém( — Fragmentaéni/HID instaladni standard............cccccccvevevvevvevrevenne. 303
Reseni problém(i — Zasobnik Na anodovy PUFT.........cccceieieeeeeeeee e 303
Regeni probléma — Zasobnik na Katodovy PUFr ..........cc.ceveveeeveueeieeieicee e 304
ReSeni ProblémUi — RFID .........c.ccouiieueieeceeeieeeeteeeeee et enas 304
Resgeni probléma — Propojeni desticky (funkce Link) ..........cccceueeveueeveeeieeeeeeevce 304
Jak prohledavat a pouzivat zaznamy (10Q) ......ceeeveeeeeeeeie e 305
SENZOIY PHISIIOJE .uvuvvuririeiiiieiie e ettt e et e e e e ettt e s et e e e ereeeaeeaaaaaaaaeaeaaens 305
Reseni problém(l — Data/elektroferogram..........ccoeeeeeeeeeeeeeeeeeeeee e 306
Resgeni probléma — Ovladaci panel (Dashboard)............c.cceveveueeveueeeereeieeeeeereene 309
Regeni probléma — VKIAANT AESHEKY ..........c.eeveveerireeetee et 309
Regeni probléma — MonitoroVANT DENU ..........ccceveveveecieieeeceeeeeeeeeeee e 311
Reseni problém(l — Kontrola VYSIEAKC .........ccviueieeeeeeee et 311
ChYDOVE NIASKY .....uviiiiiiiiiiee ettt ee e e e e e e e aeaaaaaaeeaeeas 312
Reseni problém(i — Sledovani Zm&n (AUIt) ..........coveeveeieeeeeeeeeee e 312
Regeni probléma — Elektronicky POAPIS .........ccveveureieeereeeeeeeeseeeeeeeeeteeieseeee e 312
Regeni probléma — RUSNT OVIAGANT ...........covovieieeieieiceeee et 313
RUZNEG ..o ettt ettt e e e e e e e e e e e e e e e e e s e e ne e e aeeeeeeeeeees 313
RESEIOVANT PHISIIOJE .ooiiiei e e e 314
BezZPeCnOSt ....coeeiiiiiie e 315
Bezpetny Provoz PHSIIOJE . .c.oiveeieeee ettt 315

Symboly na PHSIIOJICH ....cooiiiieeee e 315

Bezpecnostni oznaceni na pristrojich .........oooevviiiiiiie e 317

Obecna pravidla bezpecnosti pfi praci s pristrojem .........ceeeiieeiiiiiieeceeee e 317

DalSi bezpelnostni MZiKa............ccoeei e 318

Bezpecna manipulace s elektrickymi zaFizenimi .........ccccovviiiiiiiini 319

0= 7= U 320

Bezpecna manipulace s laserem ¢Ctecky Carovych KOdU...........ooevvviiiiiiiiiiiiinnen 321

T4 01T ot b T o] =TT NS 321

Bezpecnost a normalizace v oblasti elektromagnetické kompatibility (EMC)........ 322

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pfirucka XI



Obsah

Xl

Bezpecna manipulace s chemiKaliemi..........ueeiiiiiiiiiieecce e 328
Bezpecna manipulace s chemikaliemi..........ccccoiuiiiiiiiiiiii e 328
BezpeCnosStNi lISTY.....ciieieeiee e 329
Bezpecna manipulace s chemickym odpadem...........coccuveieiiiiiiiiiieene e 330
2 ]10] oo (o 1= TN 4| (o YRR 331

BezpeCnostni UPOZOINENT .......uuiiiiiieiiiiiieeiee ettt e e eeeeeees 332
ChemiCKE FZIKO ... e e e e e 332
Bezpecnostni upozornéni K pristrojum ...........eeeiiiiiiiiiiiiii s 334

Do (U] 41T o] = To = 335

SouVise|iCi dOKUMENLACE ......ceeeeeei i e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e ee e s nnnnnes 335

Ziskani informaci v Nnapovede (HeIP) .......ccuuviieiiiiiiieeee e 336

Poslete NAM NaSe NAVINY ........uiiiiii e 336

R ST e 337

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pfirucka



Predmluva

Bezpecnostni upozornéni

Vystrazna
upozornéni

Bezpecnostni listy

Poznadmka: Obecné informace k bezpe¢nému provozu pfistroje naleznete v Ptiloze
F “Bezpecnost” na strané 315. Vysvétleni vystraznych symboltl a rizik
souvisejicich s pouzivanim chemikalif nebo piistroje jako takového naleznete

v Priloze F “Bezpecnost” na strané 315.

V uzivatelské dokumentaci Applied Biosystems jsou pouZivdna Ctyfi vystrazna
upozornéni, a to na téch mistech dokumentt, kde je zapotiebi upozornit na
odpovidajici rizika. Kazdé z téchto slov — DULEZITE (IMPORTANT),
VAROVANI (CAUTION), VYSTRAHA (WARNING), NEBEZPECI
(DANGER) — vyZaduje potiebu urcité tirovné pozornosti nebo aktivity jak je
popsano niZe:

DULEZITE! (IMPORTANT!) — Poskytuje informace, které jsou nezbytné pro spravné
ovladan{ piistroje, pouZivani reagencii nebo bezpecné pouzivani chemikalii.

A CAUTION! — VAROVANI Indikuje potencidln& nebezpe&nou situaci, kters,
pokud se ji nevyhnete, miize vést k malému nebo stfedné t€zkému zranéni. Lze
téZ pouZit jako varovéni pfed nebezpecnymi ¢innostmi.

A WARNING! — VYSTRAHA Indikuje potencidlné nebezpeénou situaci, kterd,
pokud se ji nevyhnete, mtizZe zplsobit smrt nebo té¢Zké zranéni.

A DANGER! - NEBEZPECI Indikuje bezprostfedni nebezpecnou situaci, kterd,
pokud se ji nevyhnete, zptisobi smrt nebo vazné zranéni. Pouzivani tohoto
vystrazného upozornéni je omezeno jen na nejzavazngjsi situace.

Vyjma DULEZITE! (IMPORTANT) se kazdé vystrazné upozornéni v dokumentaci
Applied Biosystems objevuje spolu s bezpecnostnimi symboly ve vystrazném
trojuhelniku. Tyto vystrazné symboly jsou totoiné se symboly na pristrojich Applied
Biosystems (viz “Symboly na piistrojich” na stran¢ 315).

Bezpecnostni listy (MSDS - Material Safety Data Sheets) pro chemikalie
doddvané spole¢nostmi Applied Biosystems nebo Ambion jsou k dispozici 24
hod denné. Ndvod jak ziskat bezpecnostni listy je v ¢asti “Bezpecnostni listy”
na strané 329.

DULEZITE! Bezpecnostni listy k chemikélifm doddvanym jinymi vyrobci nez
spole¢nostmi Applied Biosystems nebo Ambion ziskate u pfislusnych dodavateld.
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Bezpecnostni Nasledujici prohlaseni CAUTION (VAROVANI), WARNING (VYSTRAHA) a

oznaceni DANGER (NEBEZPECIT) mohou byt pouZity na piistrojich Applied Biosystems

na pristrojich v kombinaci s bezpe¢nostnimi symboly popsanymi v predchozi ¢4sti.

Vystrazny
symbol

Anglicky

Cesky

/N

CAUTION! Hazardous chemicals. Read the
Material Safety Data Sheets (MSDSs) before
handling.

CAUTION! Hazardous waste. Refer to MSDS(s)
and local regulations for handling and disposal.

CAUTION! Potential slipping hazard.

VAROVANI! Nebezpeéna chemikalie. Pred
pouZitim ¢téte bezpecnostni list (MSDS).

VAROVANI! Nebezpeény odpad. Pied manipulaci
nebo likvidaci ¢téte bezpec€nostni list a seznamte
se s mistnimi predpisy.

VAROVANI! Nebezpeéi uklouznuti.

> BB

CAUTION! Hot surface.

DANGER! High voltage.

WARNING! To reduce the chance of electrical
shock, do not remove covers that require tool
access. No user-serviceable parts are inside. Refer
servicing to Applied Biosystems qualified service
personnel.

CAUTION! Class 2(ll) visible and/or invisible
radiation present. Do not stare directly into the
beam or view directly with optical instruments.

DANGER! Class 3B (lll) visible and/or invisible
radiation present. Avoid exposure to beam.

CAUTION! Sharp object.

VAROVANI! Horky povrch.

NEBEZPECI! Vysoké napéti.

VYSTRAHA! Neodstrariujte kryty, na jejichz
odstranéni je zapotfebi nastroji — riziko Urazu
elektrickym proudem. Potfeba uZzivatelskych
zasahu v prostoru pod krytem je vylou¢ena. Servis
provadi pouze kvalifikovany technik Applied
Biosystems.

VAROVANI! Laserové zareni tFidy 2 (Il) —
viditelny a/nebo neviditelny paprsek. Chrante svij
zrak — nedivejte se pfimo do paprsku.
NEBEZPECI! Laserové zafeni tiidy 3B (IlIl) —
viditelny a/nebo neviditelny paprsek. Vyhnéte se
pfimému vystaveni laserovému paprsku.

VAROVANI! Ostry predmét.

XV
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O pristroji

O pfistroji
Genetické analyzétory Applied Biosystems 3500/3500xL jsou automatické 8- nebo

24-kapilarni pfistroje uréené pro provadéni sekvenovani a fragmentacni
analyzy.

DULEZITE! Pouze pro vyzkumné ticely. Neni uréeno pro diagnostické tcely.

Ugel této prirucky

Piirucka Genetické analyzdtory Applied Biosystems 3500/3500xL - UZivatelskd
prirucka poskytuje ndvod jak krok za krokem pfipravit a analyzovat vzorky. Pfirucka
Vam pomiZe rychle se naucit pouZivat genetické analyzatory Applied Biosystems
3500/3500x.

A VAROVANI! Pouzivejte piistroj pouze v souladu s postupy uvedenymi

v tomto dokumentu. Jiné pouZzivani neZ v souladu s doporu¢enimi stran prostfedi
vhodného pro provoz piistroje, provadéné ddrzby nebo zptisobem nedoporuc¢enym
vyrobcem (Applied Biosystems) miiZe vést ke zranéni nebo k poskozeni piistroje.

Komu je urCena

Tato piirucka je urena védeckym a ostatnim laboratornim pracovnikiim, ktefi budou
pouZzivat genetické analyzitory Applied Biosystems 3500/3500xL.

Predpoklady

Ptirucka Genetické analyzdtory Applied Biosystems 3500/3500xL - UZivatelskd
prirucka predpoklada, Ze vas geneticky analyzator 3500 nebo 3500xL byl uveden do
provozu servisnim technikem Applied Biosystems.

Tato piirucka déle predpokladd, Ze méte ndsledujici znalosti:
* Jste obeznameni s opera¢nim systémem Microsofte Windows Vistae.

* Mite vSeobecné znalosti tykajici se manipulace se vzorky DNA a jejich
piipravou pro elektroforézu.

* Mate vSeobecné znalosti tykajici se pevnych diskti, ukladani dat, pienosi a
kopirovéani soubori.
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Jak pouzivat tuto pfirucku

Prace s textem

XVI

Upozornéni
pro uZivatele

Tabulka
zkratek

Tato pfirucka pracuje s textem ndsledujicim zptisobem:

* Tucné jsou vyznaceny aktivni zdsahy uZivatele. Napiiklad:

Napiste 0, poté stisknéte Enter pro kazdé ze zbyvajicich poli.

* Kurzivou jsou vyznacena nova nebo dilezitd slova a téZ zdlraznéni.
Napiiklad:

Pred vyménou reagencii se vZdy ujistéte, jaké reagencie byly pouZity predesle.

* Znaménko (>) oddé€luje po sob¢ nasledujici piikazy, které volite z
rozbalovacich menu nebo nabidek. Naptiklad:
Zvolte File > Open > Spot Set.

Zvolte fadek kliknutim pravym tlacitkem mysi, ndsledné zvolte View Filter >
View All Runs.

V dokumentaci Applied Biosystems se pouzivaji dveé slova pro upozornéni uZivatele.
Kazdé slovo vyzaduje urcitou miru pozornosti nebo aktivity jak je popsano nize:

Poznamka: Poskytuje informace, které mohou byt zajimavé nebo ndpomocné, ale
které nejsou kritické z hlediska pouZzivéni pfistroje.

DULEZITE! Poskytuje informace, které jsou nezbytné pro spravné ovladani piistroje,
pouZivani reagencii nebo bezpecné pouzivani chemikalif.

V nasledujici tabulce jsou vysvétleny zkratky pouzivané v této uzivatelské pifrucee a
v ndpovédeé programu 3500 Series Data Collection.

Zkratka Definice

ABC
BDT
BDX
Cap
CBC
EPT
Pe

Qv

Anode Buffer Container — Zasobnik na anodovy pufr
Souprava BigDyee Terminator

Souprava BigDyee Xterminatorm

Kapilary

Cathode Buffer Container — Zasobnik na katodovy pufr
Elektroforeticka telemetrie (parametry)

Probability of error — Pravdépodobnost chyby

Quality Value — Ukazatel kvality
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Kde ziskat pomoc

Zkratka

Definice

GM
GMIDx
POPm
SAE

GeneMappere
GeneMappere |IDx
Polymer

Security, Audit, Electronic signature — Zabezpeceni,
sledovani zmén, elektronicky podpis

Kde ziskat pomoc

Technickou podporu ziskate na strance http://www.appliedbiosystems.com
kliknutim na odkaz Support (Technicka podpora). Na strankach technické podpory

muzZete:

* Prohleddvat Casto kladené otdzky - Frequently asked questions (FAQs)

* Piimo poloZit dotaz Technické podpore

* Objednat uZivatelské dokumenty Applied Biosystems, bezpecnostn{ listy
(MSDS), certifikdty o analyze a dalsi souvisejici dokumenty

» Stahovat dokumenty ve formétu PDF

e Ziskat informace o Skoleni pro zdkazniky

» Stahovat programové aktualizace a opravné balicky

¢ Kontaktovat zakaznické centrum.

Kromé toho zde muzete ziskat telefonni a faxova ¢isla vSech oddéleni Technické
podpory a prodejnich pobocek Applied Biosystems.

Kde ziskat Informace k piipravé instalace piistroje naleznete v ptiruéce Applied Biosystems
vice informaci 3500 Series Genetic Analyzer Site Preparation Guide (4401689).

Poznamka: Ugel této piirucky je poskytnout informace jak pfipravit vasi laboratof
na instalaci systému 3500 nebo 3500xL.
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Popis pristroje a softwaru

Popis systému

Genetické analyzatory 3500 nebo 3500xL jsou dodavany v této konfiguraci:

Geneticky analyzator.
3500 (8-kapilarni) nebo 3500xL (24-kapildrni) sada a polymer POP™

Reagencie a dalsi spotfebni material ur¢ené ke zprovoznéni systému pro
nasledné provadéni DNA sekvenovani nebo fragmentacni analyzy.

Pocita¢ Dell®s plochym monitorem.

Software pro ovladani piistroje, sbér dat, kontrolu kvality a analyzu vysledku.
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Kapitola 1 Popis pristroje a softwaru

Popis pfistroje

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xL jsou piistroje pro
analyzu fluorescencné znacené DNA pomoci technologie kapildrni elektroforézy
za pouziti 8- nebo 24-kapildrnich sad.

Detailni rozméry piistroji udava piirucka Applied Biosystems 3500 Series Genetic
Analyzer Site Preparation Guide (4401689).

Poznamka: Ugelem piirucky Applied Biosystems 3500 Series Genetic Analyzer Site
Preparation Guide je poskytnout informace o tom jak pfipravit vasi laboratof na
instalaci ptistroje 3500 nebo 3500xL.

3500

Genetic Analyzer

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pfirucka



Popis systému

Vnitfni prostor pfistroje

Zpétna klapka

Odpadni miska

Obrazek 1 Vnitni prostor pfistroje

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pfirucka

Vacek s polymerem

Zasobnik na anodovy pufr

Ventil anodového pufru

Dvifka picky

Ramecek kapilarni
sady

Detekéni blok

Zasobnik na
kondenzat z picky

Desticka
Zasobnik na
katodovy pufr

Podavacé
(Autosampler)

Upinaci mechanismus (Sroub) kapilarni sady

Pumpa na polymer - Polymer Delivery Pump (PDP)

Odpadni zasobnik pro tzv. lapa¢ pumpy
(téz vodni past - Water Trap nebo Pump Trap)

Packa na uchyceni vacku s polymerem



Kapitola 1 Popis pristroje a softwaru

Casti pristroje a jejich funkce

Tabulka 1 Casti pristroje a jejich funkce

Cast

Funkce

Autosampler - Podavaé

Slouzi pro umisténi desti¢ek se vzorky a zasobniku na katodovy pufr a pohybuje
jimi tak, aby do nich bylo mozné zanofeni kapilar.

Picka

UdrZuje stélou teplotu sady kapilar.

Zasobnik na kondenzat z picky

Shromazduje se v ném kondenzat z picky.

Blok pumpy

Sestava z pumpy, komor na polymer, tésnéni pistu, Uchytu na pfipojeni sady
kapilar, spodniho bloku na uchyceni vacku s polymerem a zpétné klapky.

Detekéni blok

Slouzi pro uchyceni kapilar v poloze vhodné pro detekci laserem a udrzuje
konstantni teplotu 50 °C.

Pumpa na polymer

Slouzi k pumpovani polymeru do kapilar a provadéni automatickych krokd adrzby.

Spodni polymerovy blok

Sestava z ventilu elektroforetického pufru, anody a zasobniku na anodovy pufr
véetné tésnéni.

Radiofrekvenéni identifikace
(RFID)

Pomoci RFID €ipt jsou snimany informace o zékladnim spotfebnim materialu
v pfistroji:

+ Cisla 8arzi

 Vyrobni &isla

» Data (expirace)

+ Kapacita (pouziti)

Spotiebni materidl, ktery je takto identifikovan:
« Kapilarni sada

» Zasobnik na katodovy pufr

« POP™ Polymer

+ Zasobnik na anodovy pufr

Kapilarni sada

Umoznuje elektroforetickou separaci fluorescenéné znacenych fragmentt DNA. Je
vyménitelna a sklada se z 8 nebo 24 kapilar (délka 50 cm nebo 36 cm).

Poznamka: Kapilary o délce 36 cm jsou uréeny pouze pro forenzni aplikace (HID -
Human Identification).

Zasobnik na anodovy pufr

Zasobnik na anodovy pufr obsahuje 1X koncentrovany elektroforeticky pufr pro
provadéni kapilarni elektroforézy. Jeho souéasti je pfepad pro udrzeni
konstantni hladiny pufru.

Zasobnik na katodovy pufr

Zasobnik na katodovy pufr obsahuje 1X koncentrovany elektroforeticky pufr pro
provadéni kapilarni elektroforézy

Véacek s polymerem

Obsahuje zasobni polymer.

Regeneraéni roztok
(Conditioning reagent)

Pouziva se pro iniciaci a promyti polymerové pumpy pfi vyménach polymeru a pfi
dlouhodobé odstévce pristroje. Objem je volen tak, aby jedno baleni mélo
jednorazové pouziti.
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Princip fungovani

Princip fungovani

PFiprava vzork

Priprava pfistroje

Béhem béhu

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xL jsou pfistroje pro
analyzu fluorescencné znacené DNA pomoci technologie kapilarni elektroforézy
za pouZziti 8- nebo 24-kapildrnich sad.

Genetické analyzatory 3500 nebo 3500xL jsou pln€ automatizované, vSechny
kroky pocinaje nastiikem vzorku a konce zdkladn{ analyzou dat (sekvenovani,
fragmentacni analyza, forenznf aplikace - HID) jsou automatické.

Poznamka: V této prirucce a ndpoveédé programu 3500 Series Data Collection je
zdkladni analyza vysledka sekvenovani ozna¢ovana terminem basecalling (odecet
bazi). Zakladni analyza vysledkt fragmentacni analyzy nebo HID je oznacovana
terminem sizing (odecet velikosti fragmentit).

Ptiprava vzorkit DNA pro ucel sekvenovani, fragmentacni analyzy nebo HID na
pristrojich 3500 nebo 3500xL spociva v jejich znaceni fluorofory. Ve vétsing piipadi
jsou vzorky pfed analyzou denaturovany, takZe se analyzuje jednotetézcovd DNA.

Pted vlastni analyzou je zapotiebi na piistroji provést dva typy kalibraci:

* Prostorova (Spatial) kalibrace — Pro ur¢eni mista na CCD ¢ipu, na které dopada
signdl z kazdé kapildry kapildrni sady. Vice informaci viz ‘“Prostorova kalibrace”
na strané 99.

* Spektralni (Spectral) kalibrace — Pro vytvofeni matrice (pro jednu kazdou
kapilaru), ktera slouzi ke kompenzaci prekryvu spekter jednotlivych barev a
pouZziva se ke konverzi 20-ti barevného obrazu na 4-, 5- nebo 6-ti barevny.
Vice informaci viz “Spektralni kalibrace” na stran¢ 103.

V pribéhu béhu systém:

* Pomoci pumpy naplni kapildry ¢erstvym polymerem z vacku na polymer, stary
polymer je vytla¢en do zasobniku na odpad, jenz je soucasti zasobniku na
katodovy pufr.

* Mechanismem elektrokinetické injekce pfi pouZiti nizkého napéti po stanovenou
dobu nastiikne vzorky do kapildr.

* Oplachne konce kapildr v k tomu uréené Casti zdsobniku na katodovy pufr a
ponofi je zpét do té ¢asti zasobniku na katodovy pufr, v némz jsou béhem
vlastni elektroforézy.
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Kapitola 1 Popis pristroje a softwaru

Vysledky

Ustavi konstantni napéti.

Negativné€ nabité DNA fragmenty migruji separaénim polymerem. Men§{
fragmenty migruji rychleji nez vétsi fragmenty a dostanou se difve k detektoru.
Aby byly zajistény idedlni podminky separace fragmentti a aby byly
fragmenty udrZeny v denaturovaném stavu, jsou kapildry umistény ve
vyhtivané picce a detekcnim bloku. Picka je vybavena Peltierovym ¢ldnkem
pro ohfev a vétrdkem pro cirkulaci vzduchu. Pomoci Peltierova ¢lanku mtze
byt picka vyhiivana i chlazena na niZ§i nez pokojové teploty, cozZ je uZitecné
pro provadéni nedenaturacnich aplikaci jako SSCP (Single-strand
conformation polymorphism).

V detekénim bloku pomoci laserového paprsku provede excitaci fluoroford, jimiz
jsou znaceny DNA fragmenty. Laserovy paprsek je veden ke kapilardm ve dvou
smérech, shora a zdola. Fluorofory absorbuji svétlo laseru a emituji zafeni o vyssi
vlnové délce.

Pomoci optického systému zaznamend zafeni emitované fluorofory pii
soucasném odfiltrovani svétla laserového paprsku. Svétlo prochazi skrze miizku,
kde dojde k jeho rozkladu. Je detekovédno na chlazeném CCD cipu. Pro kazdou
kapildru je na Cipu zaznamendan 20-ti barevny svételny signdl.

Ptevede 20-ti barevny svételny signdl na signdl odpovidajici pouzitym
fluoroforiim. Pro sekvenovani se poZivaji 4 fluorofory oznacujici baze A, G, C a
T. Pro fragmentacni analyzu a HID se pouziva aZ 6 barev v rdmci jednoho béhu.

Program vytvofii elektroferogram (zdznam intenzity) pro jeden kazdy fluorofor na
zéaklad¢ migrace fragmenti DNA béhem béhu a generuje primarni vysledky analyzy:

Pti analyze vysledkt sekvenovani je elektroferogram upraven tak, aby byl
eliminovan vliv fluoroforti na pohyblivost DNA fragmentd, poté je proveden
odecet bazi a stanoveny hodnoty ukazatelii kvality (quality values).

Pti analyze vysledkl fragmentaéni analyzy a HID program pouZije interni
velikostni standard pro odecet velikosti nezndmych fragmentt a stanoveni
ukazatell kvality (quality value) pro kazdy pik.

Pokud je analyza provddéna automaticky (autoanalysis), systém importuje data do
dalsich (sekundarnich) programi pro analyzu vysledkd za tcelem jejich dalsi analyzy.
Toto je mozné provést i rucne.
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Normalizace

Normalizace

Normalizace - pfehled

Pii provadéni fragmentacni analyzy a aplikaci HID nabizi program 3500 Series Data
Collection moZnost tzv. normalizace, a to na zdklad¢ pouziti velikostniho standardu
GeneScan™ 600 LIZ® Size Standard v2.0 (GS600 LIZ v2). Normalizace umoZfiuje
zeslabit variabilitu intenzity signdlu danou pouZzitim rtiznych piistroja, kapilarnich sad,
ruzného obsahu solf ve vzorcich a riznych parametrt nastfiku neboli injekce.
Normalizaci lze provést béhem primarni analyzy vysledki.

Bez normalizace S normalizaci
2000 —+ 2000 —+

Pristroj A

1500 —- 1500 — T S
Pfistroj A — (\‘— Pristroj B
1000 | ‘\ 1000 |
M— Pfistroj B
|
500 —| 500 I

Obrazek 2 Srovnani vysledk( fragmentaéni analyzy s a bez normalizace

Chcete-li data normalizovat, musite pfi piipravé vzorkl pouzit velikostni standard
GS600 LIZ v2 a definovat pouZiti této funkce pro tcel primdrn{ analyzy. Standard
GS600 LIZ v2 funguje jako interni standard pro normalizaci intenzity signdlu a
soucasné i jako velikostni standard pro odecet velikosti pika.

Kdy pouzivat normalizaci

V programu 3500 Series Data Collection jsou definovany tii velikostni standardy pro
pouZiti pro normalizaci:

* Fragmentacni analyza:
— GS600LIZ+Normalizace

— GS600(60-600)LIZ+Normalizace — Pro pfipady, kdy jsou piky 20 bp a
40 bp velikostniho standardu GS600 LIZ v2 prekryty primer pikem.

e HID:
— GS600(80-400)LIZ+Normalizace
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Kapitola 1 Popis pristroje a softwaru

Pro bézny provoz

Pottebujete-li objednat spotfebni materidl pro genetické analyzatory 3500 nebo
3500xL, kontaktujte mistni zastoupeni spolecnosti Applied Biosystems nebo na
strince www.appliedbiosystems.com zvolte Products.

Externi ¢teCka ¢arovych kodu

Pro skenovani ¢arovych kédu 1ze pfi praci s analyzatory 3500 nebo 3500xL pouZit
externi ¢tecku ¢arovych kodu.

Spole¢nost Applied Biosystems doporucuje model
Symbol LS 1203 (viz foto), tato ¢tecka se piipojuje ——
k ovlddacimu pocitaci piistroje. P

Ctecka umoziiuje skenovani &arovych kédi do
libovolnych textovych poli programu 3500 Series Data ~
Collection.

Vice informaci o instalaci, provozu a technickych
parametrech ¢teCky naleznete v jeji dokumentaci.

Zalozni zdroj (Uninterruptible Power Supply - UPS)

Vypadky proudu v pribéhu béhu mohou vést ke ztrate¢ vysledkt. Pokud k tomu ve
vasi laboratofi dochdzi, doporucuje spolecnost Applied Biosystems pouZivan{
zaloznich zdroju elektrické energie.

Mite-li k dispozici zéloZni generator elektrického proudu, je potfeba mit

k dispozici baterii napdjeny zdroj, ktery poskytne elektricky proud po dobu, nez
dojde k ndbehu a stabilizaci dodavky elektrického proudu z tohoto zdlozniho
generatoru.

Poznamka: K ndhradnimu zdroji zapojte piistroj, poc¢itac i monitor.

Nemate-li k dispozici zalozni generator elektrického proudu, poskytne zalozn{ zdroj
dodavku elektrické energie pouze po omezenou dobu. Pro delsi vypadky proudu Ize
navysit kapacitu baterii. Jednotka o vykonu 800W vydrzi dodavat proud po dobu 20
minut a po piidani dalsi baterie po vice nez 2 hodiny.

Poznadmka: Doba dodavky proudu baterii zavisi na teploté a staff baterie, takze
uvedené udaje nejsou garantovany.
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Spotrebni material a reagencie

Spotifebni material a reagencie

Seznam reagencii, spotfebniho materidlu a modulii béht naleznete v Piiloze A
Reagencie a moduly béhd.

Zasobnik na anodovy pufr - Anode buffer container (ABC)

Zasobnik na anodovy pufr (kat. ¢. 4393927) obsahuje 1 X koncentrovany
elektroforeticky pufr uréeny pro veskeré aplikace provadéné na pifstrojich 3500
nebo 3500xL.

Zasobnik je dodavén jiz pfipraveny k pouZiti, je ureny pro jednordzové pouZiti a
je vybaven RFID c¢ipem. Jeho soucésti je piepad pro udrZeni konstantni hladiny
pufru.

Presny popis zdravotnich rizik najdete v ¢asti “Specifické vystrahy” na strané 333.

C’ VYSTRAHA! CHEMICKE RIZIKO. Anodovy pufr.

Zasobnik na anodovy pufr uchovavejte pfi teploté 2 °C az 8 °C, dokud jej nechcete
pouZzit. Zapecetény pufr v zdsobniku je pii uvedené teploté stabilni az do data expirace
uvedeného na obalu. Po otevieni je pufr stabilni pfi pokojové teploté az 7 dni.
Neotevirejte zasobnik diive neZ v okamZiku jeho pouZziti.

Pro dosazeni optimdln{ funkénosti je pouZzitelnost zasobniku limitovana bud’ na 7
dnti od prvni instalace nebo 120 injekci na modelu 3500 (8-kapilarni ) / 50 injekci na
modelu 3500xL (24-kapildrni), podle toho co nastane dfive. Pokud vds program
piistroje upozorni na dosazeni limitu, musite pied dalsi praci s piistrojem zdsobnik
vymenit za novy.

Vice informaci naleznete v piibalovém letdku.

Vyména zdsobniku na anodovy pufr je popsdna v ¢asti “Vymena zdsobniku na
anodovy pufr” na stran€ 237.

Zasobnik na katodovy pufr - Cathode buffer container (CBC)

Zasobnik na katodovy pufr (kat. ¢. 4408256) obsahuje 1 X koncentrovany

elektroforeticky pufr ur¢eny pro veSkeré aplikace provadéné na pfistrojich 3500
nebo 3500xL.

Zasobnik je dodavén jiz pfipraveny k pouZiti, je ureny pro jednordzové pouZiti a
je vybaven RFID cipem. M4 dvé oddélené ¢asti:

» Strana s 24 otvory — katodovy pufr pro elektroforézu.

* Strana se 48 mensimi otvory — pufr pro oplach kapilar a sbér odpadu mezi
jednotlivymi ndstfiky.
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Kapitola 1 Popis pristroje a softwaru

Polymery

10

Presny popis zdravotnich rizik najdete v ¢asti “Specifické vystrahy” na strané 333.

/,\ VYSTRAHA! CHEMICKE RIZIKO. Katodovy pufr.

Zasobnik na katodovy pufr uchovavejte pfi teploté 2 °C az 8 °C, dokud jej nechcete
pouZzit. Zapecetény pufr v zadsobniku je pti uvedené teploté stabilni aZ do data
expirace, uvedeného na obalu. Po otevieni je pufr stabilni pti pokojové teploté az 7
dni. Neotevirejte zdsobnik dfive nez v okamziku jeho pouZiti.

Pro dosazeni optimdln{ funkénosti je pouZzitelnost zasobniku limitovana bud’ na 7
dnti od prvni instalace nebo 120 injekci na modelu 3500 (8-kapilarni ) / 50 injekci na
modelu 3500xL (24-kapilarn{), podle toho co nastane dfive. Pokud vds program
piistroje upozorni na dosazeni limitu, musite pied dalsi praci s piistrojem zdsobnik
vymenit za novy.

Vice informaci naleznete v piibalovém letdku.

Vyména zasobniku na anodovy pufr je popsana v ¢asti “Vymeéna zdsobniku na
katodovy pufr” na stran¢ 238.

Polymer pro analyzatory 3500 nebo 3500xL je k dispozici ve formé vacku uréeného

k okamZitému pouZiti. Na separaci se pouZivd polymer POP-4", POP-6" nebo POP-7"".

DULEZITE! Pokud byl polymer jiZ instalovéan na jednom typu piistroje, nepouZivejte
jej na jiném typu piistroje. Napf. pokud jste instalovali novy vdcek s polymerem na
pfistroji 3500 (8-kapildrni), nepouzivejte tento polymer na piistroji 3500xL (24-
kapilarni).

Ve vacku je dostatek polymeru pro dany pocet vzorkii (384 nebo 960) nebo injekci a
nadbyte¢ny objem pro omezeny pocet instalaci a souvisejicich krokl idrzby
provadénych pomoci privodcii (tzv. wizards). Vacek na polymer je vybaven RFID
Cipem.

Poznamka: Usti va¢ku je zapegeténo pomoci plastového krytu, ktery je pied instalaci
véacku do pifstroje nutno odstranit.

Presny popis zdravotnich rizik najdete v ¢asti “Specifické vystrahy” na strané 333.

VYSTRAHA! CHEMICKE RIZIKO. Polymery POP-4™, POP-6" a
POP-7™.

Polymer uchovavejte pii teploté 2 °C az 8 °C, dokud jej nechcete pouZit. Zapecetény
polymer je pfi uvedené teploté stabilni az do data expirace.

Vice informaci naleznete v piibalovém letaku.
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Spotrebni material a reagencie

Vyména polymeru je popsdna v ¢asti “Zmeéna typu polymeru” na stran¢ 247.

DULEZITE! Vyjmete-li vacek s polymerem z piistroje, abyste jej uchovali, uzaviete
vacek pomoci vicka (Pouch Cap, kat. ¢. 4412619) a v piistroji jej nahrad’te pomoci
prazdného vacku (nebo regeneracniho roztoku - conditioning reagent), aby nedoslo
k vysychani zbytkového polymeru na adapteru, k némuz se vacek pfipojuje. Pfi
vyméng postupujte podle pokynti pritvodce (wizard).

Pouziti
¢ Polymery POP-6""a POP-7" jsou uréeny pro sekvenovéni a fragmentacni
analyzu.

¢ Polymer POP-4" je urgen pro HID/forenzni aplikace.
Tabulka 2 Pfehled polymert

Omezeni
. v Pouzitelnost v pfistroji N .
Polymer Kat. . Pristroj (podle toho co nastane  Neprekrogitelna$ P:Z'f;g,f !
drive)
POP-4™ (960) 4393710 3500 (8-kapilarni) 7 dni nebo 960 vzorku Datum expirace  7-denni
POP-6™H (960) 4393712 nebo 120 nastriku Pocet vzorku limit
o : s a/nebo pocet
- 3500xL (24-kapilarni) =~ 7 dni nebo 960 vzorku TV
POP-7™ (960) 4393714 nebo 50 nastriki injekci
POP-4™ (384) 4393715 3500 (8-kapilarni) 7 dni nebo 384 vzork( Datum expirace = 7- denni
nebo 60 nastfikl Pocet vzorku limit

POP-6™# (384) 4393717

7™ 3500xL (24-kapilarni) = 7 dni nebo 384 vzorkd
POP-77 (384) 4393708 nebo 20 nastfikd

a/nebo pocet
injekci

1 Ve vacku je dostatek polymeru pro omezeny pocet instalaci a souvisejicich krokd udrzby provadénych pomoci privodcu (tzv. wizards).
Pokud v§ak pocet téchto krokl prekro¢i urcity limit, snizi se pocet vzorku, které Ize analyzovat, nebo nastfiku, které Ize provést. Napf.
pokud budete odstrariovat bubliny pomoci priivodce vice nez ¢tyfikrat nebo budete provadét opakované jiné operace udrzby, snizi se
pocet vzorkd, které Ize analyzovat, nebo nastfik(, které Ize provést. Viz méfi¢ spotfeby polymeru na ovladacim panelu programu.

§ Pred dalSim pokra¢ovanim vymeérite vacek.

# Spolecnost Applied Biosystems ovéfila funkénost polymeru v pfistroji po dobu max. 7 dni.

11 Pokojovou teplotou se rozumi teplota v rozsahu 15 °C az 25 °C. Trvalé pouzivani pfi vy$Sich teplotach maze vést ke krat§im délkam
éteni nez jak je uvedeno ve specifikacich.

Regeneracni roztok (Conditioning reagent)

Regeneracni roztok (tzv. Conditioning reagent, kat. ¢. 4393718) pro analyzatory 3500
nebo 3500xL je k dispozici v ihned pouZitelném vacku. Pouziva se pro iniciaci a
promyti polymerové pumpy pii vyménéch polymeru a pfi proceduie dlouhodobého
vypnuti pfistroje. Objem je volen tak, aby jedno baleni m¢lo jednordzové pouZziti.

Poznadmka: PouZivani regenera¢niho roztoku je dano pokyny v privodcich (tzv.
wizards) pfi provadéni krokt ddrzby. Vacek pouZijte v souladu s témito pokyny.

A VAROVANI! Expirované vagky nelze pouzit. Vacky jsou uréeny pouze pro
jednorazové pouZziti.
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Vice informaci naleznete v piibalovém letaku.

Vice informaci o pouziti regeneracniho roztoku naleznete v ¢asti “Pouziti
regeneracniho roztoku (tzv. conditioning reagent)” na stran¢ 250.

Hi-Di™ Formamid

Hi-Di"™ Formamid (v baleni po 4 kusech po 5-ml, kat. &. 4440753) je vysoce
deionizovany stabilizovany formamid, ktery je pfipraven k pouziti jako rozpoustédlo
vzorkl pro tcel jejich nastiiku do kapildr, a to u vSech aplikaci provadénych na
piistrojich 3500 nebo 3500xL.

Presny popis zdravotnich rizik najdete v ¢asti “Specifické vystrahy” na strané 333.

A VYSTRAHA! CHEMICKE RIZIKO. Hi-Di™ Formamid.

Vice informaci naleznete v piibalovém letdku.

/'\ VAROVANI! Expirovany Hi-Di™ Formamid nelze pouZit.

Pouziti
Hi-Di"™ Formamid se pouZivd pfi sekvenovéni, fragmentaéni analyze a

HID/forenznich aplikacich. Potfebny objem formamidu je dan typem aplikace,
piislusnym protokolem respektive piibalovym letdkem.

Tabulka 3 Hi-Di™ Formamid - pfehled

Hi-Di™ Formamid - nazev Pristroj Kat. ¢. Pouzitelnost v pfistroji

Hi-DI" Formamid - 5-mi 3500 (8-kapilami) 4440753 24 hod
(Ctyfi lahvicky) 3500xL (24-kapilarni)

Kapilarni sady

Kapilarni sady pro analyzatory 3500 nebo 3500xL jsou dodavany pfipravené
k pouZiti.

VAROVANI! OSTRE HROTY Konce kapildr jsou tvofeny tupymi ale
« malymi hroty a mohou zpiisobit bodné zranéni.

Informace o vyméné kapildr naleznete v ¢4sti “Vymeéna kapildrnich sad” na strané
252.
Pouziti

» Kapilarni sada o délce 36 cm se pouZziva pii HID/forenznich aplikacich.

» Kapilarni sada o délce 50 cm se pouZiva pro sekvenovani a fragmentacni
analyzu.
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Tabulka 4 Kapilarni sady

. Limit kontrolovany pomoci RFID ¢ipu
Pouzitelnost

Nazev kapilarni sady Kat. ¢. Pristroj Vv pristroji

Uzivatel volitelné pokraéuje#
8-kapilarni, 36 cm 4404683 3500 160 UZivatel mGze limit (160 injekci a datum
8-kapilarni, 50 cm 4404685 injekci expirace) prekrocit
24-kapilarni, 36 cm 4404687 3500xL Uzivatel mGze limit (160 injekci a datum
24-kapilarni, 50 cm 4404689 expirace) prekrocit

1 Spole¢nost Applied Biosystems ovéfila funkénost kapilar pro 160 injekci.
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Kapitola 1 Popis pristroje a softwaru

Program 3500 Series Data Collection - pfehled

O programu

Tabulka 5 3500 Series Data Collection — podporované aplikace

Aplikace Typy aplikaci

Sekvenovani * PFimé sekvenovani — detekce mutaci
« Srovnavaci sekvenovani s a bez referenéni sekvence
+ Identifikace mikroorganizmi pomoci sekvenovani

Fragmentaéni analyza Mikrosatelity

+ AFLP® (amplified fragment length polymorphism)

» Souprava SNaPshot®

» LOH (ztrata heterozygozity - loss of heterozygosity)

+ MLPA® (Multiplex ligation-dependent probe amplification)

HID » Analyza DNA stop
« Databaze
* UrCovani otcovstvi

Béhem béhu program:

* Kontroluje ¢innost stroje a vytvaii soubory s vysledky:
— Sekvenovani (.abl)
— Fragmentacni analyza (.fsa)
— HID (.hid)
* Provadi primdrni analyzu a kontrolu kvality dat:
— Sekvenovani — Odecet bazi (Basecalling) a zkraceni sekvence (trimming)
— Fragmentacni analyza a HID — Detekce pikti a odecet jejich velikost{ (sizing)
* (Volitelné) Provadi sekunddrni analyzu (automatickd analyza) pomoci
nasledujicich programi Applied Biosystems:
— Sekvenoviéni — SeqScape® v2.7 (nebo vys§i) nebo MicroSeq® ID
Analysis v2.2 (nebo vyssi)
— Fragmentaéni analyza — GeneMapper® v4.1 (nebo vys&i)
— HID — GeneMapper® ID-X v1.2 (nebo vyssi)

Poznamka: Soubory s vysledky lze do shora uvedenych programil pro tcel
sekundarni analyzy rovnéz importovat ru¢n€. Soubory s vysledky jsou rovnéz
kompatibilni s programy Applied Biosystems Variant Reporter™ (v1.1 nebo

Vv

vyssi) a Sequence Analysis (SeqA) (v5.4 nebo vyssi).
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Program 3500 Series Data Collection - pfehled

Soucasti programu

Ovladaci panel

Prvni obrazovka, kterd se zobrazi po spusténi programu 3500 Series Data Collection

je tzv. Ovladaci panel (Dashboard) (Obrazek 3).

——— Library Maintenance Tools * Manage ~ Preferences Help = Log oot

Comrmon Operations

Create Flate
from Template

Quick View
~ Gauges
POPT Polymer AB 356 Buffer - (Anode) AB 356 Buffer - (Cathode) S0cir
384 576 3 4 3 4
i RN 2 Vi, 5 z g 5
92 .Y 7, 768 X 7 A », 32
- » . % % g it Lok -
%, I 4 I 4 \
nl %0 0 q—-/- <7 0 u""‘d O
634 Samples Remaining 7 Days Remaining 7 Days Remaining 431n

(34 Injections Remaining) (96 Injections Remaining) (96 Injections Remaining)

~ Consumables Information

Refrech | ¢

Consumatle | Mame Status Dusys on Instrument | Expiration Date | Lot Hurber | Part Nurber
Polymer POP7 634 Samples Remaining 1 28-Mar-200911,., S1A007 4315930
#node Buffer  AB 356 Buffer S Days Remaining 1 28-Mar-201011,., SIEOO7 4315831
Cathode Buffer AB 356 Buffer S Days Remaining 1 2E-Mar-200811,.. SIEOOF 4315831
Capillary Array  S0cm - 24 cap 117 Injections Remaining 80 31-Dec-200811,., BOKOOS 4319899 - Serisl # 1)
~ Maintenance Motifications

Marne Priority |Motification Date | Description Ackion
Replace cathode buffer c...  HIGH 22-Mar-2002 1... Replacec... *x
Clean Drip Tray HIGH ZZ-Mar-z009 1... Clean Drip... g
Clean Autosarmpler HIGH EFz-Mar-zo09 1... Clean aut... o
Restart computer, Instru,,.  MEDIUM  Z22-Mar-zZ009 1... Restartco.., =
Defragment. Hard Drive MEDIUM ZZ-Mar-z002 1... Defragme... F

Obrazek 3 Ovladaci panel programu 3500 Series Data Collection

Ovladaci panel umoznuje rychly piistup k informacim a dkoniim potiebnym pro

spusténi behu:

s
+ Sipka Main workflow — Hlavni postup prace \. — UmozZiiuje piistup

k obrazovkam, kde lze zadat, vloZit a spustit analyzu desti¢ky se vzorky a
zobrazit vysledky.

* Menu - Hlavni nabidka — UmoZiuje ptistup ke v§em ostatnim prvkim
programu. Zobrazuje se na v§ech obrazovkach.

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pfirucka

Common operations — BézZné kroky — Umoznuje rychlé spusténi (jiz
definované desticky), vytvoteni a Upravu desticek, zobrazeni vysledki a
provadéni udrzby (Maintenance).
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Kapitola 1 Popis pristroje a softwaru

Sipka — Hlavni
obrazovka

16

*  Quick view — Rychlé zobrazeni — Zobrazuje méfice spotieby spotfebniho
materidlu a stav pristroje. Spotieba spotfebniho materidlu je sledovdna
automaticky pomoci ¢ipi RFID.

* Consumables information — Informace o spoti‘ebnim materialu — Poskytuje
detailni informace o spotfebnim materidlu a ¢ervené oznacuje datum bliZici se
expirace (na zdkladé idajt z ¢ipt RFID).

* Maintenance notifications — Upozornéni na nutnost tidrzby — Vypisuje
seznam planovanych kroka udrzby.

+ Helpicon @ — Napovéda — Zobrazuje ddaje z ndpovédy, vztahujici
se k aktudlni obrazovce nebo tématu.

Vice informaci viz “Ovlddaci panel — Stav systému’ na stran¢ 26.

Kliknéte na Sipku (Main workflow)

vlevo nahofte, zobrazi se hlavni obrazovka programu.
Postupné se budou zobrazovat dal3i obrazovky, kde Ihmain wnrkflew |
zadate, vlozite a spustite desticky a zobrazite vysledky.

JiPS

Navigace v postupu prace je koncipovdna jako série
ukont. Na kazdé obrazovce je tlacitko, po jehoz
stisknuti postoupite na dalsi obrazovku — dalsi krok
pracovniho postupu.

Azsign Plate Contents

|®, Run Instrument

Zvolte zadany tdkon v navigacni liSte.
Load Plates for Run

Kdykoliv miZete zvolit Dashboard (Ovladaci panel) Bz
nebo piikazy z Hlavni nabidky (Menu).

anitor Run

|I Revieww Results

k= 3500 Data Collect

= Wiew Sequencing Results
. Dashboard Edit -

Postup price je popsan v Kapitole 3 ‘“Zadani a spustén
vysledk” na stran¢ 79.

Yiewy Fragmert/HID Results

299
1

na stran€ 41 a “Kontrola
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Program 3500 Series Data Collection - pfehled

Prace s knihovnami

Udrzba

V hlavni nabidce (Menu) zvolte Library (Knihovna).

Library Maintenance

s

Pod odkazem Library jsou dostupné obrazovky, kde
muZete provadét spravu eseji (assays), protokold
(protocols) a dal$ich nastaveni potiebnych k ziskani a
analyze dat.

Tools = Manage ™ Preferences Help

Pod odkazem Library naleznete:
« Ukony potiebné pro spusténi béhu: zadani
desticek, eseji, nazvii soubord a tzv.
vysledkovych skupin (results groups)
« Ukony potiebné pro vytvofeni eseji:
— Protokoly pfistroje (Instrument protocols)
— Protokoly primérni analyzy — Basecalling (pro

sekvenovani), sizecalling (pro fragmentacni
analyzu), QC (pro HID)

* Manage

Aszavs
File Mame Conventions

Results Group

|I Analyze

Inztrumert Protocals:

Dvye Sets

Size Standards

Baszecaling Protocols
Sizecalling Protocols

GIC Protocals

Sequencing Analysis Protocols
MicroSeqD Protocols
Fragment Analysiz Protocols
HID &nalysis Protocols

=

Main Vorkflow

— Volitelné protokoly sekundarni analyzy — Sekvenacni protokoly,

fragmentacni protokoly a protokoly HID

* Polozky potiebné pro definice protokoll pfistroje, protokolli fragmentacni
analyzy a QC: Soubory barev (tzv. Dye sets) a velikostni standardy (size

standards)

Kdykoliv miZete zvolit Dashboard (Ovladaci panel) nebo piikazy z Hlavni nabidky

(Menu).

Prace s knihovnami je popsdna v ¢asti “Sprava knihoven™ na strané 139.

V hlavni nabidce (Menu) zvolte Maintenance
(Udrzba).

iry  Maintenance Tools ~ Manage ~ Preferences He

[

Nabidka Maintenance (Udrzba) zahrnuje obrazovky,
jejich prostiednictvim provadite kalibraci pfistroje,
kontrolu jeho funkénosti, jednotlivé dil¢i kroky udrzby
a mate piistup k zdiznamlim o provadéné udrzbé a
servisu.

Kdykoliv miZete zvolit Dashboard (Ovladaci panel)
nebo piikazy z Hlavni nabidky (Menu).

Kroky tidrzby jsou popsany v Kapitole 8 “Udrzba
pristroje” na stran¢ 229.

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pfirucka

Calibrate

Spectral

m Performance Check

Sequencing Install Standard
Fragment Install Standard
HIC Install Standard

& Maintenance

™ Planned Mairtenance

Motifications Log
Service Log

Schedule

Main Work fiow
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Kapitola 1 Popis pristroje a softwaru

Nastroje

Sprava

Nastaveni

V hlavni nabidce (Menu) zvolte
Tools (Nastroje) programu 3500
Series Data Collection.

K dispozici jsou tyto néstroje:

Library Maintenance

Tools Manage < Preferences
Securit

Audit
E-Signature

Help =

* Security (Zabezpeceni), Sledovani zmén (Audit)

a E-signature (Elektronicky podpis) (je-li
soucasti vaseho systému tzv. SAE modul)

* Change Password (Zména hesla).

View Logs
Manual Commands

* View Logs — Zobrazeni logl = zdznamt o jednotlivych bézich.

e Manual Commands (Ruéni ovladani), které 1ze pouZzit pti feSeni problémui

s fungovanim piistroje.

Modul SAE je popsan v Kapitole 7 “Zabezpeceni, sledovani zmén a elektronicky

podpis (Modul SAE)” na strané 197.

V hlavni nabidce (Menu) zvolte
Manage (Sprava). K dispozici
jsou  funkce archivace dat
(Archive), obnoveni archivova-
nych dat (Restore) a mazani
uzivatelskych nastaveni (Purge).

ary  Mainktenance

Tools ~  Manage T Sreferences  Helf

Archive
Restore

Purge

Tyto funkce jsou popsany v Kapitole 8 “Udrzba piistroje”.

V hlavni nabidce (Menu) zvolte
Preferences (Nastaveni), kde

muZete provést jednordzova nastaveni
nekterych funkei programu.

Je moZné nastavit systémova a uZivatelska
jednordzova nastaveni — format data,
adresat pro ukladani souborti, format
soubort pro export sekvena¢nich
vysledki a dal$f parametry souvisejici

se sekvenovanim.

Systémova nastaveni se vztahuji
na vSechny uZivatele.

UZivatelskd nastaveni se vztahuji na:
* VsSechny uzivatele — Pokud vas
systém nema SAE modul.
» Kazdého prihlaseného uzivatele —
Pokud v&s systém ma SAE modul.

Nastaveni jsou popsédna v Kapitole 2
“Spusténi systému” na strané 21.

Napovéda V hlavni nabidce (Menu) zvolte Help

18

(Napovéda),

ary  Maintenance

Tools = Manage ~ Preferences Hel

pe filker text

=) System
Date Format
Instrument Sektings
Scheduler Preference
= Sequencing Settings
Export
Spectral Calibration
= User
Plate Setup
Reports Settings
Run Setup
= Sequencing Settings
Trace
Trace Print
Trace Quality
Trace Quality Reports

System

Select one of tf
system prefere
enable you to

G

Preferences  Help =

Help Contents
About 3500 Data Callection Software
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Program 3500 Series Data Collection - prehled

Napovéda poskytuje struéné informace k jednotlivym funkcim programu, aktudlné
dostupnym na obrazovce. Detailn{ informace o téchto funkcich naleznete v této
uzivatelské piirucce.

Navigace Z Ovladaciho panelu (Dashboard)
VvV programu

Chcete-li ptejit z Ovladaciho panelu na:
* Hlavni postup prace (Main workflow) — Zvolte
P .
-
* Dalsi obrazovky programu — Zvolte polozku
Hlavni nabidky (Menu).

5 3500 Data Collection Seltware

Z okna Hlavniho postupu prace (Main workflow)

Chcete-li pfejit z okna Main workflow na:

Dashboard

* Ovladaci panel (Dashboard) — Kliknéte Dashboard. gt %
* Jiné obrazovky Hlavniho postupu prace (Main workflow) _ :
— Zvolte piislu§nou volbu v navigaéni listé. T
* Jiné obrazovky programu — Zvolte polozku v menu. T .
Z oken Knihovny (Library) nebo Udrzby (Maintenance) .|.%m
Chcete-li pejit z okna Maintenance (Udrzba) Dashboard o
nebo Library (Knihovna) na: — 1}
e Ovladaci panel (Dashboard) — Kliknéte
Dashboard. —

* Jiné obrazovky Hlavniho postupu prace (Main ...
workflow) — Zvolte piislusnou volbu v navigaéni Srm—
liste. o

“® Maintenance Wizards .y Q

* Hlavni postup prace (Main workflow) — Zvolte

Main workflow v navigacni listé. e
 Jiné obrazovky programu — Zvolte polozku Main Workfiow
v menu. %

Pouzivani programu bez pfistroje

Program 3500 Series Data Collection lze instalovat i na pocitac, ktery neni
pripojen k pfistroji. MiZete vytvaret definice desti¢ek, protokoly a dalsi polozky
knihoven a prohliZet vysledky.

DULEZITE! Je-li program instalovan na poéitadi bez piistroje, nepouzivejte funkce
pro ovladani pfistroje.
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Spusténi systému

Pracovni postup

Spusténi systému:

1. Spusténi pfistroje (strana 22).

. Spusténi pocitace (strana 24).

. Planovana udrzba - oznameni v Ovladacim panelu (strana 28).
. Stav reagencii - kontrola v Ovladacim panelu (strana 29).

a ~ WO DN

. Vyména reagencii a spotfebniho materialu (strana 31).

Zadani a spusténi:

1. PFiprava pristroje (strana 42).

2. Predehrati picky (strana 42).

3. Kontrola stavu pfistroje (strana 53).

. Vytvoreni nebo import destic¢ky (strana 43)
. Definice obsahu desti¢ky (strana 46).

. Tisk nahledu desticky (strana 50).

. Priprava a vkladani desticek (strana 51).

Rychlé spusténi pristroje (strana 55).

AW N =

1. Vkladani desti¢ek a vytvareni seznamu nastfika (strana 56).
2. Upravy seznamu nastfikd (strana 59).
3. Spusteni béhu (strana 61).
4. Monitorovani béhu (strana 61), kontrola vysledkd a opakovany néstfik (strana 62).
Kontrola vysledkd sekvenovani: Kontrola vysledki frag. analyzy / HID:
1. Kontrola kvality sekvence (strana 81). 1. Kontrola kvality vzorku (strana 89).
2. Opakovany nastrik (strana 95). 2. Opakovany nastrik (strana 85).
3. Zprava o kvalité vysledku (strana 85). 3. Zprava o kvalité vysledku (strana 95).
4. Export vysledku sekvenovani (strana 87).[ | 4. Export vysledku frag. analyzy/HID (str.96)

(Volitelné) Tisk nebo ulozeni (.pdf) vysledkd kalibraci a kontroly funkénosti spolu s vysledky:
« Prostorova kalibrace (strana 99)

» Spektralni kalibrace (strana 103).

« Kontrola funkénosti pomoci sekvenacniho instalaéniho standardu (strana 122).

» Kontrola funkénosti pomoci instalaéniho standardu FA / HID (strana 132).
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Kapitola 2 Spusténi systému

Spusténi pristroje

1.

2.

3.
4,

Ovéite, ze piistroj je piipojen do odpovidajici elektrické site.

A VAROVANI! Nevybalujte ani nezapojujte 7adné souddsti pfistroje, dokud
servisni technik spole¢nosti Applied Biosystems neupravil konfiguraci piistroje
tak, aby odpovidala napéti ve vasi elektrické siti.

Vice informaci viz ptirucka Applied Biosystems 3500 Series Genetic Analyzer
Site Preparation Guide (4401689).

Poznamka: Ugelem piirucky Applied Biosystems 3500 Series Genetic Analyzer
Site Preparation Guide je poskytnout informace o tom jak pfipravit vasi
laboratof na instalaci ptistroje 3500 nebo 3500xL.

DULEZITE! Po instalaci programu 3500 Series Data Collection neméite nazev
pocitace. Pocitaci, ur€enému k ovladani piistroje, bylo pfidéleno unikdtni jméno.
Zména jména miZe zpusobit nefunkénost programu 3500 Series Data Collection.

Zkontrolujte vnitini prostor piistroje. Ujistéte se, Ze:
a. Dvefe picky jsou zavieny.

b. Ve vnitinim prostoru piistroje nejsou Zadné cizi predméty.

DULEZITE! Pfedméty zapomenuté ve vnitinim prostoru pifstroje jej mohou
poskodit.

Zaviete dvefe pfistroje.

Zapnéte piistroj. Stisknéte hlavni spinac na celnim panelu a vyckejte, nez
se rozsviti zelend stavova dioda.

22

a. Stisknéte tlacitko Tray na celnim panelu pfistroje, ¢imz presunete
podavac¢ (autosampler) do pfedni pozice. Vyckejte nez se podavac
zastavi.

Poznamka: Jsou-li dvefe oteviené, blikd Zlutd stavova dioda a pfistroj

///////
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Spusténi pfistroje

b. Zkontrolujte stav piistroje. NeZ budete pokracovat, ujistéte se, Ze zelend
stavova dioda svitf a neblika. Tabulka niZe vysvétluje vyznam stavovych

diod pfistroje.

Situace

Stav

VSechny diody vypnuté

PFistroj je vypnuty

Zelena sviti

Pripraven ke spusténi

Pauza v béhu, béh ukoncen, nastfik zastaven uzivatelem
(v programu Data Collection).

Poznamka: Nastfik Ize zastavit pouze pokud zelena
dioda blika, nikoliv sviti.

Zelend blika

Béh spustén

Oranzova blika

Diagnostika pfi zapnuti pfistroje

Pauza v béhu

Oteviené dvere

Chyba béhu, restart pfistroje neni nutny

Oranzova sviti

Pohotovostni rezim

Cervena sviti

Nezdafena diagnostika

Chyba pfistroje

Vyzaduje restart pfistroje a pocitace
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Kapitola 2 Spusténi systému

Spusténi poditace

1. Zapnéte pocitac.

2. Zapnéte monitor.
3. Priihlaste se do systému Windows:
a. Zadejte uZivatelské jméno.

b. Zadejte heslo je-li potieba.

Poznamka: Je-li pocitac pfipojen do sité,
neni zapotiebi se pred spusténim piistroje piihlésit do sité.

c. Kliknéte OK. Vyckejte na dokonéeni nabéhu piistroje.

DULEZITE! Stavovd ikona v pravém dolnim rohu obrazovky ukazuje

RIR  247PM

spusténi systému 3500 Server Monitor

DULEZITE! Tuto ikonu nezavirejte. Software by nefungoval spravng.

PfihlaSeni do Windows
Prihlaste se do systému Windows podle pokynll na obrazovce.
Spusténi programu
1. krok: Systém Pokud se systém Daemon nespusti sam, zvolte:

Daemon Start > Programs > Applied Biosystems > 3500 > Daemon
Daermon

Poznamka: Start systému Daemon trva asi 15 sec.
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Spusteni pocitace

2. krok: Systém Pokud se systém Server Monitor nespusti sdm, zvolte:
Server Monitor Start > Programs > Applied Biosystems > 3500 > Server Monitor

. Server MDnib:ur'

Poznamka: Start systému Server Monitor trvd asi 2
min. Béhem této doby se stavova dioda v pravé dolni
¢asti obrazovky méni z ¢erveného krouzku se znakem
X uprostied (oznacuje nedokonéené spusténi systémil
3500) na presypaci hodiny.

2:45 P

Je-li ndbéh systému Server Monitor dokoncen, ikona
presypacich hodin zmizi a objevi se ikona vyobrazend na "{,':-“-.Z’ 'R 2:47 Fi
obrazku vpravo, indikujici, Ze vSechny systémy 3500 jsou

spustény.

3. krok: Spustte program:

Program 3500 Start > Programs > Applied Biosystems > 3500

= oo |

Uvodni obrazovka  Pii spousténi programu 3500 Series Data Collection se zobraz{ na n&kolik vtefin
dvodni obrazovka.

‘& Applied
A‘% Biggylsetems

P N 3500 series
/’( /’}\ ‘?7/ > Data Collection Software V1.0
K2 '
I‘("///“: : “ F‘ £ 4 c‘- : - 0 ':r:led use

FOR RESEARC|
Not for use in
* ® ® 0 0 9

right 2009. Applied Biosystems. All rights reserved

Poté co zmizi Gvodni obrazovka programu 3500 Series Data Collection, dojde k jedné
z nasledujicich situaci:

* Zobrazi se Ovlddaci panel (Dashboard) (viz “Ovladaci panel — Stav systému” na
stran¢ 26)

» Zobrazi se dialogové okno Login (PfihlaSeni) (viz “PfihlaSeni” na stran¢ 26)
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Kapitola 2 Spusténi systému

Pfinlaseni

Modul SAE Modul Security (Zabezpedeni), Audit (Sledovani zmén) a E-signature (Elektronicky
podpis), zkrdcené¢ SAE modul, je volitelnou soucdsti programu 3500 Series Data
Collection. S jeho pomoci 1ze mimo jiné zabezpecit pfistup do programu. Vice
informaci o modulu SAE naleznete v Kapitole 7 Zabezpeceni, sledovani zmén a
elektronicky podpis (Modul SAE).

Poté co zmizi tivodni obrazovka programu 3500 Series Data Collection, pfihlaste se
do programu:

1. Zadejte uZivatelské jméno (User Name) a heslo (Password).

k= 3500 Log In X

3500 Log In

Provide your user name and password to lagin.

3 User Name:
S

. Password:

& [

2. Kliknéte OK.

Znovu se objevi na n€kolik sekund objevi tivodni obrazovka a poté se otevie program
3500 Series Data Collection.

Spusti se Ovladaci panel (Dashboard) programu 3500 Series Data Collection.

DULEZITE! Pokud omylem zaviete néktery ze systémi uvedenych vyse, program
nebude spravné fungovat. Chcete-li pfislusny systém znovu otevfit, umistéte
kurzor na stavovou ikonu, kliknéte pravym tlac¢itkem mysi, zvolte Services
(Sluzby) a zvolte systém, ktery chcete znovu spustit.

Ovladaci panel — Stav systému

Ovladaci panel - prehled

Prvni obrazovka, ktera se zobrazi po spusténi programu 3500 Series Data Collection
je Ovladaci panel (Dashboard) (Obrazek 4).

Na Ovladacim panelu se zobrazi méfice, informace o piistroji, o spotifebnim
materidlu a upozornéni tykajici se udrzby, které poskytuji rychly piehled o celkovém
stavu systému.
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Ovladaci panel — Stav systému

Mé&fice

Informace
0 pfistroji

Spotfebni materidl je osazen RFID ¢ipy, diky nimz piistroj identifikuje, o jaky
spotfebni materidl se jednd, a monitoruje, kolik béhii Ize s danym spotiebnim
materidlem jesté provést, ¢i jak dlouho je pouzitelny. Cipy obsahuji informace i
o datu expirace, ¢isle SarZe a katalogovém Cisle.

/_ Quick Yiew

 Gauges
POP7 Polymer

384 576
Jarer,

]
>

634 Samples Remaining
(34 Injections Femaining)

* Consumables Information

760 nl o7

AB 3500 Buffer - (Anode)

7 Days Remaining
(96 Injections Remaining)

Instrument: 3500 Instrument State:
Laser: On Cwen:
EP: On Crwven Door:

Instrument Door:

AB 3500 Buffer - (Cathode)

7 Days Remaining
(36 Injections Femaining)

e [\u'iew Instrument Sensor Details ]
OFf
o
Open COwen Temperature (*C): 53.5
Detection Cell Temperature (*C): 23.5
Close

=

50cm - 24 cap Array

. 128
»

160

43 Injections Performed

Pre-Heat the Cven
Set Temperature kot

[s0 %

(°C) [ Start Pre-Heat |

(aren) @

Consumable Tame Skatus Days on Instrument | Expiration Date Lot Mumber | Part Murnber
Polymer POP? 634 Samples Remaining 1 28-Mar-2009 11.,. 514007 4315930
Spot‘r'.ebm' Anode Buffer  AB 356 Buffer 7 Days Remaining 1 28-Mar-2010 11.., S1BO07 4315931
materiél Cathode Buffer AB 356 Buffer 7 Days Remaining 1 28-Mar-2009 11,., S1BO07 4315931
Capillary Array  S0cm - 24 cap 117 Injections Remaining 80 31-Dec-2009 11,,.  S0KOOS 4319899 - Serial # 80K2450
* Maintenance Motifications e
ame | Priority lNotiFication Date |Description | Action G
Replace cathode buffer c...  HIGH 22-Mar-2009 1..., Replacec... ®
Clean Drip Tray HIGH 22-Mar-2002 1.,  Clean Drip... ®
Clean &ntnsampler HIGH ~ 22-Mar-20091... Clean Aut... ®
Pokyny
k L d va Restart computer, Instru,,.  MEDIUM  22-Mar-2009 1... Restark co... ® L3
udrzobe Defragment Hard Drive MEDIUM 22-Mar-2009 1,., Defragme... ®

Obrazek 4 Ovladaci panel

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pfirucka
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Kapitola 2 Spusténi systému

Pokyny k udrzbé

28

V casti Maintenance Notifications (Pokyny k idrzb¢) naleznete pfipominky tikont,
které jsou planovany ve vaSem kalendati udrzby pfistroje (viz “Kalendar adrzby
pristroje” na stran¢ 232). Nastaveni spusténi téchto pfipominek lze provést v ¢asti

Preferences (Nastaveni) (viz “Obecnd nastaveni” na stran¢ 33).

1. Zkontrolujte ¢ast Maintenance Notifications (Pokyny k ddrzb¢).

Maintenance Notifications \

arne Priotity | Motification Date Description Action

Perform Performance Check  HIGH 28-1an-2009 12:00:00 &AM Performance Check « B
Clean Drip Tray HIGH Z8-Jan-2002 12:00:00 &AM Clean Drip Tray « B
Clean Autosampler HIGH 28-Jan-2009 12:00:00 &M Clean Autosampler w B
Replace Reservoir Septa HIGH 28-1an-2009 12;00:00 AM  Replace Reservoir Septa « B
Wash Pump Trap HIGH  28-1an-2009 12:00:00 AM  Wash Pump Trap Ca
o

2. Provedte planované kroky udrzby a potvrd'te jejich provedeni kliknutim na
symbol + (pifpadné kliknéte na symbol ¥, pokud je provést nechcete).
Provedeni ukont je zaznamendno v zdznamu (log) (vice informaci viz “Kontrola
zaznamu o udrzb€” na strané 257).

3. Provedte dalsi denni, mési¢ni ¢i kvartalni kroky udrzby, které nejsou uvedeny
v Pokynech k tdrzbé (Maintenance Notifications) (viz Kapitola 8 UdrZba
pfistroje).

4. Zkontrolujte vnitini prostor piistroje. Viz “Spusténi piistroje” na strané 22.

a. Odstrante ptipadné necistoty.

b. Pozorujete-li neté€snost a v dlsledku toho i precipitaci reagencii okolo ventilu
anodového pufru, zkontrolujte zpétnou klapku a packu na instalaci polymeru.
V ptipad¢ potieby kontaktujte spole¢nost Applied Biosystems.

Zpétna klapka

p=Ventil anodového pufru
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Ovladaci panel — Stav systému

Stav spotfebniho materialu

DULEZITE! Doba pouZitelnosti pufrii se aktualizuje pouze po kliknuti na
tlacitko Refresh (Obnovit) nebo po spusténi behu. V rdmci piipravy spusténi
pfiistroje kliknéte na Refresh (Obnovit), aby se tdaje aktualizovaly.

1. Kliknéte na tlacitko Refresh (Obnovit), ¢imZ aktualizujete informace
o spotiebnim materidlu.

Zobrazi se data expiraci a ¢isla Sarzi (naétend z ¢ipti RFID na obalech
spotiebniho materiélu).

/v_ Consumables Information

o] @ )

Consumable |Name |Status |Days on Instrument| Expiration Cate |Lot Mumber |Part Mumber

Palymer POP7 634 Samples Remaining 1 28-Mar-2009 11.,. 514007 4315930

anode Buffer  AB 356 Buffer 5 Days Remaining 1 28-Mar-201011,.. S1BO07 4315931

Cathode Buffer AB 356 Buffer 5 Days Remaining 1 Z3-Mar-201011,,. S1B007 4315931

Efupillary Array  S0cm - 24 cap 117 Injections Remaining 80 31-Dec-2009 11,,, S0KOO0S 4319599 - Serial # 80K24Eg/

2. Podle métict zkontrolujte, kolik nastfika 1ze provést, kolik vzorka lze
analyzovat, ¢i kolik dni Zivotnosti m4 ktery spotfebni materidl. V tabulce nize
naleznete informace o pouzivaném spotfebnim materialu.

Je-li ukazatel v mé&fi¢i na <10%, ru¢icka je v erveném poli VYSTRAHA.
Ptislusny spotfebni materidl se pak zobrazuje Cervenym pismem.

,//Q:.Iil:k Yiew

- Gauges

POPT Polymer

~\

AB 3500 Buffer - (Anode) AB 3300 Buffer - (Cathode) 50cm - 24 cap Array

634 Samples Remaining
(34 Injections Remnaining)

7 Days Remaining
(96 Injections Remaining)

384 576 3 4 3 4 64 9%
_‘.I '.- 2.‘_‘.I.'-’.5 2.‘_.‘.I.'-’.5 .1"".
192 . /., 768 A s A ,, kI ‘128
4 » 1> T 1oa> v 4 »
9%~ : I » I » - 144
i - .— -
o! <960 0 7| |0 =7 ||om 160

7 Days Remaining
(96 Injections Remaining)

43 Injections Performed
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DULEZITE! Spole¢nost Applied Biosystems doporuduje, abyste si viménu
polymeru a pufr naplanovali ve vasem kalendéti idrzby. Nastavte si
zobrazeni upozornéni 2 dny pfed pldnovanou vyménou polymeru.
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Kapitola 2 Spusténi systému

Spotrebni material Limit pouzitelnosti v pfistroji Poznamky
(plati co nastane dfive)

Polymerss | 8-kap. 960 vzorkd nebo 120 nastfikd Spottebuijte polymer do 7 dnti od

Baleni pro 960 vzorkl . o .
instalace do pristroje.

Baleni pro 384 vzorki 384 vzorkl nebo 60 nastfikl

Program umozni pouzivat polymer

24-kap. Baleni pro 960 vzorkii 960 vzorkd nebo 50 nastfikl déle nez 7 dnu. Spoleénost Applied
) ] 384 vzorkd nebo 20 nastike Biosystems vSak ovéfila funkénost
Baleni pro 384 vzorkd polymeru po dobu max. 7 dn(i
Vv pristroji.
Pufry 8-kapilarni 7 dnl nebo 120 nastiikl Aby bylo zajisténo optimalni fungova-
24-kapilami 7 dnt nebo 50 nstiika 33'7;‘gﬁrgﬂ’frﬂﬂ(z:g;ﬁhp?gﬁm

Kapilarni sada 160 nastfiku Program umozni pouzit kapilarni sadu
na vice nez 160 nastfik(. Spole¢nost
Applied Biosystems v8ak ovéfila
funkénost sad na max. 160 nastfiku.

1 Spotieba polymeru je sledovana podle poctu vzorkd — pouze pokud je v jamce vzorek, je zaznamenano pouziti polymeru. Spotfeba je
vSak zaroven sledovana podle poétu nastfikl bez ohledu na to, zda v jamce vzorek je €i neni. Limit dany poctem vzorkd nemusi odpovidat
limitu danému poctem nastrik(. Nastaveny limit podle poc¢tu nastfikl je vy$si nez podle poétu vzorka.

Priklad: Baleni pro 960 vzork( na 24-kapilarni sadé:
Pokud pfi kazdém nastfiku obsahuje kazda jamka vzorek: 960/24 = 40 nastfika.
Pokud pfi kazdém nastfiku neobsahuje kazda jamka vzorek: 960/<24 = 40 a vice nastik(, maximalné vSak 50 nastfik( a 960 vzorka.

Vacek s polymerem obsahuje nadbyte€ny objem pro Ucel jeho instalace a souvisejicich krokl udrzby provadénych pomoci pravodci
(wizards). Pokud vSak pocet téchto krokl prekroci urgity limit, snizi se pocet vzorku, které Ize analyzovat, nebo nastfik(, které Ize provést.
Napf. pokud budete odstrafiovat bubliny pomoci privodce vice nez ¢tyfikrat nebo budete provadét opakované jiné operace udrzby véetné
opakovanych instalaci vacku s polymerem, snizi se pocet vzork(, které Ize analyzovat, nebo nastfikl, které Ize provést..

§ Pokojovou teplotou pro polymer POP-6™ se rozumi teplota v rozsahu 15 °C az 25 °C. Trvalé pouzivani pfi vy§Sich teplotach mize vést ke
kratSim délkam ¢&teni nez jak je uvedeno ve specifikacich.
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Ovladaci panel — Stav systému

Kontrola zadsobnikd s pufrem

Zkontrolujte  hladinu  pufra
v zasobnicich. Hladina musi
byt az po rysku. Ovéite té€snost
zataveni zasobnika.

DULEZITE! Zasobnik nepouZivejte, pokud je hladina piili§ nizkd nebo zsobnik
netésni. Hladina musi byt minimalné po rysku a tésnéni neporusené.

Vyména reagencii a spotfebniho materialu

Podle potieby proved’te tyto kroky:

e “Doplnéni polymeru” na stran¢ 245.

e “Zména typu polymeru” na strané 247.

DULEZITE! Pfi manipulaci s polymerem, kapilarni sadou, septy nebo
zasobnikem na katodovy pufr pouZivejte rukavice.

e “Vymeéna zdsobniku na anodovy pufr” na strané 237.

*  “Vymeéna zdsobniku na katodovy pufr” na stran¢ 238.

*  “Plnéni kapilarni sady Cerstvym polymerem” na strané 251.
e “Vymeéna kapilarnich sad” na strané 252.

v 9

Pokracujte podle pokynt v Kapitole 3 “Zadani a spusténi” na strané 41.
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Kapitola 2 Spusténi systému

Nastaveni

Prehled

Nastaveni (Preferences) jsou predvolend
nastaven, kterd lze definovat po kliknuti na Preferences =~ Manaee ~ Preferences il
v nastrojové listé. Provedeni téchto nastaveni je volitelné. b

L= Preferences

kype filker text not used System 45 o

tem
Drate Farmat
Instrument Settings
Scheduler Preference
=) Sequencing Setkings
Export
Spectral Calibration
[=) User
Plate Setup
Reports Settings
Run Setup
(=) Sequencing Settings
Trace

Trace Prink
Trace Quality Looak

Trace Quality Reparts

Select one of the sub-categories to set its properties. You may choose to reset all
syskem preferences to the Factory installed defaulks, IF vour user permissions
enable you to do so, you may import or export the system preferences,

[ Restore Defaults ] ’ Apply ]

[ Ok, H Cancel ]

Poznamka: Pole “type filter text” vlevo nahote v okné Preferences se nepouZziva.

Nastaveni systému (System preferences)

Nasledujici nastaveni se vztahuji na vSechny uzivatele:
* Date format - Forméat data
* Instrument settings (Instrument name) — Nastaveni (ndzev) piistroje
* Scheduler preference — Interval pfipomenuti krokd udrzby
* Sequencing export settings — Format exportu vysledkt sekvenovani

» Spectral calibration — Spektraln{ kalibrace (definice poctu kapilar, které mohou
pti spektralni kalibraci selhat)
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Nastaveni

UzZivatelskd Pokud neni soucdsti vaseho systému modul SAE, vztahuji se tato nastaveni na
+ vSechny uZivatele, pokud je modul SAE soucasti vaseho systému, pak si kazdy
nastaveni uzivatel definuje své nastaveni:

Poznamka: Vice informaci o modulu SAE naleznete v Kapitole 7 “Zabezpecent,
sledovani zmén a elektronicky podpis (Modul SAE)” na strané 197.

* Plate setup — Zadani{ desti¢ky

* Reports settings — Nastaveni zprav

* Run setup — Zadéani béhu

* Sequencing — Zobrazeni a zpravy pii provadéni sekvenovani

Obecna nastaveni

Nastaveni 1. V dialogovém okn¢ Preferences (Nastaveni) zvolte:

systému ¢ Date Format (Format data), chcete-li definovat zptisob zobrazen{ data a
casu.

L= Preferences

bype filker bext not used Date Format Ll
(=)~ Syskem
Date Farmat Default Format: 09-Feb-2009 10:11:55 AM
Instrurent Settings Choose date format bo use | 09-Feb-2009 (dd-mmm-ywyyey) A
Scheduler Preference February 09 2009 (mmmm dd yyyy) A
=) Sequencing Setkings | =
Expart [09-Feb-2009 (
P 02092009 {mmddyyyy) —
Spectral Calibration 09022009 {ddmm § v
[=)- User
Flate Setup Choose time Format bo use | 10 S &M (12-hour)
Reports Settings Al
Run Setup 10:11:55 (24-hour)
(= Sequencing Settings
Trace Al dates in the user inkerface display in the farmats that vou chaose.
Trace Print Examples: reports, imported files, and exported files,

¢ Instrument Settings (Nastaveni piistroje), chcete-li zadat nazev piistroje
(zobrazuje se na Ovladacim panelu, ve zpravach, mtize byt soucasti nazvl
soubort, pii zobrazeni vysledkl sekvenovani).

k= Preferences

bype filter text not used Instrument Settings

[=- System
Drate Format

Instrument name | 3300 Insktrument

* Scheduler Preference (Interval ptfipomenuti krokt udrzby), chcete-li
nastavit v jakém intervalu se maji pfedem zobrazovat pfipominky
k provedeni krokll udrzby v Ovladacim panelu (viz “Pokyny k Gdrzb&” na
stran¢ 28).
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Kapitola 2 Spusténi systému

Uzivatelska nastaveni

k= Preferences

type Filber bext not used

System
=~ User
Flate Setup
Reporks Settings
Run Setup
[=]- Sequencing Setkings
Trace
Trace Prink
Trace Quality
Trace Quality Reports

34

k= Preferences

Scheduler Preference

Maintenance reminders trigger time | 12;00 PM W

type Filber bext not used

[=)- System
Date Format
Insktrurnent Settings

Scheduler Preference

* Spectral Calibration (Spektralni kalibrace), chcete-li zménit pocet kapilar,
které mohou pfi spektralni kalibraci selhat (Ize si pro n¢ tzv. “vypijcit”
vysledek kalibrace ze sousedni kapilary) (viz “Co se déje béhem spektralni
kalibrace” na stran¢ 112).

k= Preferences

type filker bext

[=)- Syshem
Date Farmat
Instrurment Settings
Scheduler Preference
[=)- Seguencing Settings
Export

fe=1

Spectral Calibration

Choose the maximum number of borrowing events for a 24-Cap array.

Spectral Calibration

2. Kliknéte na Apply (Pouzit) ¢imz vase nastaveni uloZite (viz “Nastaveni

systému (System Preferences)” na strané 32).

1. V dialogovém okn¢ Preferences (Nastaveni) zvolte:
* Plate setup, chcete-li definovat vychozi nastaveni pro:
— Typ desticky a dalsi parametry pro jeji zadani.
— Typ desticky v dialogovém okn€ Open Plate (Oteviit desticku).

Plate Setup

Choose the default application type, polymer bype, and capillary length to use when the instrument settings cannot be detected.

Application | Sequencing | Polymer Type |POP7 % | Capillary Length

Chaoose the default Assign Plate Contents View,

Assign Plate Contents Wiew

* Reports settings (Nastaveni zprdv), chcete-li definovat pouZivané vychozi
typy pisma a jeho velikost.

Poznamka: Toto nastaveni lze pro kazdou jednotlivou zpravu pozdéji
upravit.
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Nastaveni

twpe filker bext not vsed Reports Settings
3vstem These settings affect all reports
=
Fonk sekki
Plate Setup N SRR
Re Epre— Select the Font to be used in reports,
Run Setup
=~ Sequencing Settings
10
Trace —
Trace Print

Trace Cualiby
Trace Quality Reports

Run Setup (Zadani béhu), chcete-li nastavit vychozi adresar pro datové

soubory (vysledky) v definici pojmenovani souborti a v definici tzv.
vysledkové skupiny.

Poznamka: Toto nastaveni lze pozdé&ji upravit.

k= Preferences |Z|®
bype filker bext not used Run Setup

oo .
sztem Choose the default file location where sample files will be stored.
ser

Plate Setup | [\ applied Biosystemsi3500\Data
Reports Settings

| [ Browse. .. ]

Fun Setup
[=- Sequencing Settings

2. Kliknéte na Apply (Pouzit) ¢imz vaSe nastaveni ulozite (viz “UZivatelska

nastaveni”’ na strané 33).
Uzivatelska UZivatelé rovnéZ mohou uloZit vychozi nastaveni zobrazovani tabulek a grafti:
naStaveno'  Table settings (Nastaveni tabulek) — Urcuje, které sloupecky se zobrazuji
tabulek a grafu

v tabulkéch a jejich potadi.

Plot settings (Nastaveni grafii) — Urcuje vychozi zpisob zobrazeni grafi.
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Kapitola 2 Spusténi systému

Zobrazeni a zpravy pfi analyze vysledkd sekvenovani

Export (nastavem' Nastavenim parametrti exportu Ize ovlivnit format souborti automaticky

systému) exportovanych béhem analyzy vysledki sekvenovani. Exportované soubory se
ukladaji ve stejném adresati jako soubory typu .ab1.

1. V dialogovém okné Preferences (Nastaveni) zvolte Export (System Sequencing).

L= Preferences |:|@@

type filker ket not used Export P
= System Select the file bypes to export during analysis, then check each file type and specify
Date Format to export the entire sequence or post-trim only. Click Apply.
Instrument Settings File Type:
Scheduler Preference []*.annatation. kxt
[=]- Sequencing Setkings D * phd. 1
Spectral Calibration [ scf
= User
Plate Setup . .
Reports Settings Entire Sequence Post-trim Sequence Only
Run Setup
=) Sequencing Settings [1*.Fsta 0O ®
Trace
Trace Print
Trare Quality [J*.qual
Trace Quality Reports o ®©
[I*.seq
O ®

2. Zvolte typ exportovaného souboru. Exportované soubory se ukladaji ve stejném
adresari jako soubory typu .abl.

Typ souboru Popis

*.annotation.txt Informace ze zalozky Annotation, napf.
doba snimani dat, ¢asové Udaje
o zacatku a konci béhu

*.phd.1, *.scf Vysledky sekvenovani v jinych formatech

* fsta, *.qual, *.seq Zjisténa sekvence — bud cela nebo
zkracena (Post-trim)

3. Kliknéte na Apply (Pouzit) ¢cimZ vaSe nastaveni uloZite (viz “Nastaveni
systému (System Preferences)” na strané 32).

Chromatogram Nastaveni zobrazeni chromatogramu (trace) umozfiuje navolit vychozi parametry
(uZivatelské zobrazeni barev pro jednotlivé nukleotidy a ukazateldi kvality pfi zobrazovani
nastaveni) vysledki sekvenovani.

1. V dialogovém okné Preferences (Nastaveni) zvolte v ¢4sti User > Sequencing
settings moZnost Trace (Chromatogram).
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Nastaveni

k= Preferences |Z|@®
bype filker bext not used Trace P

Zystem These settings affect the Trace panel.
=er MT Base Color Pure Base OV Colors
Plate Setup
Reparts Settings MT Base  Foreground Background a 1520 100
=) Sequencing Settings
c [ =
Trace Print
Trace Quality G E @
Trace Quality Reports T E @ Mixed Base QY Calors

0 1015 100

veed () [

Prewview

CF\WTACGHAKAF\AGTCTGAA&CTGTTGAGAG

2. Nastavte nésledujici parametry:

Nastaveni Popis
NT base color — Zvolte barvu popredi (Foreground) a pozadi (Background) NT Base Foreground Background
barevné zobraze- | kliknutim na barevny obdélnicek.
ni nukleotidd 3 @ E
Nastavte barvy a rozsahy pro ukazatele kvality (Quality Values — QV) O i5m
Pure Base and ¢istych a smiSenych bézi, je doporu¢eno ponechat pfednastavené
Mixed Base QV parametry:
Colors —
zobrazeni a. Kliknéte na pfislusny barevny obdélni¢ek a zvolte novou barvu.
ukazatell kvality b. Chytnéte posuvnik mySi a tazenim jej posurite.
pro Cisté a . . . L o . , .
smidené baze Spole¢nost Applied Biosystems doporucuje nasledujici nastaveni ukazatelG kvality:

- Cisté baze (Pure bases): Nizka hodnota QV < 15, Stfedni hodnota QV = 15 az 19, Vysoka
hodnota QV = 20+ (pfednastaveno)

+ Smisené baze: Nizka hodnota QV <5, Stfedni hodnota QV =5 az 10, Vysoka hodnota QV
> 10 (optimalizujte nastaveni podle vasich vysledku)

3. Kliknéte na Apply (PouZit) ¢imzZ vaSe nastaveni uloZite (viz “UZivatelska

nastaveni’ na stran¢ 34).
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Kapitola 2 Spusténi systému

Tisk chromato- Pro tisk chromatogramu Ize definovat vychozi parametry.
gramu (uziva- . ) y ) o ‘
telské nastaveni) 1. V dialogovém okn¢ Preferences (Nastaveni) zvolte v ¢asti User > Sequencing
settings moznost Trace Print (Tisk chromatogramu).

type filter text not used Trace Print

System These settings affect the printed Trace Reports
= User Select data ko be prinked For each trace
Plate Setup B
Reports Settings analyzed data (%) Entire sequence () Post-trim sequence only
Fun Setup i
[=)- Sequencing Settings []annatation
Trace [ sequence
Trace Quality Select Setkings
Trace Quality Reports
Panels per page

Poinks per panel 1000

Set ¥-Scale For analvzed data

() Individual (3 Unifarm with a maximumm sc I:I

Print Qv information

2. Definujte co chcete tisknout, nastaveni tisku a $kdlu osy y (Y-Scale).

3. Kliknéte na Apply (Pouzit) ¢cimzZ vase nastaveni uloZite (viz “UZivatelska

nastaveni’ na strané 34).

Kvalita chro-  Pro d¢el zpravy o kvalité vysledki (QC report) a zpravy o desti¢ce (Plate report)
matogramu definujte rozsah ukazatelii pro zhodnoceni kvality chromatogramu:
(uzivatelské

nastaveni) * QC report — Trace Score (Skére chromatogramu) a parametr CRL

* Plate report — Trace Score (Skére chromatogramu)

1. V dialogovém okné¢ Preferences (Nastaveni) zvolte v ¢asti User >
Sequencing settings moznost Trace Quality (Kvalita chromatogramu).
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Nastaveni

k= Preferences |Z|®

T —
type Filer text not

Systern
[=)- User
Plate Setup
Repoarts Settings
Run Setup
(= Sequencing Settings
Trace
Trace Prink

Trace Quality Reports

Zprava o kvalité
chromatogramu
(uzivatelské
nastaveni)

Trace Quality ]

These settings define thresholds For the Trace Quality Reports, Trace scores and contiguous read length settings can also control
the colors used within the Trace Quality Reports, To change these settings, drag the sliding bar to the desired setting,
Alternatively, right click on the bar and enter the desired setting.

Trace Score Color and Threshold Setting
The Trace Score is the average of basecall quality walues For bases in the clear range.

1] 15 30 100

Contiguous Read Length Color and Threshold Setting

Full sSequence Drop In Quality ¥alues —p——

° P e 3

Contiguous Read Length {CRL)

The Contiguous Read Length (CRLY is the longest uninterrupted stretch of bases with quality higher than a specified limit, It is
the length of the sequence that remains after trimming only using quality walues, Ewvaluation of the quality of each base is
determined using the quality value of the base and the quality walue of adjacent bases within a specified window,

0 1o 300 1000

2. Definujte barvy a rozsahy:
a. Kliknutim na barvu zvolite jinou.

b. Chyt?ete posuvnik mysi a tazenim jej 0 15w -
posuiit. [ IR

3. Kliknéte na Apply (Pouzit) ¢imz vaSe nastaveni uloZite (viz “UZzivatelska

nastaveni’’ na stran¢ 32).

V nastaveni zprav o kvalit¢ chromatogramu uréite obsah a formatovani zpravy
o kvalité¢ vysledkt (QC report), zpravy o desticce (Plate report) a dalsich zprav.

1. V dialogovém okné Preferences (Nastaveni) zvolte v ¢asti User > Sequencing
settings moznost Trace Quality Report (Zprava o kvalité chromatogramu).
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Kapitola 2 Spusténi systému

k= Preferences

Trace Quality Reports

[=)- Syskem
Date Format
Instrument Settings
Scheduler Preference
(=) Sequencing Settings

These settings affect all reports
Sork data based on
This setting applies ko the Trace Score Report, CRL Report, QY20+ Report, and Signal Strength Report,

Ex:port (%) Run Mame
Spectral Calibration ) Capillary Mumber
= User
Plate Setup
Reports Settings Signal based on
Run Setup This setting applies to the QC Report, and Signal Strength Repart,
(=] Sequencing Settings
Trace [OF: Raw Signal Intensit
Trace Print werage Faw Signal Intensity
Trace Cuality O Average Raw Signal ko Noise Ratio

Trace Quality Reports

Display well image by
(%) wider thumbnail without the file name
") smaller thumbnail with the file name

2. Nastavte nasledujici parametry.:

Nastaveni Popis
Sort data Ve zpravéach typu Trace Score, CRL, QV20+ a Signal
(Tridéni dat) Strength se data fadi podle:

» Nazvu béhu
+ Cisla kapilary
Signal based on = Odecet signalu ve zpravach typu QC a Signal Strength je podle:

(Odecet signalu Praimérné intenzity signalu (hruba data)

podle) o R ) .

* Prdmérného poméru signal:pozadi (hruba data)
Display well Ve zpravé o desti¢ce se nahled zobrazi:
image by

(Zobrazeni jamek « Siroky nahled bez nazvu souboru

podle) + UZSi nahled s ndzvem souboru

3. Kliknéte na Apply (Pouzit) ¢imz vaSe nastaveni uloZite (viz “UZivatelska
nastaveni” na stran¢ 34).
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Zadani a spustéeni

Pracovni postup

Spusténi systému:

1. Spusténi pristroje (strana 22).

Spusténi pocitace (strana 24).

. Planovana udrzba - oznameni v Ovladacim panelu (strana 28).
. Stav reagencii - kontrola v Ovladacim panelu (strana 29).

. Vyména reagencii a spotfebniho materialu (strana 31).

oA W

Zadani a spusténi:

1. Pfiprava pfistroje (strana 42).

2. Predehfati picky (strana 42).

3. Kontrola stavu pfistroje (strana 53).

1. Vytvoreni nebo import desticky
(strana 43).

2. Definice obsahu desticky (strana 46), Rychlé spusténi behu (strana 56).

. Tisk nahledu desticky (strana 50).

4. Priprava a vkladani desti¢ek
(strana 51).

w

1. Vkladani desticek a vytvareni seznamu nastfikld (strana 56).

2. Upravy seznamu nastfikt (strana 59).

3. Spusténi béhu (strana 59).

4. Monitorovani béhu (str.61), kontrola vysledkl a opakovany nastfik (strana 62).
Kontrola vysledkl sekvenovani: Kontrola vysledkt fragmentaéni analyzy/HID:
1. Kontrola kvality sekvence (strana 81). 1. Kontrola kvality vzorku (strana 89).

2. Opakovany nastrik (strana 85). 2. Opakovany nastrik (strana 95).
3. Zprava o kvalité vysledkl (strana 85). 3. Zprava o kvalité vysledkul (strana 95).
4. Export vysledkt sekvenovani (strana 87).| | 4. Export vysledku frag.analyzy/HID (str. 96).

(Volitelné) Tisk nebo ulozeni (.pdf) vysledkl kalibraci a kontroly funkénosti spolu s vysledky:
» Prostorova kalibrace (strana 102)

« Spektralni kalibrace (strana 116).

« Kontrola funkénosti pomoci sekvenacniho instalaéniho standardu (strana 127).

« Kontrola funkénosti pomoci instala¢niho standardu FA / HID (strana 127).
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Kapitola 3 Zadani a spusténi

Pfiprava pfistroje

1.V Ovladacim panelu zkontrolujte stav reagencif (strana 29). Ujistéte se, Ze:
* Reagencie nejsou proslé.
* Hladina pufrt je po plnici rysku.

2. Nastavte teplotu picky a kliknéte na Start Pre-heat (Spustit predehiivani):
e 60 °C pro polymery POP-7ma POP-4m
* 50 °C pro polymer POP-6m
Picka a detekcni blok se predehteji zatimco budete pfipravovat béh (teplota

M z.s

detek¢niho bloku je nastavena automaticky). Predehiati eliminuje jemné
fluktuace v rychlosti migrace fragment béhem prvniho béhu. Vytapéni picky se
vypne automaticky pokud nenf pfistroj po 2 hodiny v provozu.

Je-li pfistroj studeny, doporucuje spolec¢nost Applied Biosystems piedehtati
picky po dobu nejméné 30 min pied spusténim behu.

3. Ovéite, Ze v systému nejsou bubliny a v piipadé€ potieby je odstrafite pomoci
privodce odstranénim bublin (tzv. Remove Bubble wizard - viz strana 251).

42 Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pfirucka



Zadani desticky

Zadani desticky

Poznamka: Pokud pouZivite program 3500 Series Data Collection na pocitadi,
ktery neni pfipojen k piistroji, mizete vytvorit zadani desticky a nasledn¢ je
exportovat na pocita¢ pouzivany k ovladani piistroje.

Zadani destiCky Soucdsti programu jsou templéty pro zaddni desticky (instaluji se spolu s programem),
pomoci templatu které lze pouZit jako vychozi bod pro zadani desticky (miZete si rovn€Z vytvorit
vlastni templaty). Krom¢ jiz nastavenych parametri miize byt soucasti templatu i
seznam piislusnych eseji, nastaveni pro vytvareni nazvl souborti a adresait a
vysledkové skupiny. Vice informaci viz “Templét zadani desticky” na stran¢ 75.

1. 'V Ovladacim panelu zvolte Create Plate
From Template (Zadat desticku pomoci
templatu), zobrazi se dialogové okno Open
Plate Template from Library (Oteviit
templat desticky z knihovny).

k= Open Plate Template From Library @

Instructions

Select rove From table and click on "Open” button,

=TSl =quencing Search; |:| all w | Go | | Clear a

Plate Mame Type |Description e
1 Z/BOx_Rapid_Seq_... Sequencing Far use with samples purified with BigDve XTermin
T ?Std_Seq—POP? Sequencing For read lengths of 850 bp or greater and a run ki
T ?Short_Read_Seq—. . Sequencing For read lengths of 300 bp and a run kme of 30m
T ?Std_Seq_xL-POPﬁ Sequencing For read lenghts of 600 bp or greater and a run ki
T ?Std_Seq_xL-POP? Seguencing For read lengths of 850 bp or greater and a run ki
T ?Fast_Seq_xL—POP? Sequencing Far read lengths of 700 bp and a run kime of 65 m
7 Z/BOx_Fast_Seq_xL... Sequencing Far use with samples purified with BigDve XTermin
T ? BDix_Std_Seq-POPT  Sequencing For use with samples purified with BigDwve XTermin
n o e Bt e e Ll vfrt e e | N
< ' _

Close CpEn
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Kapitola 3 Zadani a spusténi

2. (Volitelné) Vyberte (Filter) templaty:

a. Zvolte typ templatu.

Filter: | Sequencing w
all
B cccucncing |
Fragment
Pl Mixed {Seq + Frag)
P
Search: all w
all ~
Plate Manne

Type —
Descripti
FEr—

Poznamka: Vychozi typ templdtu v tomto filtru 1ze navolit v Nastaveni
(Preferences). Viz “Predvoleny typ desticky” na stran¢ 76.

b. Vyhledejte templét, zadejte hledany text, poté kliknéte Go (Hledat). (Po
kliknuti na Clear (Smazat) smazete zadany text a mliZzete zadat jiny).

3. Zvolte templat a kliknéte na Open (Otevrit).

4. V okné Define Plate Properties (Vlastnosti desti¢ky) zvolte typ desticky.

EE MewPlate ~ i OpenPlate ~ SavePlate + [id Close Plat

Plate Details

* Mame: | Enter plate name

* Number of Wells: @9 (O 96-FastTube (O 384

* Plate Type: |Sequencing v

* Capillary Length: |50 w | cm

* Polymer: |POP7
* 96 — pro 96-jamkové standardni desticky. Pfi pouZiti vhodného adaptéru
Ize pouZit i zkumavky ve stripech po osmi.

* 96-Fast Tube — pro 96-jamkové desticky typu Fast. Pii pouZiti vhodného
adaptéru lze pouZit i zkumavky typu fast ve stripech po osmi.

5. Nastavte dalsi vlastnosti desti¢ky a kliknéte na Save (UloZit).

6. Kliknéte na Assign Plate Contents (Definice obsahu desti¢ky), pokracujte
v ¢asti “Definice obsahu desticky” na stran¢ 46.

Import zadani 1. Proved'te jeden z ndsledujicich krokd:
desticky  Vytvoite zaddni destiky na jiném pocitaci v programu 3500 Series Data
Collection a exportujte zadani (viz “Import a export zadani desticky” na
strané 75).

* Vytvoite zdkladni zadani desti¢ky (viz “Zadani desti¢ky” na stran¢ 74).
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Zadani desticky

2. Oteviete obrazovku Assign Plate Contents -
(Definice obsahu desti¢ky): kliknéte na Sipku EtAE

4
Main workflow (Hlavni postup prace) -
v Ovladacim panelu a poté zvolte Assign Plate
Contents (Definice obsahu desti¢ky) v navigacni
liste.

4. Kliknéte na Assign Plate Contents (Definice obsahu desticky).
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Kapitola 3 Zadani a spusténi

Definice obsahu desticky

Pred spusténim desticky zadate pro jednotlivé jeji jamky nésledujici tidaje:

* Nazvy a typy vzorki (povinné) — Pro kazdy vzorek definujete jeho pozici
v desticce.

» Esej (povinné) — Definujete urcujici parametry sbéru dat a primarni analyzy
(odecet bazi nebo velikosti fragmentt). Je-1i pro jamku desti¢ky specifikovan
ndzev vzorku, musi byt zvolena i esej. Vice informaci o esejich naleznete v Casti

LPeR]

“Knihovna eseji” na strané 147.

* Pojmenovani soubort (Volitelné) — Urcujete jak budou pojmenovany soubory.
Vice informaci naleznete v ¢asti “Knihovna pro definice pojmenovani soubord”
na strané 151.

* Vysledkova skupina (Volitelné) — Uréujete umisténi soubord. Vice
informaci naleznete v ¢asti “Knihovna vysledkovych skupin” na strané
155.

Dfive nez 1. Oteviete obrazovku Assign Plate Contents (Defini-

definujete ce obsahu desticky) (Obrazek 5 na stran¢ 47) z: B s
Ty ! atup
obsah desticky * Obrazovky Define Plate Properties (Vlastnosti = b 5 med o
desticky) kliknutim na Assign Plate Contents S 1}_ i
(Definice obsahu destitky) (dle popisu vyde). S N I
* Navigacni liSty kliknutim na Assign Plate
Contents.

. Ovlédac/mo panelu kliknutim na Sipku Main workflow (Hlavni postup
prace) ® . svolenim Assign Plate Contents.

2. Zadani desticky. Postupujte podle jedné z nasledujicich mozZnosti:
*  “Vytvofeni nové desticky” na strané 144
» “Zadani desti¢ky pomoci templdtu” na stran¢ 43
* “Import zadani desti¢ky” na stran¢ 44
* Nebo zvolte Open Plate > Edit Existing Plate (Oteviit desticku > Upravit)

3. Kliknéte na pole Show In Wells (Zobrazit v jamkach), | —
kde miZete definovat, jaké Gdaje se zobrazuji v nahledu | 25howinwels =

desticky. - Assay Nams -
_| w Assay Color
Na obréazku 5 na stran¢ 47 je ndhled na vyobrazeni desticky. wieaayloon
Results Group Mame
Results Group Colar
File Canvention Marme
File: Convention Color
v Sample Mame
Sample Type
whell Position
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Definice obsahu desticky

i Mew Plate - [ p Find/Replace |—:L Wigw |
w Plate View E Table \-'iew| =
T
|
‘ P showInwels ~ | [=]Selectwells ~  F ] Array Selection ||:[| Riow |E Colurn | Bl Zoom In ] Zoom Out [
1 |2 E [+ E s [7 E E [10 [11 [12
|
B
=
]
E
F
G
H
| Sequenclng
Marme: Barcode:
oo Customize Sample Info
Property Walue -~
Assays i = 1: Sample =
Actions ~ Samnple Mame |
) Sample Type  Sample
@ [ std_Seq_assay_xL-POPE ~ B = 2 Custom
User Defined Fie
User Defined Fie ]
£ Jlf | 2| £ il bl
Lirk. Plate For Run |

Obrazek 5 Nahled na vyobrazeni desticky

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pfirucka

Zobrazit v jamkéach

Nazvy vzorkl

PFifazeni eseji, pojme-
novani soubor(, pfifazeni
vysledkovych skupin

Definice typu vzorku,
uzivatelem definovana
pole

Propojeni desticky (Link)
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Kapitola 3 Zadani a spusténi

Pojmenovani a uréeni typu vzorku

48

Postup

V této Casti naleznete popis jednoho mozného zptisobu jak pojmenovat vzorky a
urdit jejich typ. Dal$i moZnosti provedeni téchto tikontl jsou popsany v ¢asti
“Vyobrazeni desticky - moznosti” na stran€ 70 a “Vyobrazeni tabulky - moZnosti”
na stran¢ 71.

1. Kliknutim zvolte jamku, napiste do ni nazev vzorku [ 2
a potvrd'te Enter. ’ . —
B
2. Kliknutim a taZzenim mysi zvolte T B > s

vice jamek. Sample 1

3. Kliknéte pravym tlacitkem mysi a b l |
zvolte Fill (Vyplnit) nebo Fill

Series (Vyplnit sérii). Pro pouziti ¢ | |
M et . 1 | mE
moznosti Fill Series musi byt Ry cu SRk
, 4 A D Copy Chrl4¢
posledni vepsany znak v ndzvu )
vzorku Cislice. £ Fill Chrl+
2 o vy — Fill Series
Nézvy vzorkl lze rovnéz o
B B .. F Fill Sample Mame + Type
kopirovat a vklddat do dalSich Delete
jamek_ G Rename Sample
4. 'V pravé dolni ¢asti UV
obrazovky Assign Plate o ||y
Contents (Definice TR ol .
obsahu destlgky) zvolte o =
panel Customize Sample E
Info (Dals{ informace o Ree e hiaran: =
VZOI'CfCh). te Mew Results Group .§
5
5. Kliknutim a taZenim mysi '
zvolte pozadované jamky ve
Vyobrazem’ destiéky. oo Customize Sample Info
Properky Yalue
.. = 1: Sample
6. Defmujt’e typ’vzorku (Sample Type) T
a potvrd’te kldvesou Enter. SampleType Sample v
= 2: Custom Sample
. P . T P 3 Positive Control
7. (Volitelné) Zadejte dalsi libovolné e e e o
I PR . User Defined | a)clic | adder =
vami pozadované tdaje o vzorcich do User Defined 3
poli User Defined Fields a User Defined |
. User Defined |
Comments. Informace v polich User e
Defined Fields se zobrazuji pouze Comments

v tabulce (Table View).
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Definice obsahu desticky

8. (Volitelné) Pti sekvenovani zadejte

. . .. Property Yalue
amplikon a specimen (jedinec). o) 1: Sample
Sample Mame
9. Definujte typ vzorku (Sample Type) Sample Type Sample
3 : 43 = 2 Cuskom
pro viechny pojmenované jamky. L e A Fold 1
“ - v e . User Defined Field 2
10. Pokracujte v ¢asti “Esej, Usar Difined Field 3

pojmenovéni soubort a vysledkova User Defined Field 4

skupina” na stran¢ 49.

efined Field 5

= 3: Analysis
Amplicon
Specimnen

Poznadmka: Pro aplikace typu HID zahriite oznaceni jamky do ndzvu vzorku —
alelického zebiiku. Toto oznaceni je nutné, aby bylo mozné identifikovat jamku,
v niz je alelicky Zebiik, pro ti¢el opakovaného nastiiku.

Esej, pojmenovani souboru a vysledkova skupina

Poznamka: Neni-li esej, definice pojmenovani soubort nebo vysledkova skupina
pii zadani desticky k dispozici, postupujte podle pokynt v ¢asti “Pridani eseji,
definice pojmenovani soubort a vysledkovych skupin do definice desticky” na
strané 73.

1. Zvolte jamky, jimZ chcete pfifadit esej.

‘. x « F
2. Zatrhnéte Ctverecek vlevo od eeays

2 . Ackions
nazvu eseje.

| (@ || BDw Fast Seq Assay xL-P... Vi m

Poznadmka: Pro t¢el normalizace k

vysledkl fragmenta¢ni analyzy

nebo HID zvolte esej s definovanym protokolem pro odecet velikosti
fragmenttl (sizecalling protocol) nebo protokol kontroly kvality (QC
protocol) s velikostnim standardem umoZiujicim normalizaci.

3. (Volitelné) Opakujte tyto kroky i pro definici pojmenovani soubord (file name
conventions) a vysledkovou skupinu (results group).

FIlE Name"fﬁnveﬁti.uns i -Resﬁits.ﬁroups
Actions T Ackions ~

| My FNC il m @ V] My Sequencing Results Gra... A m

4. Zvolte Save Plate (Ulozit desti¢ku).

5. Pokracujte v ¢asti “Tisk ndhledu desticky” na strané 50.
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Kapitola 3 Zadani a spusténi

Kam se ukladaji Pokud nezvolite moZnost pojmenovani soubort (file name convention), budou datové
soubory soubory pojmenovény podle formédtu: <ndzev vzorku>_<jamka>.

s vysledky

Pokud nezvolite vysledkovou skupinu, budou soubory ukldddny podle nastaveni
v definici pojmenovani soubori (file name convention) nebo v Preferences
(Nastaveni) > User (UZivatel) > Run (B&h) (viz “Uzivatelska nastaveni”” na
stran¢ 34).

Definujete-li jak moZnost pojmenovani souborti (file name convention) tak
vysledkovou skupinu (results group), budou soubory s vysledky uloZeny podle
nastaveni ve vysledkové skupiné.

Tisk nahledu desticky

1. Na obrazovce Assign Plates for Run kliknéte na View Plate Grid Report
(Zobrazeni nahledu destic¢ky).

Mew Plate - ) lli_? Import @ Export p Find/Replace |1 Yigw Plate Grid Report Jﬁ Fi
T Plate view | Table View W Flate Grid Report Page 10f 1 30 Q '-F [ EE S

N H Report Created on: 11-Jan 2000 01:2200 PM
AN A-ppIIEd 3500 Instrument

£%: =0 Biosystems

Plate Gr

1 Report

Plate Deails

Flae Name: Sequencing Plate 1 Ovaner:
Mumber of Wells: 05 EBarcode:
Flae Type: Sequencing Capillary Length: 50
Polymer: POFT

MELr Sarce T
hogel =2 ot S Saph
Al AL AL

Poznamka: Néhled 384-jamkové desticky se zobrazuje ve ¢tyfech kvadrantech
na Ctyfech strandch.

2. Zvolte Print Preview (Nahled tisku) nebo Print (Tisk).

3. Chcete-li ndhled tisknout / uloZit ve formatu .pdf, zvolte pro tisk tiskarnu

CutePDF Writer.
4. Zavtete okno. S RIEES
5. Pokracujte v ¢asti — m

“Ptiprava a vkladani
desti¢ek” na stran€ 51.
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Priprava a vkladani desticek

Pfiprava a vkladani desti¢ek

DULEZITE! Nepouzivejte deformované nebo poskozené desticky .

Mapy destiCek Nize jsou vyobrazeny tzv. mapy desti¢ek — nahled na to, do jakych kapildr jsou
injikovany vzorky z jakych jamek a v jakém potadi. Zménite-li poradi nastfiki
v seznamu ndstiikt (injection list), mapy budou odli$né.

* 96 — pro 96-jamkové standardni desticky. Pii pouZiti vhodného adaptéru Ize
pouZit i zkumavky ve stripech po osmi.

* 96-Fast Tube — pro 96-jamkové desticky typu Fast. Pfi pouZiti vhodného
adaptéru Ize pouZit i zkumavky typu fast ve stripech po osmi.

8-kapilarni: 96-jamkova destitka 8-kapilarni: 384-jamkova desticka
— Neni k dispozici na pfistroji 3500 Dx (8-kapilarni)
| cap Ja a5 s 7 s [o Jwlulu]
A 4 304 5 6 7T & 9 10 11 12 Cap
C 31 3 4 5 6 7 8 9 10 1 12 AUSQZJSgJ
D 30405 6 7 8 9 10 1L 12 B |2 4 4
%ffii???iiiﬁiiii R SR S
- nIFa 4
Gl1 2 3 4 5 § 7 8§ 4 W0 1 12
Hlt 2 3 45 6§ 7 8 0 w0 1 12
24-kapilarni: 96-jamkové desticka 24-kapilarni: 384-jamkova desticka
[ JtJefsfals a7 ]a[s io]ujie] t [z 3[4 [5 [6 [7 [& [o [1o]11 [12 [13 [14 [15 [16 [17 [18 |19 [20 [21 [22 [23 [24 |
Cap7 23 [ 2 2 3 3 3 4 4 4 At 3 1 5 1 3 5 7 5 7 5 7 9 119 15 11131513 151315
4 5 6. 2 2 3 3 3 4 4 4 B |2 4 2 4 2 4 & 8 6 8 6 8 10 12 10 12 10 12 14 16 14 16 14 1§
Efzfz]sss 4144 |t 3 1 3 1 3 5 7 5 7 5 7 9 119 119 1113 15 13 15 13 15
iiijjjggg::: D]z 4+ 2 4 2 4 65 8 85 & 6 8 1012 10 12 10 12 14 16 14 16 14 16
BEECEEEERFEFEEEER N R [Et 3 1 35 1 35 7 5 7 57 9 119 19 1113151315 1315
BEETEEEERFEERERERESER D Flz 4 2z 4 2 4 6 8 6 8 6 8 1012 10 12 10 12 14 16 14 16 14 16
1 1 1 2 2 2 3 3 3 4 4 4 /1 3 1 3 1 3 5 7 5 7 5 7 9 119 119 111315 13 15 13 15
M|z 4 2 4 2 4 6 & 6 & 6 & 10 12 10 12 10 12 14 16 14 16 14 16
1|t 3 1 3 1 3 5 7 5 7 5 7 9 119 119 11 13 15 13 15 13 15
1|z 4 2z 4 2z 4 6 & 6 & 6 & 10 12 10 12 10 12 14 16 14 16 14 16
K|t 3 1 3 1 3 5 7 85 7 5 7 9 119 119 {113 15 13 15 13 15
L]z ¢ 2 4 2 4 6 & 6 & 6 & 10 12 10 12 10 12 14 16 14 16 14 16
M|t 3 1 3 1 3 5 7 5 7 5 7 9 119 119 11 13 15 13 15 13 15
M|z 4 2 4 2 4 6 & 6 & 6 & 10 12 10 12 10 12 14 16 14 16 14 16
|t 3 1 3 1t 3 5 7 5 7 5 7 9 119 119 {11315 13 15 13 15
Pz 4 2z 4 2 4 6 & 6 8 6 & 10 12 10 12 10 12 14 16 14 16 14 16
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Kapitola 3 Zadani a spusténi

Alelicky zebfik - pozadavky
Spolecnost Applied Biosystems doporucuje injekci alelického Zebtiku jednou na
kazdych 24 vzorku:
* 8-kapilarni pristroje — Jeden nésttik alelického Zebtiku béhem 3 injekci
» 24-kapilarni pristroje — Jeden nastfik alelického Zebiiku pfi kazdé injekci
Pro pfesnou genotypizaci vzorkll v programu sekundarni analyzy (GeneMapper® /ID-X

v1.2 nebo vyssi) musi byt néstiik alelického Zebiiku proveden za identickych
podminek.

DULEZITE! Zména teploty v laboratofi miiZe zptisobit zménu rychlosti pohybu
fragmenttl, a to miiZe vést k variabilité zjisténé velikosti fragmentt (sizing).
Spolecnost Applied Biosystems doporucuje shora uvedenou frekvenci provedené
nastiikl alelického Zebiiku, diky niZ je eliminovana béZna variabilita rychlosti
pohybu fragmentti. V pfipad¢ internich validaci HID metod ovéite pozadovanou
frekvenci nasttika alelického Zebtiku, abyste ziskali pfesné vysledky genotypovani
pro vSechny vzorky a za podminek existujicich ve vasi laboratofi.

Vysledkova skupina s jednim alelickym zebfikem v adresafi

Pro 24-kapildrni piistroj vytvofte vysledkovou skupinu uréujici adreséf pro dany
néstiik a poté zvolte tuto vysledkovou skupinu pro v§echny nastfiky z dané desticky.

Pro 8-kapilérni piistroj vytvoite jednu vysledkovou skupinu pro kazdy soubor ti{
nastfikl z desti¢ky. Vice informaci viz “Vysledkova skupina — piiklad 2: jak ulozit
jeden alelicky Zebiik v jednom adreséfi (8- kapildrni piistroje)” na strané 161.

Priprava destiCek se vzorky

1. Pipetujte vzorky do desticky dle zvoleného schématu (viz “Tisk ndhledu
desticky” na strané 50).

2. Desticku kratce centrifugujte.

3. Ovéite, Ze tekutina je P R N @

vzdy na dn¢ jamky. Pt 5 >

DULEZITE! Jsouli —  whowcads @
v jamkdach bubliny nebo )
tekutina nenf na dn¢ jamky,

desticku znovu krétce centrifugujte, vyjméte ji z centri-
fugy a znovu ovéite.

Vzorek je na
dné jamky.

4. Dokud nevlozite desticku do drzakt a nasledné do piistroje, drzte ji na ledu.
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Priprava a vkladani desticek

Desticka a drzaky

DULEZITE! Desti¢ku vkladejte do drzéki na rovném a Gistém pracovnim stole.
Desticky, které jsou uzavieny septem, nezahiivejte.

1. Otvory v septu a v jamkach
srovnejte do zdkrytu, poté
zatlacte septum do otvort

v desticce. Horni drzék -

Plate retainer

2. PoloZte desticku na spodni drzak
(tzv. plate base).

Desticka a
septum
o A4 Z ' .. v ~
DULEZ/ITE. [{Jlst,ete se, ze Dolni drak -
pouZzivate spravny typ spodniho Plate base

drzéku (standardni desticky
versus 8-zkumavkové stripy a
desticky typu fast). Nevhodny
drzék ovlivni kvalitu vysledku.

3. Uchyt'te desticku k dolnimu drzaku pomoci horniho drzaku (plate retainer).

4. Oveéite, Ze jsou otvory horniho drzdku a septa v zakrytu. Pokud ne, rozeberte
desticku a drzéky a sestavte je znovu.

DULEZITE! Pokud septum a horni drzdk nejsou v dokonalém zikrytu, dojde
k poskozeni hrotti kapilar.

VloZeni destic¢ky do pfistroje

1. Umistéte desticku na autosampler oznacenim

vpred (ke dvefim pfistroje) a Sikmym rohem do
Sikmého vybrani autosampleru. Bt

2. Zavrete dvefte pristroje.

Kontrola stavu pfistroje

Zkontrolujte stav piistroje v Ovladdacim panelu. Dochézi-li k ndbéhu teplot, jsou udaje
o nich zobrazovany Cerveng. Dosdhnou-li teploty nastavenych hodnot, jsou zobrazeny
zelené. Béhem stabilizace teplot mtize dochézet k jejich drobnym vykyvim.

Spole¢nost Applied Biosystems doporucuje, abyste zapnuli vyhfivani picky
nejméné 30 min pfed spuSténim béhu na studeném piistroji. Predehiatim
eliminujete mozné vykyvy v rychlosti pohybu fragmentd v pribéhu prvniho béhu
(Pokusite-li se spustit beh v situaci, kdy jsou stavové indikdtory zobrazeny Cervene,
spusténi nebude mozné, vSechny stavové indikatory musi byt zelené).
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Kapitola 3 Zadani a spusténi

Pre-Heat the Cven

Instrument: 3500 Instrument State JTdc Yiew Instrument Sensor Details .
Laser: On Owen:  OFF e T p—— Set Temperature to:
wen Temperature 153
EP: ©On Oven Door: Open - N
Detection Cell Temperature (C); 23.5 | o0 % | ) [Start Pre-Heat

Instrument Door: Close

Propojeni desti¢ky (funkce Link)

1. Na obrazovce Assign Plates for Run (Vybér desticky ke spusténi) kliknéte na
Link Plate for Run.

I 3500 Data Collection Software

. Dashboard Edit - Library Maintenance Tools * Manage = Preferences Help = Logout

Fiate Name:Sequencing Flate | Save Plate  + [

| ; Satup

Pl showInwels = | [=]Selectwels -  Z5] A

Define Plate Properties

Run Instrument

Load Plates for Run

Previewe Run | Sequencing
Monitar Run |

— — Marme: Sequencing Plate 1

1l Review Results

“iewe Sequencing Results

“iew FragmentHID Resutts oo _Eustnl:lrr!iz::
Pr... | ¥aEs|
‘ Ass: FEAIE=
i
ol ] ) N =

Link Plate for Run

2. Pokracujte v ¢asti “Vkladani desticek a vytvareni seznamu ndstiikt’” na strané
56.

Poznamka: Pfistroj voli nejprve desti¢ku v pozici A.

54 Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pfirucka



Rychleé spusténi béhu

Rychlé spusténi béhu
B¢h 1ze spustit z Ovladaciho panelu tak, Ze vyberete destiCku, v niZ byly vzorky jiz
definovany.

Nejprve vlozte destiCku do pfistroje (viz
“Vlozeni desticky do pfistroje” na stran¢ 53).

1. V Ovladacim panelu zvolte Quick Start Run
(Rychlé spusténi béhu), zobrazi se okno Select
Plate from Library (Vyberte desticku z knihovny).

k= Select Plate From Library @

Instructions

Select row From table and click on "Link Plate” button,

Filker: |SEsEEy=ye} Search:  |al

|Plate Mame Type |Descripti0n

1 |3-07-09Run 1 Sequencing B
2 |3-07-09Run 2 Sequencing
< | >

|

|

2. (Volitelné) Zobrazené desticky lze ttidit:

a. Zvolte typ desticky (typ

desticky Ize ptfednastavit Filer: | sequenting v,
v Nastaveni (Preferences), viz al
“Predvoleny typ desticky” na —W
strané 76). pigjtxed (5eq + Frag)

b. Zadejte hledany text, zvolte search: al 7 po
jaky parametr desticky ma byt Al ~
prohledavan a kliknutim na Flate Hame

Tvpe ___
Go vyhledejte poZzadovanou |Description ﬁﬂ 3

desti¢ku. (Kliknutim na Clear
zadany text smaZete a mizZete
zadat jiny).

3. Zvolte desti¢ku a kliknéte na Load Plate (Nacist desticku).

4. Kliknéte na Start Run (Spustit béh).

DULEZITE! Po zavieni dveii trvd ndbé&h piistroje asi 10 sec. Nespoustgjte béh
dokud stavova dioda pfistroje nesviti zelené.
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Vkladani destiCek a vytvareni seznamu nastfiku

VloZte desticku do pfistroje (viz “VlozZeni desticky do pfistroje” na strané 53)
a propojte ji (“Propojeni desti¢ky (funkce Link)” na strané 54).

1. Otevrete okno Load Plates for Run (Nacteni

A
desticek ke spusténi) (Obrazek 6 na stran¢ 56): S, Ram estemment
Y- Load Plates for Ru.
* z Obrazovky Assign Plate Contents kliknutim N - PE Ru
na Link Plate for Run. '

. v . Monitor Run
¢ Zvolenim moznosti Load Plates for Run '

(Nacteni desti¢ek ke spusténi) v navigaéni
liste.

L]

z Ovladaciho panelu kliknutim na Sipku Main workflow (Hlavni postup

E’
prace) ¥ a zvolenim moZnosti Load Plates for Run v navigacn{ listé.

Run Information
Yiou can edit the Run Name by sntering bext.

i ram e, AUn 2009-06-08-13-28-46-903 Connection Status: Conrected User Name: Administrstor

Plates on Instrument

Plate A (96 wells) ; [ ek | | Platen Rescent Plates | Recent Runs |
Hamne Date Modied
Name: 309 Run 2
|3-09Run 2 08-Mar-200...
4 e iR |sorosmnz  o7-Mer-200...
Barcode:

* Consumables Information

|Days on Instrumenk | Expiration Date [Lat humber [Part e
Polymer POPY 384 Samples Remaining % 01-Jan-2010 11:
Anode Buffer 4B FoocBuffer 299 Days Remaining &
Cothode Buffer  ABToxBuffer 299 Days Remaining %
Copllery Arry  36cm-24cap 105 Injections Remsining 66

e SIANDT 4315930

01-Jon-2010102:... S1-8-34007 TEVEEA1
01-Jan-201002:... 8751-6THE CE-431A-01

01-2an-2000 11:... BOKO0S 4319859 - Seridl # B0K2450

w Calibration Information - Capillary Array: 80K2450 9
Spatial

10: Spatial_Run 2009-03-03-14-43-32  Calbration Date: 03-Mar- 2009 02:53:38 PM
Spectral

|ove Set | Chemmistry Standard | Callbration Date

[Run ID

|&s Matrix Standard 04-Mar-2007 08:09:26 PM Run 20019-03-04-20-07-29-198

reate Injection List | | Startmun

Obrazek 6 Nacteni desticek ke spusténi

2. Zkontrolujte stav spotebniho materidlu a informace o kalibracich pfistroje a
ujistéte se, Ze beh lze za dané situace spustit.
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Vkladani desticek a vytvareni seznamu nastrika

3. Zadejte nazev béhu (Run Name) nebo pouzijte pfednastaveny nazev: <Start
Instrument Run Date/Time Stamp> YYYY-MM-DD-hh-mm-ss-SSS
(milisekundy), napf. “Run 2009-02-05-15-03-42-096", kde datum spustén{
béhu je 5.2.2009 a ¢as spusténi b&hu je 15:03:42:096.

Poznamka: Béh spustite kliknutim na Start Run (na obrazovce Load Plates
for Run) a béh skon¢i po provedeni posledniho néstfiku na posledni desticce.
Pokud napf. propojite (Link) dvé desticky a poté spustite beh, jsou soucdsti
tohoto béhu obé destic¢ky a vSechny piipadné opakované nastfiky. Nastiik
(neboli injekce) je jednordzové zpracovani/analyza 8 nebo 24 vzorkl

(v zavislosti na typu pfistroje) analyzovanych za stejnych podminek.

DULEZITE! Po zavieni dveif trva ndbé&h piistroje asi 10 sec. Nespoustgjte béh
dokud stavova dioda pfiistroje nesviti zelené.

Pokud obrazovku Load Plates for Run oteviete kliknutim na moZnost Load
Plates for Run na obrazovce Assign Plate Contents (Definice obsahu desticky)
je tato desticka automaticky propojena (Link) (coZ Ize poznat i podle
aktivniho tlac¢itka Unlink).

i Plate Mame:

Run Information
‘ou can edit the Run Mame by entering text.

- Setup

* Run Mame: | Run 2009-03-04-15-33-16-629 Connection Sk
Define Plate Properties
Plates on Instrument
Aszign Plate Contents
|§ Run Instramant Plate & (96 wells) Plate B
.," Logd ! Run Mame: Flate 01 l

N

Preview Run Type: HID

honitor Fun Barcode:

|.| . Review Resutts

Vi Cmmn mmmims Dt b

4. V piipadé potieby kliknéte na Unlink a postupujte podle pokynti v ¢asti “Neni-li
desticka propojena” niZe.

5. 'V pripadé potieby kliknéte na Switch Plates (Zaména desticek) ( :
¢imz pritadite destiCku do druhé pozice v autosampleru.

6. Zvolte jednu z ndsledujicich moZnosti:
¢ Create Injection List (Vytvorit seznam nastriki) — Zobrazi se obrazovka
Preview Run (Nahled béhu), kde 1ze seznam nastfikd upravit pfed spusténim
behu. Vice informaci viz “Upravy seznamu nastikd” na strané 59.
¢ Start Run (Spustit béh) — Zobrazi se obrazovka Monitor Run
(Monitorovani béhu). Vice informaci viz “Monitorovani béhu” na stran¢ 61.
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Kapitola 3 Zadani a spusténi

Neni-li destiCka Pokud jste obrazovku Load Plates for Run otevfeli pifkazem z navigacnf listy, desticka
propojena nemusi byt propojena (coz lze poznat i podle aktivniho tlacitka Link).

Run Information
aou can edit the Run Mame by entering text.
- Setup

* Run Mame: | Run 2009-03-04-15-33-16-629 | Connection Sk

Define Plate Propeties

Plates on Instrument
As=sign Plate Cortents

f—

|§ Run fustrumont Plate A ( Link. Plate l Unlink. Plate B
v ot O e

Preview Run

fonitar Run

|I Reviewr Results

L T e P = PR

Chcete-li desticku propojit (funkce Link):

1. Kliknéte na Link Plate, zobrazi se okno Select Plate from Library (Vyberte desticku
z knihovny).

k= Select Plate From Library E

Instructions

Select row from table and click on "Link Plate" butkon,

=Sl =quencing Search:  |Al

|Plate Mame |Ty|:|e |Descripti0n
1 |3-07-09 Run 1 Sequencing b
2 |3-07-09 Run 2 Sequencing
< | >

>

1€

2. Zvolte desticku a kliknéte na Link Plate.

3. Zvolte jednu z nasledujicich moZnosti:

» Kliknéte na Create Injection List (Vytvorit seznam nastriki) a
pokracujte podle pokynii v ¢asti “Upravy seznamu nastiikd” na strané 59.
or

» Kiliknéte na Start Run (Spustit béh) a pokracujte podle pokyna v ¢asti
“Monitorovani béhu” na stran¢ 61.
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Upravy seznamu néstrikti

Upravy seznamu nastfik(

Obrazovka Preview Run (Nahled béhu) umoziiuje upravit seznam nésttiki pied

spusténim béhu.

1. Oteviete obrazovku Preview Run (obrazek 7

na stran¢ 59):

e 7 Obrazovky Load Plates for Run kliknutim na }

¥ Run testrument

Load Plates for Run

Preview Run

Create Injection List (Vytvorit seznam nastiiki).

Monitor Run

¢ zvolenim moZnosti Preview Run v navigaén{ liste.

* z Ovlddaciho panelu kliknutim na Sipku Main

p
workflow (Hlavni postup prace) - a

zvolenim moZnosti Preview Run.

2. Kliknéte na ikonu nad vyobrazenim desti¢ky, umoZnuje

definovat, jaké udaje se zobrazuji v desticce.

3. Zvolte zdlozku A nebo B — zobrazi se piislusnd desticka.

e
Ass% Mame

Assay Color
Assay Icon
Results Group Mame
Results Group Color
File Convention Marme
File: Convention Colar
v Sample Name
Sample Type
well Position
v Injeckion #

e & Move DowninList ] Delete [ Duplicste

Iniection List

4 injections created -4 in Plate A - 0 in Plate B

Spusténi béhu

sy Instrument Protocol Plate gﬂma
I.
2| 1F+iorm_POP4_xl HID36_POP4:_G5 309Run2 [t e T3 [+ s J6 v o Jo Tao [u iz ]
3_ 1F-+hiorm_POP4_d HID36_POP4:d_GS 09 Run2 a sample sample sample sampls canpde saenple sample sample sampls sample sample sampls
4+ IF-+hioem_POPY_d HID3_POP4d_GS 309 Run2 0. LT R
=t 8 sample sample sample sample sample sample sample sample sample sample sample sample
‘ :] 1 1 2 2 2 3 3 3 4 4 4
¢ sample sample sample sample sample sample sample sample sample sample sample sample
iI 1 1 2 2 2 3 2 3 4 4 4
sarmple saenple sample sampls sarpls sample sample cample sampls sampls sample cample
W R R T T
| | sample samgle sample sample sanpie sample sample sample sampie sample sample samgle
;1 1 1 2 2 2 3 3 3 4 4 4
R | sample sample sample sampls sample sample sample sanple sampls sample sample sample
.] 1 1 e 2 F4 3 3 3 4 R 4
| s sasmole sample sample sarrple sérmple sample sample sample sarple sample sample
P t2 2 (s ja a4 Ja e
p | Samele siemple sample sample sarmple sample sample sanpie sample saple sample sample
Ple 1 1 2z 2 2 3 3 3 4 4 4
MName: 3-09 Run 2 Barcode:
Legend
Oupbcate Injection [ Re-Injection
= Consumables Information a
Congumable Name: Sotus on Instrument jration Date | Lot Nuber | Past buber
Potyrner POP4 304 Samples Ramasining 66 01-dan-201011:... S1A007 4315930
Anode Buffer AB Focxx Buffer 299 Days Remaining 66 01-2a0-2010 02:... S1-B-34007 F2Y5931
Cathods Buffer AB oo Buffer 299 Days Remaining &6 01-2an-2010 02:... 8751-6THB CB-431A-01
Capilary Array 36em - 24 cap 105 Injactions Remaining 66 01-Jan-2010 11:... BOKDOS 4319999 - Serial # B0K2450
=1 Run
Obrazek 7 Obrazovka Preview Run (Nahled béhu)
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Kapitola 3 Zadani a spusténi

60

Na obrazovce Preview Run se zobrazuje seznam néstiikl a je na nf vyobrazena
desti¢ka. Seznam néstfikl je propojen s vyobrazenim desticky. Oznacte nastfik a
zvyrazni se odpovidajici jamky.

DULEZITE! Je-li seznam nastiikii prazdny, ujistéte se, Ze jste vytvofili seznam
ndstiikll na obrazovce Load Plates for Run.

Seznam nasttikl lze kdykoliv pfed zahdjenim nebo v prubéhu béhu upravit:
vyberte ndstiik a zvolte jednu z moZnosti * Move Up (Posun nahoru), ¥
Move Down (Posun dolii) a IH Delete (Smazat).

Poznamka: Vzorky jimZ byly pfitazeny eseje s riznymi protokoly piistroje jsou
v seznamu nastfikll uvedeny v poctu pfifazenych protokolt piistroje.

Chcete-li provést opakovany nastiik (nastfik za stejnych podminek jako ptivodni
ndsttik — tyZ protokol piistroje), vyberte néstiik a kliknéte na ikonu £l .
Soubory s vysledky opakovaného néstiiku lze ulozit v riznych adresaiich (podle
definice vysledkové skupiny). Vice informaci viz “Vysledkova skupina —
priklad 3: jak uloZit opakovany néstiik v jiném adresafi” na strané 162.

Poznamka: Chcete-li pro opakovany ndstiik pouZit jiny protokol, definujte
opakovany nastiik na obrazovce Monitor Run po spusténi béhu.
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Spusteni béhu

Spusténi béhu

Jakmile je definovan seznam néstiikt, kliknéte na Start Run (Spustit béh).
Automaticky se zobrazi obrazovka Monitor Run (Monitorovani b¢hu).

DULEZITE! Opakovany néstiik 1ze provést pouze neZ se béh ukonéi.

Poznamka: Po zavieni dvefi trvd ndbéh piistroje asi 10 sec. Nespoustéjte béh dokud
stavovd dioda pfistroje nesviti zeleng.

Monitorovani béhu

Jakmile z obrazovky Load Plates for Run nebo Preview Run spustite béh,
automaticky se zobrazi obrazovka Monitor Run (Monitorovani béhu) (Obrazek 8 na
strané 61). Ve vyobrazeni desticky se zelen¢ podbarvi aktudlné nastiikdvané vzorky.
Zvolite-li jiny nastiik v potadi, zvyrazni se odpovidajici jamky Zluté.

» & £ 9auseRu1 & ﬁhnrthpmn Q
Connection Status: Connected Liser Mame: Admiristrator Last Logn Time: 07-Mar-2009 11:27:35 AM
Fun Name: Run 2009-03-08-13-26-46-303 Foun Status: Running Estimated Time Remaining: 03:16:41
= Imfection List Details [~
4 injections created - 4 inFlate A - 0in Plate B
L N e o - BB E
1] u [F-+Morm_POP4_xd HID3E_ PO _G5 305 Aun 2
2| g TF-+Marm_POPS_s HID3E_POP4)_GS 309 Run 2 I 2 3 4 '5 & 7 RE |11 |12
3| = [F+Marm_POPs_sd HID3E_POP4_G5 309RuN 2 a wmwwmmmmm sam*md(sm
1 H |
4 @ IF+Morm_POP4_ ID36_PCP4:_GS 309 Run 2 = wwwww,mwwwwww
2 ] WE ;w-wwv&ww*ﬂ'w*—'wﬂ-wa-w*ﬂ-wm'wwww
| 1 i 2 2 2 3 t3 13
b ;wmmwmmmwmmww
RN 2 z 2z 3 3 3 4 4
g | sample sample sample sample sample sample sample sample sample sample sample sample
| i 1 2 2 2 3 3 3 4 4 4
E ;mmmwwmwwwwww
s wwwwwwwwwwww
H WWWWWWWWWWWW
1
< >
Legend Name: 3-0% Riun 2 Barcode:
[ rect searted [ tectivee [T Paused [ nborted [ Completed [Ef me-npsction: [ Dupdeate [B]
Flags

Obrazek 8  Obrazovka Monitor Run (Monitorovani béhu)

Poznamka: Vzorky, jimz byly pfifazeny eseje s riznymi protokoly pfistroje, jsou
v seznamu ndstiikti uvedeny v poctu ptitazenych protokold piistroje .

1. Kliknéte na ikonu Table Settings (Nastaveni tabulky) a

< . 2 w1 0 Injection |Type |As:
zvolte, které sloupce se maji v tabulce se seznamy ndstfikli l@.
zobrazovat. ‘—h
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2. Volitelné:

» Kliknéte na ikonu nad vyobrazenim desticky,
umoziuje definovat, jaké tidaje se zobrazuji v ndhledu
desticky. Kromé¢ udaji dostupnych jiz v Ndhledu béhu
(Preview Run) je k dispozici i tzv. Flag (Vlajecka).

Zvolite-li moznost Flag, zobrazi se v jamkach, -
v nichzZ je hodnota primérného ukazatele QV fssay Name
(ukazatel kvality pti sekvenovani) nebo SQ (ukazatel Assay Calor

kvality zjisténé velikosti fragmenti pii fragmenta¢ni ST
Results Group Name

analyze / HID) nizka (Fail) nebo pochybnd (Suspect) Results Group Color
cerveny nebo Zluty vystraZzny symbol. Cervené File Convention Name

vystrazné symboly se zobrazuji v jamkéch, v nichZ je e
v Sample Name

intenzita signdlu piili§ vysoka (offscale). Sampls Typs

 Umistite-li kurzor nad jamku, zobrazi se detailni ;"’?" i°5‘t:“
v lnection

informace o vzorku.

Sampm SampaSd Sampac: Sampes  Samp?? Sampss
1 1 3 % 3 4 4 4

Sampd el Cog

Sarmple Mare: Sampasd

Sample Type: Sample

Assay Mare: HID36_POP4_G5+Mormalization_LS
File Convention Mame: General File Narne

3 Resulk Group Mame: Identifiler

Injection #: 3

Kontrola vysledku a opakovany nastfik

Po dokonceni nastfiku se ve sloupcich Injection a Analysis zobrazi symbol B rokud
program zjisti, Ze intenzita signdlu je 1i§ vysoka (offscale) nebo detekuje jiny typ
problému, zobrazi se rovnéz symbol [F= .

E Injection |Type |Assay |Inst|PIate |nnalvsis |Time Rermaining |Flags |
F+h... .. 30... 00:00:00

Poznamka: Pokud se sloupce Injection (Ndéstiik), Analysis ST
(Analyza) nebo Flags nezobrazuji, kliknéte na mozZnost Table ﬁm
Settings (Nastaveni tabulek) a zvolte mozZnost jejich zobrazeni.

Kontrola kvality vysledkd

1. Kliknutim otevtete panel Flag ve spodni pravé ¢ésti obrazovky.
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*n * [ T 3o | ]

Connection Status: Connected
Puur Marrs: Run 2009-03-08- 13-28-46-203

Last Login Time: 0F-Mar-2009 11:27:35 4M
d Time 00:00:00

= Injection List Details

& injections created =8 inPlabe A « 0 in Plate B

B-BBE

8 [ w0 1 Jiz |

£ >
Legand

[ ot Started [ actres [ Paused [ Aborted [ Complsted
Re-Injection [ Cupheste (B Flags

S SATE SAME SAME SAME SHTE
35 35 3,5 4,6 4,6 4,6
SBM{ SN SAME SAME
3,5 4,6 4,6 4,6
SAME SAME SHT
4,6 4,6 4,6
£3ME SAMg SAME SAME

3,5 3,5 3,5 4,6 4,6 4,6
SAM SAMG SMME SN SATE ST
2,535 3,5 4,6 4,6 4,6
SAIY 4T Sa SEMY S
3,5 3,5 3,5 4,6 4,6 4,6
SO SO 58T SHME SHTE SAME 5475
1525 3,546 4,645
SAIN{ SAMY SAME SANE SAME SATE
3535 3,546 4,6 4,6

Barcode:

* Instrument Run Yiews and Flags

Array Sen;de.

Injection: 3

Time Elapsed (saconds)

[#] 5hom Legend

2 Flags Found

V tabulce se zobrazuji idaje o kontrole kvality

oo 2 Flags Found
jednotlivych vzorkd.
3 n El sample
Tabulka kontroly kvality je propojena B 18 sample
s vyobrazenim desti¢ky. Kliknutim na vlaje¢ku e s st e
zvyraznite odpovidajici jamku ve vyobrazeni
v sample  sample [} sample\sample
desticky:
3,57,135,7\]3,57|456
7 . . v 7 z L
Poznamka: Nejsou-li v seznamu Zadné vzorky,
znamena to, Ze vSechny vzorky spliluji vSechna oo 2 Flags Found
kritéria kontroly kvality. Display [AlFags ¥ @
v #

« [BE Vsechny vzorky v poradku.
. Alesporii jeden vzorek je pochybné
kvality a vyZaduje kontrolu

nebo z jiného divodu pochybna
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2. Chcete-li vlajecky v tabulce tiidit, zvolte typ vlajecky. Chcete-li zobrazit

vlajecky pro HID, zvolte All (VSechny).
Udaje v tabulce lze fadit dvojklikem na zahlavi sloupce, podle n&hoZ maji byt
vzorky sefazeny. MoZné typy vlajecek v tabulce jsou:

Vliajecka

Popis

Offscale

= =

(zeleny nebo &erveny symbol)

E (Cerveny) P¥ili§ intenzivni signal v alespori jednom bodé (v daném rozsahu
analyzy dat - Analysis range) — dochazi k pfesviceni CCD cipu.

Poznamka: Na obrazovce View Results (Zobrazit vysledky) se takovy vzorek
oznaduje symbolem £ %,

Prameérny ukazatel
kvality (sekvenovani)

E E E

(zeleny, Zluty nebo Eerveny symbol)

. (Zluty) nebo . (erveny) Hodnota prdmérného ukazatele kvality
(Average Quality Value) (definovana na zakladé parametrd CRL, Trace Score a
QV20+) je pochybné nebo nizka. Vice informaci viz “Protokol pro odecet bazi —
zélozka QV settings)” na strané 178.

Kvalita odectu
velikosti (fragmentac-
ni analyza/HID)

B E

(zeleny, Zluty nebo Eerveny symbol)

]

(zluty) nebo (€erveny) Hodnota kvality odectu velikosti (Sizing
Quality) je pochybnéa nebo nizka. Vice informaci viz Tabulka 15 na strané
183 nebo Tabulka 17 na strané 188.

o s 3
DULEZITE! U vzork( oznagenych vlajeckou se neprovadi normalizace.

3. Chcete-li zobrazit souvisejici datovy soubor, oznacte t

adek v tabulce kontroly

kvality a kliknéte na zalozku Sample (Vzorek) v zobrazeni jednotlivych béht.

|Array “EPT Gl Eﬂl o
Injection: 3 [5’]
il Cap:10 Raw Data
400 a0o 1200 1600 2000 2400 2800
120 I I I I I I I I I I I I I I
100
a0
&0
40 J
20
s il
0 o LA ot JMMHJNIM.. MM
£ | >
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Kontrola vysledku a opakovany nastrik

Opakovany nastfik

Pted skoncenim béhu lze zadat opakovani ndstfiku. Opakované budou do kapilér
nastiiknuty vS§echny vzorky, které jsou aktualné analyzovany v kapilardch. MiZete
pouZzit jiny protokol pfistroje (instrument protocol) a definovat, zda maji byt pfi
opakovaném nastiiku zaznamendna data ze vSech nebo jen z nékterych kapilar.

1. Zvolte, které nastiiky opakovat, ¢i které vzorky opakované nastiiknout:

Poznamka: MoZnost opakovat ndsttik B (Re-inject) neni k dispozici, pokud
jste vybrali k opakovani néstfik, v jehoZ zadani je definovana vice neZ jedna
vysledkova skupina, nebo pokud jste v tabulce kontroly kvality oznacili
vzorky, pro které je opét definovana vice nez jedna vysledkova skupina.
Chcete-li opakovat nastiik, zvolte vzorky, pro které je definovana taz

vysledkova skupina.

Chcete- li zaznamenat data ze vSech
kapilar

.V seznamu nastiika zvolte nastfik.

. Kliknéte @ Re-inject (Opakovany

nastik).

Chcete- li zaznamenat data jen
z nékterych jamek
(Vzorky, jimz byly pfifazeny eseje s rGznymi

protokoly pfistroje, jsou v seznamu nastfik( uvedeny
v poctu pfifazenych protokoll pristroje)

Poznamka: Opakovany nastfik Ize definovat i pfi
kontrole vysledka.

1. Zvolte nastfik.
.V zobrazeni kapilarni sady zvolte

pouze vami vybrané kapilary (viz
“Zobrazeni kapilarni sady” na strané
77).

. Kiknéte B Re-inject.

Chcete- li zaznamenat data pouze
u vzork(l oznac¢enych viajeckami

. Vyberte vzorky v tabulce kontroly

kvality (viz “Kontrola kvality vysledkd”
na strané 62).

2. Kiiknéte EH Re-inject.

Poznamka: V piipadé analyzy typu HID postupujte podle pokynti v ¢asti
“Opakovany nastiik alelického Zebiiku” na strané 67.

2. V dialogovém okné Re-injection zvolte:

* Protokol pro opakovany nastiik: ptivodni, upraveny, novy nebo

z knihovny
* Kdy provést opakovany néstiik

Poznamka: Vysledky opakovaného néstfiku Ize uloZit v samostatném adresafi
je-li to definovano ve vysledkové skuping. Vice informaci viz “Vysledkova

Pa2Et)

skupina — priklad 3: jak ulozit opakovany nastfik v jiném adresafi” na strané

162.
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Kapitola 3 Zadani a spusténi

= Re-injection

Re-injection

Create a Re-injection

Instrurment Protocal Options
() Reuse the existing protocol
) ModiFy the existing protocal

() Create a new probocol using the template: iHID36_POP4>cI ~ !

() Reuse a protocol in the library: -HID36_POP4><I_F _"J

Flacement of Re-injections
%) Following all injections

) After original injection

[o]4 ] [ Cancel

Zvolite-li jiny protokol nez plvodni

Zvolite-li jiny protokol nez ptivodni, program:

Vytvoii kopii eseje pfifazené jamce urcené k opakovanému nastiiku
(Original_Assay-1).

Ptitadi této eseji novy nebo modifikovany protokol piistroje.

Prifadi tuto esej jamce urcené k opakovanému nastiiku.

Ulozi definici desti¢ky (nové definovana esej se neukladd do knihovny).

Zobrazeni opakovanych nastfikd v ndhledu desticky

Zobrazuje-li se v jamkdch ¢islo ndstiiku (Injection

Number), zobrazi se jak poradové ¢islo ptivodniho tak i :

. P sample 1 Vzorek 1 Kovany
opakovaného ndsttiku. A zorek 1 - opakovany

1,2 nasttik
z . . L s e I 5 2 1Al K .
Poznamka: Definujete-li opakovany néstiik pouze © 10 b AL
v urcitych jamkach (coz znamena nésttik vzorkt do - véech jamkdch
vsech kapilar kapildrni sady ale zdznam dat pouze sample 3
Cl.a

z téchto vybranych jamek), zobrazi se ¢islo

opakovaného nasttiku u vSech vzorkd, u nichz k nému
dochazi, nikoliv pouze u téch, kde probé¢hne zdznam dat.

66
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Kontrola vysledku a opakovany nastrik

Opakovany
nastrik
alelického
zebriku

Urcite-li provedeni opakovaného nastfiku pro vzorek, v jehoZ vysledkové skupiné je
definovan alelicky Zebiik, avSak alelicky Zebiik neni soucasti opakovaného nastfiku,
program vas vyzve k opakovani nastiiku alelického Zebiiku.

Naptiklad:

1.

Pouzivite 8-kapildrni pfistroj a definovali jste jednu vysledkovou skupinu pro
kazdé tii nastiiky (vice informaci viz “Vysledkova skupina — ptiklad 2: jak ulozit
jeden alelicky Zebiik v jednom adreséti (8- kapildrni piistroje)” na strané 161)
Alelicky Zebfik je v prvnim nastfiku.

Opakované chcete nastiiknout vzorek, ktery je v druhém nastiiku.

Program vas vyzve k opakovani nastfiku alelického Zebiiku.

K dispozici jsou vSechny alelické Zebtiky z téZe desticky a v rdmci tézZe
vysledkové skupiny jako pfi ptivodnim nastiiku. Neni-li sou¢asti vysledkové
skupiny alelicky Zebiik, program vas nevyzve k opakovani nastfiku alelického
Zebtiku.

= Add Allelic Ladder, to Re-injection

Add Allelic Ladder to Re-injection

Select zero (0) or mare Allelic Ladder samples.

AD_allelic ladder

Deselact Al

Allelic Ladder Options

[ a8 H Cancel ]

V dialogovém okné Add Allelic Ladder to Re-injection (Opakovat ndstfik alelického
zebiiku):

Zvolte jeden nebo vice alelickych zebiikd.

DULEZITE! V dialogovém okné se nezobrazuje informace o tom, v jakych

jamkach je alelicky Zebtik. Abyste rozeznali v kterych jamkach je alelicky

zebiik, zadejte pfi definovani obsahu desticky ndzev jamky s alelickym
Zebiikem tak, aby jeho soucdsti byla i poloha jamky (napt. AO1).

Urcete, zda se maji zaznamenat data i pro ostatni vzorky z opakovaného nasttiku
skupiny vzorkd, jejiZz soudasti je alelicky Zebtik.
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3. Zvolte, zda se pro opakovany néstfik alelického Zebiiku ma pouZzit upraveny
protokol pfistroje, nebo se ma pouzit ptivodni protokol pfistroje. Upraveny
protokol zvolite na ndsledujici obrazovce.

DULEZITE! Pro presnou genotypizaci v programu sekundarni analyzy

(GeneMappere ID-X v1.2 nebo vyssi) je doporucen nastfik alelickych
Zebtikl za totoZnych podminek.

4. Kliknéte OK.

5. Definujte dalsi parametry opakovaného néstfiku podle popisu v Casti
“Opakovany ndstiik” na stran¢ 65.

Do seznamu nésttikt jsou pfidany dva néstfiky. V ramci prvniho néastfiku se provede
nova analyza zvoleného vzorku. Druhy nastiik slouzi k opakovani néstfiku alelického
Zebiiku.
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Kontrola dokoncenych nastfiku

Vysledky jakychkoliv dokonéenych nastfikii miZete kontrolovat. Zvolte nastfik, poté
kliknéte na Review Results (Kontrola vysledkii). Vzorky ze zvoleného néstiiku se
zobrazi v tabulce (Samples Table) v okn¢ Review Results (Kontrola vysledki). Vice
informaci viz “Kontrola vysledk” na stran¢ 79.

Spusténi a vypnuti béhu

Spusténi béhu  Béh mizete spustit:
* 7z obrazovky Load Plates for Run (Nacteni desticek ke spusténi) (viz
“Vkladan{ desticek a vytvafeni seznamu nastfikt” na strané 56).
* 7z obrazovky Preview Run (Ndhled béhu) (viz “Spusténi béhu” na strané 61).

Pauza a Zvolte podle potieby:

obnoveni béhu [ pause (Pauza) — Pauza v b&hu po dokonc¢eni aktualniho néstfiku (symbol ]|

se v seznamu ndstfikl nezobrazuje, protoze nastiik se dokonci).

« [l Resume (Obnoveni) — Obnoveni behu.

Zruseni nebo  Zvolte podle potieby:

ukonc&eni
. Abort (Zruseni) — Aktudlni b&h se zastavi. B&h nelze zastavit volbou Delete

(Smazat).

DULEZITE! Aktudlni b&h lze zastavit pouze pokud zelen4 stavové dioda
pfistroje blikd. Zvolite-li Abort pokud zelend stavova dioda piistroje sviti,
béh je jiz ukoncen (ackoliv program stdle zpracovava data) a zobrazi se zprava
oznamujici, Ze aktudln€ neprobihd Zadny beh.

. Terminate (Ukonceni) — B¢éh pfistroje se zastavi. Tato funkce je k dispozici
pouze je-li pauza v béhu.
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DalSi moznosti v definici obsahu desticky

Vyobrazeni desti¢ky - moznosti

Pojmenovani Chcete-li pojmenovat vzorky ve vyobrazeni desti¢ky (Plate View):

vzorkl ve

vyobrazeni
desticky

Pojmenovani 1 vzorku

+ Zvolte jamku, napiSte nazev
nebo

» Kopirujte a vlozte nazev z jiné

jamky.

Nastaveni pohybu kurzoru po
stisku klavesy Enter:

+ 2Zvolte[[§] raw |, cheete-li, aby
se kurzor po stisku klavesy
Enter posunul vertikalné do
dalSiho fadku.

« Zvolte | B %m | cheete-li, aby

se kurzor po stisku klavesy

vzorku, poté stisknéte Enter.

= Table Yiew

P

I
Sample 1
I

m

Enter posunul horizontalné do

dalSiho sloupce.

Pojmenovani vice
vzorkud

1. Zvolte pojmenovanou jamku

2. Kliknéte a tahnutim vyberte dalSi jamky.

3. Kliknéte pravou mysi a zvolt
Series (Vyplnit série).

Poznamka: Pro

e Fill (Vyplnit) nebo Fill

pouziti funkce Fill 1

Series musi byt Sample 1

posledni znak £

pojmenované

jamky ¢islice. a | ” |

Nazvy jamek Ize I

rovnéz kopirovat. © —

[y cu Chrl+

D Copy Chrl+(
E Fill Chrl+
= Fill Series
F Fill Sample Mame + Type
- Delete

Rename Sample

Pojmenovani vSech
vzorkl najednou

1. Zvolte vSechny jamky.

2. Vyberte eseje, zplsob
pojmenovani souborud a
vysledkovou skupinu.

3. Zadejte nazev a zvolte typ
vzorku (v panelu
Customize Sample Info)
pro celou destiku.

1
=
i L ICICICICICICIEE
3
BLLIOOOIOOOOEE
I

RICICICOOCCOOO0OC
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Vlastni nastaveni
vyobrazeni
desticky

Chcete-li definovat jaké
udaje se maji zobrazit v
ndhledu desticky zvolte | ezt Mo

_| w Assay Color
Show In Wells v Bssay Icon
(Zobrazit v jamkach).

] Shaow In wells h =i

Results Group Mame

Results Group Color

Chcete-li zvolit urcité

File: Convention Mame

speciﬁcké jamky File: Conwention C
zvolte Select Wells w Sample Mame [=]select wiells = | 7] Array Selection
g s Sample Type u i Fa—

(ZVOht Jamky) . well Pasition e Samplel
Podle potieby zvolte 1 Sample2 _ E-
Zoom In (ZvétSeni), ﬂ;ij
Zoom Out (ZmensSeni) - i Samples

. 4 t o well Position et
a Fit (Zobrazeni podle SGmple

. . = 7
velikosti okna. T

Zoom In Zoom Cut  [EE Fit |

Zobrazeni mapy Chcete-li zobrazit jamky podle ndstfikd,

kapilar / destiCek

zvolte Array Selection . DalSim
kliknutim toto zobrazeni vypnete.

Select Wells  ~ | [T ] Array 53|Bliti\0|'l [#] Row | = Column
b

Vyobrazeni tabulky - moznosti

1.

Zvolte Table View (Zobrazeni
tabulky).

V poli Sample Name zadejte ndzev
vzorku.

Po kliknuti na ' zvolte jednu
Z moZnosti.

7 8 9 10

-]jj.PIate Yigw B :.-*‘“‘

a5
|Sample Tarne

el |Sarnple Type |
1 a0
2_ E01
3 |CO Megative Control
BN a::;ihc Ladder
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4.

Kliknéte pravym

tlacitkem mysi do

zahlavi sloupce a zvolte TS e AE— e,
Fill (Vyplnit) nebo ot Qb
Fill Series (Vyplnit I :
série), vyplni se B - oo |
zvolend pole tabulky I il Series I
Pro pouziti funkce Fill I o Data i
Series musi byt et bl

posledni znak

pojmenované jamky

Cislice.

Poznamka: Dvojim kliknutim do zahlavi sloupce tento setiidite. MoZné je i
ti{déni podle vice sloupcti (viz “Ttidéni podle vice sloupcti” nizZe).

TFidéni a uprava tabulek

Tridéni podle Jakékoliv tabulky v programu lze tiidit. MoZné je i tfidéni podle vice sloupci:

vice sloupcu

Dvojim kliknutim do zahlavi sloupce tento setiidite.
Stisknéte Alt+Shift a kliknéte do zahlavi dalsiho sloupce, data se tiidi podle
tohoto sloupce.

Opakujte tento postup s tfetim sloupcem. Priorita tiidéni je zndzornéna Cislicemi
v zéhlavi sloupcii.

Vlastni nastaveni  Jakékoliv tabulky v programu Ize upravit. Zvolte Table
tabulek  Settings (Nastaveni tabulky) a definujte, které sloupce se E“
maji zobrazovat ¢i skryt.

72
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' [able Preferences

Select your table display preferen

Available Columns to Display
T
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Dalsi moznosti v definici obsahu desticky

Pfidani eseji, definice pojmenovani souboru a vysledkovych skupin do definice
desticky
1. Neni-li v seznamu ve spodni ¢4sti obrazovky Assign Plate Contents (Definice
obsahu desti¢ky) Zadna esej, pridejte alespoii jednu esej. Rliznym jamkdm Ize
pfifadit rizné eseje.

Assays File Na

Ackions T

Add From Library Ad

Creake Mew Assay Ib Create Mey

k= Add Assay From Library

Instructions:

Select rows from table and click on "Add To Plate” button,

Filter: ¥| search: Al
|Assay Marne |Type |Instrument Pratocal F
1 Fragment_analysis_...  Fragment FragmentanalysisS0_POP7?

=

2. (Volitelné) Neni-li v seznamu ve spodni ¢asti obrazovky Assign Plate Contents
(Definice obsahu desti¢ky) uréen Zadny zpisob pojmenovani souborti nebo
vysledkova skupina, ptidejte je podle potfeby. Tyto parametry jsou volitelné
nicméné velmi uZzite¢né pro pojmenovani a spravu datovych soubort.

Import zadani desticky

Templat pro Program 3500 Series Data Collection umoZziiuje importovat zaddni desticky z jiného
import zadani  programu.
desticky

Chcete-li nejprve vytvoftit templat pro import zadani desticky, zadejte desticku
v programu 3500 Series Data Collection a zaddni exportujte, vytvotite soubor se
spravnym zahlavim a dalSimi informacemi, které jsou pfedpokladem dspé€sného
importu:

1.V Ovladacim panelu zvolte Create Plate from
Template (Vytvorit desticku z templatu).

2. V dialogovém okné¢ Open Plate Template from
Library (Otevfit templat z knihovny):

a. Zobrazte (filter) templaty dle potieby.
b. Zvolte templat a kliknéte Open (Otevfit).

3. Zadejte ndzev desticky, definujte délku kapildrni sady a typ polymeru.

4. Kliknéte na Assign Plate Contents (Definice obsahu desticky).
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Kapitola 3 Zadani a spusténi

5. Na obrazovce Assign Plate Contents zvolte e Export.
Poznamka: Pred exportem muzete zadat informace o desti¢ce podle postupu
v ¢asti “Definice obsahu desticky” na strané 46.
6. Zvolte format
p Save As ?
templatu. [
Savein: | ) plate import templates V| ¢ ?
7. Zadejte ndzev a
specifikujte
adresar kam se
ma templét uloZit. File: mamne: |Sequencing 50 cm POP 7 import template.sls | % | [ Save ]
. « Sawve az type: * ol w Cancel
8. Kliknéte Save v _ :;f
(UlOiit) “csy
Na obrézku niZe je vyobrazeno =
exportované zadéni.
A [ B | C | D | E [ F ] G H
1 |3500 Plate Layout File “ersion 4 0
2
3 |Plate Mame Application Type Capilary Lencgth (em)  Polymer Mumber of Yiells Cywnet Matme |Barcode Mumber Cammerts
4 |plate import templste Sequencing S0 PORPT a5
o
G |l Sample Mame Aszay Results Group File Mame Convertion  Sample Type  User Defined Field 1 User Defined Field 2 User Defir
7 |am
g |Bm
9 lom
Zadani destiéky 1. Otevfiete templat pro import zadani (viz “Templat pro import zadani desticky” na
stran¢ 73).
2. Ulozte templat pod novym nazvem.
3. Zadejte nazvy vzorki (povinné).
4. (Volitelné) Zadejte tidaje do zbyvajicich sloupcti.
Poznamka: Definujete-li esej, vysledkovou skupinu a zplisob pojmenovani
soubord, musi se jejich ndzvy presné shodovat s jiZ existujicimi poloZkami
v knihovng¢.
5. Ulozte soubor.

Uprava zadani
desticky

74

Zadani desticky lze upravit z:

Knihovny (Library) — Zvolte desti¢ku a kliknéte - Edit (Upravit).
Ovladaciho panelu (Dashboard) — Zvolte Edit Existing Plate (Upravit
stavajici desticku).

obrazovky Define Plate Properties (Vlastnosti desticky) — Zvolte Open Plate
(Otevrit desticku) > Edit Existing Plate (Upravit stavajici desticku).
obrazovky Assign Plate Contents (Definice obsahu desti¢ky) — Zvolte Open
Plate (Otevrit desti¢ku) > Edit Existing Plate (Upravit stavajici desti¢ku).
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Dalsi moznosti v definici obsahu desticky

Import a export zadani desticky

Zadan{ desticek 1ze importovat a exportovat z:

Knihovny destic¢ek (Plates library) — Soubory ve formatu .xml, pouZitelné i na
jinych pfistrojich 3500 nebo 3500xL. Viz “Import a export polozky z knihovny”
na strané 141.

obrazovky Define Plate Properties (Vlastnosti desti¢ky) — Soubory ve forméatu
.txt, .csv a .xls, které jste vytvorili.

obrazovky Assign Plate Contents (Definice obsahu desti¢ky) — Soubory ve
formétu .txt, .csv a .xIs, které jste vytvorili.

Templat zadani desti¢ky

Templat zadani desticky obsahuje pfeddefinované parametry, které miZete nésledné
upravit, zaddvéate-li desticku na jeho zdklad¢.

1.
2.

Vytvoite zadani desticky (viz “Vytvoreni nové desticky” na stran¢ 144).

(Volitelné) Zadejte nazvy a typy vzorkl (viz “Pojmenovani a urceni typu
vzorku” na stran¢ 48).

(Volitelné) Definujte esej, vysledkovou skupinu a zptisob pojmenovani
soubort (vhodné pro konkrétni aplikaci) (viz “Pfidani eseji, definice
pojmenovani soubort a vysledkovych skupin do definice desti¢ky” na strané
73).

Pridate-li eseje, vysledkovou skupinu a zplisob pojmenovini souborti do
templatu pro zadani desticky, zobrazi se tyto idaje automaticky na obrazovce
Assign Plate Contents (Definice obsahu desticky) jakmile templat oteviete.
Nemusite pak tyto udaje zaddvat z knihovny pro kazdou vytvofenou desti¢ku
zv1ast.

(Volitelné) Kliknéte na pole Show In Wells (Zobrazit

v jamkéch), kde mizete definovat, jaké tdaje se | Elshowinuiels 1) ¢
zobrazuji v ndhledu desticky. 7., s lione

_| w Assay Color
Zvolte Save Plate (Ulozit desti¢ku) > Save As s EZZLIC;ZUD o
Template (Ulozit jako templat). Program pod Results Graup Color
vyobrazenim desticky zobrazi ikonu templdtu = Flle:Comentionhame

File: Convention Color
v Sample Mame

Sample Type

well Position

_—
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PFedvoleny typ desticky

V Nastaveni (Preferences) lze definovat vychozi typ zadanf{ desticky pro zobrazeni
v dialogovém okné€ Open Plate (Otevitit desticku).

Library Maintenance Tools ™ Manage ~ Preferences Help ™ LogQut §

k= Preferences

[evpe fiter text 1ot ee Plate Setup S

= System Choose the default application type, polymer type, and capillary length to use when the instrument se
- Dake Faormat

o Instrument Sektings —_— — ———
i scheduler Preference Application }Sequencing v-! Palymer Type |POR? 4 | Capillary Length |50 vi
I=h Sequencing Settings N - . T -
: Export
Spectral Calibration
= User
B8 Flate Setup
- Reports Setkings
S Run Setup
= Sequencing Settings
Trace
Trace Print Choose the defaulk Assign Plate Contents Yiew,
Trace Quality
Trace Quality Reports PO

Assign Plake Contents View | Table |
Plate E

Elektronicka verze zprav

Tisknete-li jakoukoliv zpravu, miZete zvolit tiskdrnu CutePDF Writer a ulozit tak
zpravu ve formétu .pdf.

Dalsi moznosti pfi nacteni desti¢ky (Load Plate)

Zalozka Recent plates a Recent runs

Desticku lze propojit (Link) i tak, Ze v zdloZce Recent Plates (zadané desticky) nebo Recent
Runs (jiZ analyzované desti¢ky) zvolime v neddvné dob¢ definovanou / analyzovanou
desti¢ku a taZzenim mysf ji pfetdhneme.

ment a
| Link Plate Urlirak: Plate B Link. Plate Unilirk
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Dalsi mozZnosti pfi monitorovani béhu

DalSi moznosti pfi monitorovani béhu

Zobrazeni béhu

Zvolte nastiik a zdlozku Instrument run view (Zobrazeni béhtt). Podle potieby:

* ZvétSete / zmenSete zobrazeni pomoci

al
« Kliknutim na B2 zobrazite béh v samostatném
okné (po kliknuti na ikonu 3500 v hlavnim panelu).

Zobrazeni kapilar ~ Zobrazeni kapilar — kapilarni sady (Array) ukazuje na zakladé hlavni fluorescenéni
barvy barevny profil kazdé kapildry jako funkci ¢isla skenu (€asu). Barvu (color) a
jas (brightness) miZete upravit pomoci posuvniki.

“ Sample | EPT

Injeckion: 3 Brightrness: &
4

32000 §
28000 ]
24000
20000
16000 ]
12000 4
5000 ]
4000

o

Zobrazeni vzorku  Zobrazeni vzorku (Sample) ukazuje pro zvolenou kapildru relativni koncentraci barev
jako funkci ¢isla skenu (Casu). MiiZete navolit, které barvy se maji zobrazovat.

énrray iEPT | E':l (7]
Injection: 3 [{l
|:| Cap:10 Raw Data
a 400 a00 1200 1600 2000 2400 2800
120 I I I I I I I I I I I I I I I
100
S0
&0
40 1 J
20 ! il UL
PR b Al o b !I--J--MI H
a . ke ‘"'”“1 s ;’u;:;:wl::f%‘h,&jﬂl&%!fhj‘hli'llultl"*l%i'dlullullh|I-‘Ml‘|&“|"4ﬂI"
< | >
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Zobrazeni EPT Zobrazeni EPT (ElectroPhoresis Telemetry) zobrazuje stav uritych parametrt
piistroje (vykon laseru, teploty, napéti) jako funkci ¢asu. MiiZete zvolit, které
parametry se maji zobrazovat.

Array |Sample [ERT E@l E% ":"g lEAI (7]
|
{Injection: 3
Colar | Tame | Shaw J
Eptoltagellky) v
® EpCurrentima) %}
(O] OvenTempt™C) v
LaserPowetmii] v
arnbientTemp(>C) v
=207 T T T T of T T T T T T T T T T T T ® CCOTemp(C) Cd
a 1000 2000 3000 4000 5000 e000 Fooo - 5000 LaserCurrent(a) v
Time Elapsed {seconds) - CellHeater{*C) %]

i Show Legend ] select all
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Kontrola vysledku

Pracovni postup

1.

g B~ W

Spusténi systému:

. Spusténi pocitace (strana 24).

. Planovana udrzba - oznameni v Ovladacim panelu (strana 28).
. Stav reagencii - kontrola v Ovladacim panelu (strana 29).

. Vyména reagencii a spotfebniho materiélu (strana 31).

Spusténi pristroje (strana 22).

Zadani a spusténi:
1.
2.
3.

Priprava pristroje (strana 42).
Predehrati picky (strana 42).
Kontrola stavu pristroje (strana 53).

A WO N =

. Vytvoreni nebo import desticky (strana 43).
. Definice obsahu desticky (strana 46).

. Tisk nahledu desticky (strana 50).

. Priprava a vkladani desticek (strana 51).

Rychlé spusténi béhu (strana 55).

1. VKkladani destic¢ek a vytvareni seznamu nastfika (strana 56).
2. Upravy seznamu nastfikd (strana 59).
3. Spusténi béhu (strana 61).
4. Monitorovani béhu (strana 61), kontrola vysledkd a opakovany néstrik (strana 62).
Kontrola vysledku sekvenovani: Kontrola vysledku frag. analyzy / HID:
1. Kontrola kvality sekvence (strana 81). 1. Kontrola kvality vzorku (strana 89).
2. Opakovany nastrik (strana 85). 2. Opakovany nastfik (strana 95).
3. Zprava o kvalité vysledkd (strana 85). 3. Zprava o kvalité vysledkl (strana 95).
4. Export vysledkl sekvenovani (strana 87).| | 4. Export vysledkii frag. analyzy/HID (str.96).

(Volitelné) Tisk nebo ulozeni (.pdf) vysledkl kalibraci a kontroly funkénosti spolu s vysledky:

Prostorova kalibrace (strana 99)

Spektralni kalibrace (strana 103).

Kontrola funkénosti pomoci sekvenaéniho instalaéniho standardu (strana 122).
Kontrola funkénosti pomoci instalaéniho standardu FA / HID (strana 132).
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Kontrola vysledkd sekvenovani

Obrazovka View Sequencing Results (Zobrazeni vysledkd sekvenovani)

Oteviete obrazovku View Sequencing Results z:

|I Raview Rasuits

* Obrazovky Monitor Run (Monitorovani béhu)
kliknutim na Review Results (Kontrola vysledkii).

* Navigacni listy kliknutim na View Sequencing
Results (Zobrazeni vysledki sekvenovani).

Ovladaciho panelu kliknutim na View Run Results
(Zobrazeni vysledki béhu).

Kontrola vysledkﬁ Zobrazite-1i vysledky sekvenovani je-li piistroj v béhu, v zdloZce Trace Quality View

— aktualné se zobrazi vysledky dokoncenych nastiika aktudln¢ probihajiciho behu.
anal)éZO\{_aan Zvolte jeden nebo vice vzorki a kliknéte na " Open Trace (Oteviit chromatogram),
esliCka

v panelu Trace se zobrazi vysledky.

Poznadmka: Verze basecalleru (algoritmus pro odecet bazi) je v protokolu uvedena
v trojciferné podob¢€. Verze uvedena v zobrazeni vysledkd sekvenovani ma étyti
Cislice, Ctvrtd Cislice je internim oznacenim.

ab Trace Quality View | - Trace Quality Reporks Select Table: !Analys\s Results R ! Select Filker: | All Traces

= |sample Filename

Assay Mame P& Protocol Name Basecall Yersian Mohility File

S _POPE_v3.1
StdSeqS0_POPE_v3.1

BDT+3.1 PA Protocol...

EEIQJVCVUIQZSS?QM BOT+3.1 PA Protocal... KB 1.4.1.6 KB_3500_POP6_BOT...
cmaAU,vaJFwd?m AZ2_v3.1Rapidseqsn... w3.1_Ssquencing KB 1.4.1.4 KB_3500_POP7_BDT... 14.18
CDEEACZJS‘IFWdEm Al_v3.15hortReads... w3.1_Ssquencing KB 1.4.1.4 KB_3500_POP7_BOT... 14.01
Em,hcwusng,m StdSeqS0_POPE_v3.1  BDTw3.1 PAProtocol... KB 1.4.1.6 KB_3500_POP6_BDT... 13.81
EDQJCWMQZSS}m StdSeqS0_POPE_v3.1  BDTw3. 1 PAFrotocol... KB 1.4.1.6 KB_3500_POP6_BDT... 13.76
CDlBAC?_vB‘ledTM AZ2_v3.1Rapidseqs0... w3.1_Ssquencing KB 1.4.1.4 KB_3500_POF7_EDT... 14.16
cnsaAcz_vawdam Al_v3.15hortReads. .. v3.1_Ssquencing KB 1.4.1.4 KB_3500_POF7_BDT... 1401
< : I >
i R YN I E] T EE SRR e [
ab B04 hCY11168429 1., &4 v Copy (109 of BO9_... an Copy (109 of CO1B... ab Copy (10) of COSB... % =, =l
Coordinates [= ] 11513

1850 7woo a0 1800 1850 1300 1350 2000 2050 210 210 2zog 2z60 2300 2380

&0
T TR e

CTTTGT GACT GT CCAAGEEEAGAT GEAAATTT GT GECAGATTAGGTAGECTTTCTAT GEAALGGEY

140 15
I I i

150 155
I 1

%0 e il

175
I

18

0 s o 18

1500—]
1000
500

i

<

5
>

Analyzed Raw  Analyzed+Raw Annokation | Sequence EPT
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Kontrola vysledki sekvenovani

Kontrola vysledku
— pfedchozi
analyzy

Zobrazite-1i vysledky sekvenovani neni-li pfistroj v béhu a desticka neni propojena,
nezobrazi se Zadné vysledky. (Je-1i aktudlni desticka propojena, zobrazi se vysledky

z této desticky.)

které vysledky chcete zobrazit.

Kontrola kvality sekvence

1. Zobrazte Metric Analysis
results, zkontrolujte
vysledky odectu bazi
(basecalling) a zkraceni

Select Table:

etrics Analysis Resulks

& || Select

analysis Resuls
Run Information

sekvence (trimming).

Data Collection Information -~
[Metrics Analysis Results h

@ Sample Filename

2. Kliknéte na ikonu Table Settings (Nastavenf{ tabulky) a zvolte, které sloupce se

maji v tabulce zobrazovat. B

3. Dvojim kliknutim do zahlavi sloupce tento setfidite. |
Mozné je i tfidéni podle vice sloupci (viz “Tiidén{ |

na stran¢ 97).

4. Kontrola vysledki:

E_J C_m'umn A

2

Select vour table display preferen

Available Columns ko Display

| e A

Vysledek

Trace Score

CRL

QV20+

Trace Score Quality
CRL Quality
QV20 Quality

PUP Score

Popis

Primérna hodnota ukazatell kvality (QV) bazi v oblasti Clear
range daného vzorku.

Oblast Clear range je ta ¢ast sekvence, ktera zbyva po
odstranéni sekvence nizké kvality na 5' a 3' konci. Je
definovana na zakladé ukazatel( kvality pomoci basecalleru
KB.

NejdelSi nepferuSovany Usek sekvence s ukazatelem kvality
(QV) = 20. Program hodnoti QV pro kazdou bazi a pro sousedni
baze (+/- 20 bazi).

Celkovy pocet bazi v celé sekvenci majicich ukazatel
kvality rovny nebo vy$Si nez 20.

Vysledek analyzy sekvence dle nastaveni uvedenych
parametrd v zaloZzce QV Settings. Pass (Dobfe) / Fail (Spatné)
/ Check (Kontrola).

Méfitko intenzity pozadi reakce pocitané jako pomér
intenzity fluorescenéniho signalu nejvyssiho sekundarniho
piku k intenzité fluorescence hlavni odec¢tené baze.

5. Zkontrolujte vystraznd upozornéni:

a. V pravé ¢asti tabulky Metric Analysis se zobrazuje sloupec Warning.

b. Zobrazte vysvétleni symbolil pouZivanych v sloupci Warning.
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Library Maintenance  Tools * Manage < Preferences Help -

“ink —=. e = &3
| Analysis Status Legend —
Success B Success with warning @ Fail &  Error @  Unclassified [ ] =

c. Zkontrolujte vystrazna upozornéni:

Vysledek Popis
Success Odecet bazi (basecalling) a zkraceni (trimming) probéhly
Uspésné.
Success with Odecet bazi (basecalling) probéhl Gspésné, zkraceni
warnings @ (trimming) neuspésné. BlizSi informace jsou uvedeny ve

sloupci Warning/Error Message (pfednastaveno jako
posledni sloupec tabulky).

Fail & Odecet bazi (basecalling) a zkraceni (trimming) nelspésné,
zadné vysledky.

Error @ Odecet bazi (basecalling) a zkraceni (trimming) netspésné,
chyba programu, z4dné vysledky.

Unclassified Analyza nebyla provedena.

6. (Volitelné) Kliknutim na Minimize okno zmenSite, kliknutim na Restore znovu
obnovite.

Kontrola chromatogramu

1. V tabulce vzorki vyberte vzorky a kliknéte na ' Open Trace (Otev¥it
chromatogram).

2. Upravte zobrazeni vzorki podle potieby. Popis funkce piislusné ikony ziskate,
pokud nad ni umistite kurzor.

ENNAECIENE SetTabkeytor - B

=
Select Tile Viewers

3. (Volitelné¢) Upravte zobrazeni vzorku:

¢ Pomoci funkce Tile Viewer mizZete

N : R E]E
zobrazit aZ Ctyfi vzorky najednou. = H t'“'!'"'
forl ile: Wiewers 1x1 i !
. . _For| 429_108_Ii
¢ Nastavte barevné zobrazeni T [Eie viewers 132 f
chromatogramu v Nastaven{ —  [ETle viewsrs 21 |
(Preferences) (viz “Zobrazeni a zpravy |, Erieviewersaxt G0, 0
pii analyze vysledkl sekvenovani” na v (Tl viswers 2x2 J " |I I I
strané 36). ETGOCAA GG GTAAATCT GT GAG
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Kontrola vysledkt sekvenovani

4. Nastavte funkci klavesy Tab.

Sef TabKeyto: b
E N @l
';f' Loww QY Base
" Med QU Base
. . , M High QY Base
5. Zkontrolujte chromatogramy: stiskem kldvesy Tab s e 750
. . . M A5E Ll I
se PohybUJete v sekvenci zleva doprava. Stiskem ' Hixed Base
Shift+Tab zprava doleva. INBNIRTI0IBNI01
Baze Hodnota ukazatele kvality se
zobrazi je-li nad nim umisténa mys Smésna baze
Coordinates [+ y): [ [F152.461
1
2950 IOU 30|50 31;]0 C: 32|IZIO
55 o5 53 55 58 55 95 55 5656 B4 41 55 56 '1'0 56 56 55 55 55 55 B8 55 58 o
5°EIJ_|..I_!HII|II 1 11 irrirpnnnnn
@_GCTG)GTACI—\GGGRCTGGTGACCC
= :
2-|15 2|5l3 Z ; 2?20 '2|55
woo i i (1
14
— I Aopr oy . '
| AL (JATE
1/ Py : Ll
3 v 1 A
< | >
Ane_ilgrzed Raw | Anélyzed-i:l'\;a'u'v.: Annatation :ISBquence [EpT]
Zalozky Pik (analyzovana data) Mys v sekvenci — zména velikosti Posuvnik
-zmeéna
velikosti vertikalné
6. Zalozky na spodu zobrazeni |
obsahuji rizné typy informaci £ . :
ke Zvolenému vzorku. Analyzed Raw Analyzed+Raw Annotation Sequence EPT
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7

Pouzivani ukazatell kvality (Quality Values - QVs)

Rozsah ukazatelll Spole¢nost Applied Biosystems doporucuje nésledujici nastaveni rozsahu pro
kvality ukazatele kvality (viz Nastaveni (Preferences), “Zobrazeni a zpravy pii analyze
vysledkt sekvenovani” na stran¢ 36):

+ Cisté baze - Pure bases — Nizk4 (Low) QV < 15, Sttedni (Medium) QV = 15 a7
19, Vysoka (High) QV = 20+ (pfednastaveno)

¢ Smésné baze - Mixed bases — Nizka (Low) QV <5, Stiedni (Medium) QV =5
az 10, Vysokd (High) QV >10 (nastaven{ je nutné optimalizovat pro vase
pouZiti)

Poznamka: Algoritmy pro odecet bazi (basecalling) 1ze v programu nastavit tak, aby
sekvence byly zkracovany na zdkladé ukazatelti kvality (viz “Knihovna protokolti pro
odecet bazi - basecalling (primarni analyza — sekvenovén{)” na stran€ 174).

Cisté a smésné Pravdépodobnost chybného odedtu bdze je pro &isté a smésné baze poitdna stejné
baze (10%'). Plati pfitom nasledujici:
+ Cisté baze odeétené s vysokou jistotou maji vétsinou QV 20 a vyssi.
* Rozpéti hodnot QV pro smésné baze je vétSinou vyrazné odlisné od Cistych bazi.
* Hodnoty QV pro smésné baze ztidkakdy ptresdhnou 30.

* Smésné baze odectené s vysokou jistotou mohou mit hodnoty QV nizké (az 5),
jelikoZ v ptipad€ smésnych bazi je vyssi pravdépodobnost chybného odectu.
Zkontrolujte smésné baze majici hodnoty QV mezi 5 a 10.

Ukazatele kvality (QV) a pravdépodobnost chyby (Pe)
Qv Pe Qv Pe

1 79.0% 30 0.10%

5 32.0% 35 0.032%
10 10.0% 40 0.010%
15 3.2% 45 0.0032%
20 1.0% 50 0.0010%
25 0.32% 60 0.00010%

Nahledy 1. Chcete-li zobrazit ndhledy vysledkd, kliknéte na View Thumbnails (Zobrazit
ndhledy).
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it e M MR

A04_AD4.abl AD5_AD5.3b1 ADG_A0G.ab1 BO4_BO4.3bl

s e s W

C06_C06.abl D04_D04.abl D05_D05.abl D06_D06.abl

Ui O e P

FO5_F05.abl FO&_F06.abl G04_G04.ab1 505_G05.abl

2. Settid'te ndhledy podle potieby. = :

3. Chcete-li porovnat intenzitu signilu pro Sort By [Trace File Name
vSechny vzorky, zvolte Uniform Y Trace File Name

Trace Mame
Average Raw Signal Intensity
Trace Score

Scaling.

4. Nadhledy zavtete kliknutim na View
Tables.

Run Module Name
samplel|pn fame

Opakovany nastfik
Pred dokonéenim béhu mtiZete zvolit vzorek a kliknout na fili Re-inject (Opakovany
nastiik).

Zobrazeni, tisk a uloZeni (.pdf) vysledku

Zprava o 1. Kliknéte naikonu

— ]
, , L, L, , -lect Report Type 4 , Pagelof 2 N @ €
vysledcich Zprava o vysledcich, ; Eﬁ 5009 00
zvolte a vytisknéte il O Report
pozadovany typ zpravy. Typ [ Prate Report
. o . . i ] Trace Score Report
zpravy lze predvolit — viz 09 AM —
. . on1.0.0 k= epor

BIZas]tjavem fPrefer}ence? (viz [i] CRL Distribution Report

obrazeni a zpravy pii ) Qveos Re

= port

analyze VySIGdku | signal Strength Report
sekvenovani” na strané 36). =

2. Zvolte typ zpravy a zkontrolujte jeji obsah. Viz “MozZnosti zprdv” na strané
86.
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Moznosti zprav

86

3. Definujte parametry zpravy podle potfeby. Dalsi nastaveni 1ze provést podle

pokynt v ¢asti Nastaveni (Preferences - viz “Tisk chromatogramu (UZivatelské
nastaveni)” na stran¢ 38, “Kvalita chromatogramu (UZivatelské nastaveni)” na

stran¢ 38 a “Zprava o kvalité chromatogramu (UZivatelské nastaveni)” na strané
39).

Select Report Type 0 . Page 1of 2 Q @ Ij Bl x =

I Modify report settings

Sork data based on
This setting applies to the Trace Score Report, CRL Report, OY20+ Report, and Signal Strength Report,

@ Run Name
() Capillary Mumber

Signal based on
This setting applies to the QC Repart, and Signal Strength Report,

@ Average Faw Signal Intensity

O Average Raw Signal to MNoise Ratio
Fonk sektings

Select the Font to be used in reparts,
I.D.rial v .

[0 ]

I [o 4 ][ Cancel ]

Dvojim kliknutim my$i na tidaje ve zpravé zobrazite relevantni chromatogram.

Chcete-li zpravu vytisknout, kliknéte na ikonu ‘& Print (Tisk).

Chcete-li zpravu ulozit (.pdf), vytisknéte ji a jako tiskdrnu zvolte CutePDF
Writer.

Page 1 of 1

Zaviete zpravu.

QC - Kontrola kvality. Statistické tidaje (graf) pro kazdy zvoleny vzorek.

Plate — Desticka. Pro kazdou desticku zobrazené vysledky — ndhledy
chromatogrami (hruba data). Barva zahlavi nahledu odpovidd kvalité vysledku.

Trace Score, CRL a QV20+ — Statistické tidaje (graf) pro kazdy zvoleny
vzorek — Trace score (Skoére chromatogramu), CRL, QV20+.

CRL Distribution — Statistické udaje (graf) - CRL.

Signal Strength — Intenzita signalu. Grafické znazornéni primérné intenzity
signdlu pro vSechny zvolené vzorky.
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Y

o : Crmed O 182
A\B Applied A b i S Ve 100
= Biosystems

Quality Control Report

Cortiguonss Resd Length
Mt laces B} =48
0¥ R CRL
Otace e medm CRL.
8t e g GRL
[
M= 606
Range= 514832
‘St Devizion = 145

Applied
Blosystems

Repert Crez
3500 Data

AR

Trace Soore Legend

Muberof Traes.
I E-EE R

Snoe (=100

& seaqonaon)

Lomg (300 —i

=T

el Caph Trace CRL QVZ0+ | Sgnalininsty | Comments
Scora

A€ G T
SO nCA G toa ME_e S04 4 LLE] LM S15 A 7 o 2m
et

F_ncvmm_m_m_u B9 6 N8 DBW 563 sm 24 59 o ‘
ot

Legend Tmes score

-
.

(=i

-
=3

mca Fila Name

LR, fipplied £ fipplied e
Blosystems |osy5tems
Trace Scare Report Signal Strength Repart
o - arag e e o
Traca score: M= 48 Range= 50- 55, Maian = 56, Mean= 85, Signal: N = 88 Range = 104 583, Modim = 232, Mean = 271, StandardDev = 155
E a0
@ 50
= =0
@ 5 0
e fao
£ w0
i i
k= i=
15 e

P T“,‘@n

Export vysledkd sekvenovani

1.
2.

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI -

g BRI PR, s ‘”‘“—%{@ SPEAROSTan
R & % SR S 5 G W
ﬁe o i @§ \' «9-3’
Zvolte (Filter) vzorky dle potieby.
Zvolte, co chcete exportovat: Vysledky, | Select Fiker;

All Traces

Passed Traces
Failed Traces

zpravy nebo chromatogramy.

Zvolte moznosti exportu a adresat pro
export a kliknéte OK.
Soubor(y) je exportovan do zvoleného adresafe a pojmenovan nasledovne:
¢ Vysledky - Results — export_ReportName.txt
e Zpravy - Reports
.html)

¢ Chromatogramy - Traces — FileName.* (* - zvoleny typ souboru:
.annotation.txt, .phd.1, .scf, .fsta, .qual, .seq)

— ReportName.* (* - zvoleny typ souboru: .txt, .xls, .pdf,
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Kontrola vysledku fragmentacni analyzy/HID

Obrazovka View Fragment/HID Results (Zobrazeni vysledku fragmentaéni
analyzy/HID)

Oteviete obrazovku View Fragment/HID Results z:

 Obrazovky Monitor Run (Monitorovani b&hu) i Review Resutts

kliknutim na Review Results (Kontrola vysledkii). Wigw Sequencing Results
+ Navigaénf listy kliknutim na View Sequencing
Results (Zobrazeni vysledka sekvenovani).

* QOvlddaciho panelu kliknutim na View Run Results
(Zobrazeni vysledki béhu).

Kontrola vysledkl Zobrazite-li vysledky fragmenta¢ni analyzy/HID je-li piistroj v b&hu, v tabulce
— aktualné vysledki se zobrazi vysledky dokongenych néstiikii aktudlng probihajictho b&hu.

analyzovana . . . . . .
yzova Zvolte jeden nebo vice vzorkl v tabulce a zobrazte vysledky jejich analyzy (graf a
desticka
tabulka).
W Samples Yiew [HID Sarnples ] [ Fragrnent Samnples ] ShowfHide Samples: a =
m Sarnple Name Sample Type Size Standard Assay Mame Sizing CQualitys 1 b |
Sample GSA00LIZ
Sample OLIZ L B
Sample 3
.Pass uFall ﬂcheck
il Pt ven ot S e
] ‘E 1ng-6-B03.Fsa Analyzed Data D‘E 1ng-7-C01.fsa Analvzed Data
&0 120 160 200 240 280 320 380 400 &0 120 160 200 240 280 320 3860 400
SDDD""""""" A ———— e e
2000 4 2000
od UL tlil g 1] |
)] Al )]
] ﬁg 1ng-8-C02.fsa Analyzed Data | |[] ﬁg 1ng-9-C03.fsa Analyzed Data
a0 120 160 200 240 280 320 360 400 50 120 160 320 360 400
3EIEIEI . . P 3EIEIEI . . . . .
2EIEIEI 2EIEIEI
“”l Lt lbi I TR “Hl A H“'” Wi L
; L § 1

Show: | Show &ll Peaks :l [ Label Selected Peaks ] 2

Dve Color [vefSample Peak | Sample File Mame Size + 1 |Height Area in Point 1
49 - B, 52 1ng-7-C01.fsa 32721 1246 7962 -
=0 A B, 55 1ng-9-C03.fsa 327,18 1369 8360
51 A B, 55 1rg-6-B03.Fsa 327.16 1218 7966
5z . ¥, 65 1ng-8-C0Z fsa 325.75 L 424 '
53 A 5, 57 1ng-6-B03.Fsa 325.5 1190 8002
54 | 5, 57 1ng-8-C0Z fsa 325,49 1730 275
929 . G, 57 1ng-7-C01.fsa 325,45 1224 G036
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Kontrola vysledku
— pfedchozi
analyzy

Zobrazite-1i vysledky fragmenta¢ni analyza/HID neni-li ptistroj v béhu a desticka
neni propojena, nezobrazi se Zddné vysledky. (Je-li aktudlni desticka propojena,
zobrazi se vysledky z této desticky.)

které vysledky chcete zobrazit.

Poznamka: Prednastavené je

zobrazeni typu Samples. T (gpPrint ~ (& mport

Importu-]ete_h Soubory HID’ [HID Samples l Fragment Samples i ShaowsHidl

zvolte HID Samples' Type lSize stj\.gd lnssay Mame IPA Protocol
il

Kontrola kvality vzorku

1. V zobrazeni vzorki kliknéte na ikonu Table Settings e
(Nastaveni tabulky) a zvolte, které sloupce se maji i
v tabulce zobrazovat. B2 Table Preferences
2. Dvojklikem na zahlavi sloupcii Offscale, Pull-Up SEEL T IS e
(fragmentacni analyza), Broad Peak (HID) a SQ eI Bk
setfidite vzorky s problematickymi vlajeCkami
(flags) v tabulce nahoru.
Mozné je i tfidéni podle vice sloupcil (viz “Tfidéni” na stran¢ 97).
|OFFscaIe |Spectral Pulllp |Sizing Guality 1 |
.
Vlajecka/Symboly Popis
» PFili§ intenzivni signal v alespor jednom bodé v daném rozsahu analyzy
Oftscale Il dat (Analysis range) — dochéazi k pfesviceni CCD ¢ipu. Poznamka: Na
scale obrazovce Monitor Run (Monitorovani b&hu) je vzorek, ktery je offscale,
oznacen symbolem .
. Soucasti alespon jednoho piku je tzv. pull-up pik (vySka mensiho piku
Pull-Up (pouze fragmentaéni analyza) [ je < X% hlavniho piku a je ve vzdalenosti Y datovych bodud od hlavniho

piku, hodnoty X a Y viz Kapitola 6 Sprava knihoven)

Broad Peak — Siroky pik (pouze analyza HID)

. Sitka alespon jednoho piku pfesahuje stanoveny limit. Je-li pik pfili§
Siroky, ma to vliv na kvalitu stanoveni velikosti pika (Sizing Quality). Viz
Kapitola 6 Sprava knihoven. Poznamka: Umistite-li kurzor nad vlajec¢ku
Sirokého piku, zobrazi se €iselny Udaj, nejedna se vSak o Udaj udavajici
Sitku piku.

Limit normalizace &

Pfi analyze byl pouZzit velikostni standard umoznujici normalizaci,
normalizaéni faktor pro dany vzorek je v ramci limitu.
. PFi analyze byl pouzit velikostni standard umozriujici normalizaci,
normalizaéni faktor pro dany vzorek neni v ramci limitu.

« Zadny tdaj — Normalizace je mozna, ale hodnota SQ je El

» NO - Pri analyze nebyl pouzit velikostni standard umoznujici normalizaci.
* N/A — Vzorek byl analyzovan na jiném pfistroji nez na pfistroji 3500 nebo
3500xL. Vice informaci viz “Kontrola vysledkl normalizace” na strané 90.

Poznamka: Je-li parametr SQ El normalizace se neprovadi, i kdyz je
normalizaéni faktor v ramci limitu.
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Sizing Quality — Kvalita odectu velikosti pika | [/ | I - kvalita odectu velikosti pika je pochybné nebo nizka. Umistite-I

D E] kurzor nad vlaje¢ku Sizing Quality, zobrazi se €iselna hodnota tohoto
Poznamka: Je-li parametr SQ E] normaliza- | Parametru. Viz Kapitola 6 Sprava knihoven.

ce se neprovadi, i kdyZ je normalizaéni faktor
v ramci limitu.

3. Klinutim na vlajecku v tabulce vzorkll nebo piimym zvolenim vzorki v tabulce
tyto zobrazite.

4. (Volitelné) ijrava zobrazeni vzorku:

* Kliknéte pravym tla¢itkem mysi do pole Velikostni standard (Size
Standard), zobrazi se velikostni standard daného vzorku.

¢ Kliknéte na Minimize (Minimalizovat) a Restore

(Obnovit), cheete-li tabulku minimalizovat a obnovit do oL %
puvodni velikosti. e HREEtors

Kontrola vysledkd normalizace

Ucelem normalizace je korekce variability vysledkil, dané pouZivanim riiznych
pristroji a kapildr, a zplsobené variabilitou nasttiku. Je-1i pouziti normalizace
definovano v primdrnim analytickém protokolu, vypoc€ita program pro kazdy vzorek
normalizacni faktor. Tento faktor se pouZiva jako nasobitel k tprave vysky pikl
vzorku relativné vuci pikim velikostniho standardu GS600 LIZe V2.

Podminkou normalizace je pouZiti velikostniho standardu, ktery to umoZiuje
(definovano v primdrnim analytickém protokolu eseje).

Poznamka: Je-li parametr SQ E], normalizace se neprovddi, i kdyZ je normaliza¢ni
faktor v ramci limitu. Ujistéte se, Ze pouZivate normaliza¢ni standard vhodny pro
vase ucely. Vice informaci viz “Velikostni standardy pro normalizaci” na strané 171.
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Jak se pouzivd Pii normalizaci program:

normalizace .. .
Zjisti, zda byla data ziskdna na piistroji 3500 nebo 3500xL.

2. Zjisti, zda byla data ziskdna za pouziti velikostniho standardu umoziujiciho
provedeni normalizace.

3. Vypocita pro kazdy vzorek za pouZiti idaji o fragmentech velikostniho
standardu tzv. normaliza¢ni faktor. Tento faktor je vypocitan jako pomeér cile
normalizace (Normalization Target) a primérné vysky pika velikostniho
standardu ve vzorcich.

4. Porovnd vypocitany normaliza¢ni faktor vzorku s prahovymi hodnotami,
definovanymi v programu v protokolu piistroje.

5. Je-li hodnota vypocitaného normaliza¢niho faktoru v pfedem stanoveném
rozsahu, jsou vysky piki vzorku ndsobeny timto faktorem.

Neni-1i hodnota vypocitaného normalizac¢niho faktoru v pfedem stanoveném
rozsahu, jsou vysky pikii vzorku ndsobeny maximalni nebo minimalni
povolenou prahovou hodnotou normalizacniho faktoru. Napf. je-li povoleny
rozsah pro hodnotu normaliza¢niho faktoru 0.3 az 3.0 a vypocitany normaliza¢ni
faktor ma hodnotu 5, program pouZije normaliza¢ni faktor 3.0).

6. Zobrazi stav normalizace daného vzorku ve sloupci Normalization Limit.

Normalizaéni Je-li normalizace pouZita v programu 3500 Series Data Collection, je hodnota
faktor pfi  vypocitaného normaliza¢niho faktoru uloZena spolu s hrubymi daty a pouZita pti
sekundarni analyze vysledki v programech GeneMappere v4.1 nebo GeneMappere ID-X v1.2.
analyze Normalizaci lze zapnout ¢i vypnout v nastaveni metody analyzy. Neni-li normalizace

pouzita v programu 3500 Series Data Collection (nebyl pouZit vhodny velikostni
standard nebo se nezdafil odecet velikosti pikli — SQ - E]), nelze normalizaci v rdmci
sekundarn{ analyzy pouZit.

Grafy

1. V tabulce vzorki zvolte pfislusné vzorky.

2. Nastavte zobrazeni grafii podle potfeby pomoci ikon v ndstrojové listé. Popis
ikony se zobrazi, umistite-1i nad ni kurzor.

Data: Analyzed v

Mode:E_Eésgpai.r.s v & @ _’f’ Q-

] A
Shawve Thurmbnail View
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ZvétsSeni 1.

DULEZITE! Pokud jste napied zobrazili vzorek se &tyfbarevnym znacenim a
ndsledné s pétibarevnym znacenim, musite patou barvu navolit ru¢né. Neni
navolena automaticky.

Nastavte rozliSent:
b= Ji 7 = Plot Settings
Nastavte rozsah %
zobrazeni os Y a X, Setup Plot Settings
poté kliknéte na tlacitka Display | Labels | Scaling and Zooming
Zoom. I}

DULEZITE! Pii zobrazeni vysledki Zooming
je nutné toto nastaveni provést
vzdy opakované. RozliSeni nenf pfi
zobrazeni vysledkd nastaveno

automaticky. Zoam % axis from |80 | to 400l |

[Zoom Y axis relative to selected peak]

[zoom v axdisto | [s000 |

Chcete-li nastavené rozliSeni pouzit pro v§echny vzorky v tabulce vzork,
oznacte v tabulce vSechny vzorky, nastavte pozadované rozliSeni, kliknéte na
Zoom a poté pomoci klaves Page Up a Page Down zobrazte v§echny vzorky.

Je-li ikona _ﬁ) Sedd, znamena to, Ze okno Plot
Settings (Nastaveni grafil) je oteviené. Kliknéte na
ikonu 3500 v systémové listé a zvolte Plot Settings.

b= Plot Settings

L,‘ 3500 Data Collection Software

Podle potfeby zvolte zobrazeni vice grafti najednou: (@ Checker Board

v zdloZce Plot Settings Display zvolte rows
Checkerboard (Sachovnice). El columns

Oznacte pik — kliknéte na néj (chcete-li oznacit
vSechny piky, postupujte podle pokynt v ¢4sti
“Oznaceni pikll” na strané 93).

H: 1602
A 13941
5133025
O 4a72

Umistéte kurzor mysi nad graf nebo vievo od g{hafu na pocatek oblasti, kterou

chcete zvétsit, a klikné€te, kurzor se zméni na o

P
Pretdhnéte kurzor ~* na konec oblasti, kterou chcete 0 Q.
. ’ 7z v —
zvétsit. Nesmite kurzor tdhnout smérem do grafu, symbol
i
.. v . vz 28000
““% zmiz{ a zvéteni nebude moZné.

Nastaveni  Kiiknéte na ikonu 2 (Plot Settings — Nastaveni grafu) v nastrojové listé grafu. Vice
grafu informaci o nastaveni grafu ziskate po kliknuti na ikonu (7}

92
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Je-li ikona = Sedd, znamena to, Ze okno Plot Settings (Nastaveni grafii) je oteviené.
Kliknéte na ikonu 3500 v systémové listé a zvolte Plot Settings

Prekryv vzorka 1.

Oznaceni piku

Zvolte vzorky, které chcete zobrazit.

Kliknéte na ikonu Overlay All (Prekryv). Je-li zvolena moZnost
Combine Dyes (Kombinovat barvy), zobrazi se jediny graf se vSemi

vzorky a barvami. Je-li zvolena moZnost Separate Dyes (Odd¢lit
barvy), zobraz{ se kazda barva samostatné, v§echny vzorky piekryté.

Zvolte vzorky, které chcete zobrazit.

Kliknéte na ikonu E (Plot Settings — Nastaveni grafu) v ndstrojové listé grafu.

e,
SEEpairs W |._|._.| M (ﬁaﬂ -
e

V dialogovém okné Plot Settings zvolte zdloZku Labels (Oznaceni).

Pokud jste jiZ nastavili pfeddefinované oznaceni pikti, pak v ¢asti Labelling
Options (MozZnosti oznaceni):

a. Zvolte Show Peak Labels (Zobrazit oznaceni piki).
b. Kliknéte na Label Peaks (Oznacit piky).
c. Kliknéte na Apply (Poutzit).

DULEZITE! Pii zobrazeni vysledki je nutné toto nastaveni provést vzdy
opakované. Oznaceni neni pii zobrazeni vysledkli nastaveno automaticky.

Pokud jste jesté nenastavili pieddefinované oznaceni pikii:
a. V casti Labels to Show (Pouzité oznaceni) zvolte pozadované oznaceni.

b. V &asti Labelling Options (MoZnosti oznaceni):
— Zvolte Show Peak Labels (Zobrazit oznac¢eni piki).

— Chcete-li oznacit vSechny piky, kliknéte na Label Peaks (Oznacit
piky) (musi byt zatrzena moznost All - VSechny).

— Chcete-li oznacit urcité piky, ze seznamu zvolte kategorii pro jejich
oznaceni (Height - Vyska, Area - Plocha, Size - Velikost) a
poZadovany rozsah (napf. zvolite-li VySku, musite urcit vyskovy
rozsah, oznaceny budou pouze piky v tomto rozsahu), poté kliknéte na
Label Peaks (Oznacit piky).

— Zvolte moznost Retain Labels (Ponechat oznaceni).

a. Kliknéte na Save to Preferences (Ulozit pireddefinované nastaventi).
Preddefinované nastaveni miZete kdykoliv zménit.

b. Kliknéte na Apply (PouZzit).
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Nahledy Kliknéte na View Thumbnails (Zobrazit
néhledy), chcete-li zobrazit nahledy zvolenych asepars s | o [ (B F @ 7
vzorkl a barev. 5.{}yzed Data |

: I
B " Thumbnail View =l

Print

Thumbnail View

| »

e QRO
VWMMHMM AT

Kontrola odectu velikosti piku

Zobrazeni Sizing Table umoziluje zobrazit:

*  Pro fragmenta¢ni analyzu — VSechny barvy
. Pro HID - Pouze barvu velikostniho standardu (oranzova nebo Cervena)

Nastaveni 1. Zvolte vzorky, které chcete zobrazit.
tabulky vzorku

2. Kliknéte na ikonu Table Settings (Nastaveni

tabulky) a zvolte, které sloupce se maji v tabulce aig
zobrazovat. W' Table Preferences
Select your table display preferen
Ausilshla Caliranes ko Dienl=o
. . . . ; Show: | Show all Peaks [
3. Filtrujte data v tabulce dle potieby, viz obrazek. =T Sl Poake
Show Selected Peaks

.. . . P . s 12 Shaow Labeled Peaks
4. Dvojim kliknutim do zdhlavi sloupce tento setiidite. Show Selected Dye Peake
Mozné je i tiidéni podle vice sloupcii (viz “Ttidéni
0 99

podle vice sloupct” na stran¢ 97).

5. Zvolte fadky v tabulce vzorku a kliknéte na Label Selected Peaks (Oznacit
zvolené piky).

Kontrola 1. V néstrojové listé grafu vyberte pouze barvu odpovidajici velikostnimu standardu
velikostniho (&ervend nebo oranZov4).

standardu
2. 'V tabulce zvolte poZadované piky velikostniho standardu.
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Kontrola vysledku fragmentacni analyzy/HID

3. Kliknéte na Label Selected Peaks (Oznacit zvolené piky), v grafu se oznaci
piky velikostniho standardu.

Poznamka: Pokud se oznaceni nezobrazi, kliknéte na ikonu _ﬁ; (Nastaveni
grafu) v nastrojové listé grafu a zvolte mozZnost Show Labels (Zobrazit oznaceni
pikt) v zalozce Labels (Oznacéeni). Kliknéte na Save to Preferences (UlozZit
pireddefinované nastaveni).

4. Ujistéte se, Ze vSechny piky velikostniho standardu jsou spradvné oznaceny.

Kliknéte na ikonu I Plot Settings (Nastaveni grafu) v ndstrojové li§t¢ grafu.

[u—

Prekryv kfivek pro

odecet velikosti
2. Zvolte Overlay Sizing Curve (Prekryv kiivek pro odecet velikost{) v zdlozZce

Display (Zobrazeni).

Opakovany nastfik

Pred skon¢enim be¢hu zvolte vzorky s vlajeckami, ukazujicimi nizkou nebo
pochybnou kvalitu vysledku, a zvolte opakovany nastfik - fith Re-inject.

Zobrazeni, tisk a uloZeni (.pdf) zprav o kvalité vzorku

1. V tabulce vzorkt zvolte poZadované vzorky.

2. Kliknéte naikonu “ Reports

4 5 . = v + | E Reports wdefla Print -
(Zpravy), zvolte pozadovany typ =) i = Reparts el
zpravy. B \-'?ew Sizing R k

| Miew Owerlay Report
. <, s s Samnple MName ; k.
3. Zpravy se zobrazuji ve spodni ¢ésti ' WighiHlatei Rt
| —|

obrazovky.

4. Upravte zobrazeni zpravy dle potieby.

Page 1of 1 /7 15 N5 Ijl B, %

B Modify report settings

Fonk setkings
Select the Font bo be used in reports,

= E]
10 ]
5. Chcete-li zpravu vytisknout, kliknéte na ikonu ‘& Print (Tisk), poté zvolte
Nahled (Preview) nebo rovnou tisk.

6. Tisknete-li jakoukoliv zpravu, mizete zvolit tiskdrnu CutePDF Writer a
ulozit tak zpravu ve formétu .pdf.

7. Zaviete zpravu.

Fage 1af 1 D EXRY
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Kapitola 4 Kontrola vysledkt

Typy zprav » Sizing — Odecet velikosti fragmentt. Jedna strana — jeden vzorek, zobrazuje
hodnoty ukazatelii kvality pro zvoleny vzorek a elektroferogram. V ramci zpravy
neni zohlednéno nastavené zvétSeni grafu.

* Overlay — Prekryv. Jedna strana — v§echny zvolené vzorky, zobrazuje
velikostni standardy a kiivky pro odecet velikosti (size standard curves).

* Plate — Desticka. Jedna strana — jedna desti¢ka, zobrazuje nahledy vzorkt
v odpovidajici poloze v desti¢ce, barva zahlavi odpovida kvalité odectu velikosti
pikti. V ramci zpravy neni zohlednéno nastavené zvétseni grafi.

Applied e —— Applied
Biosystemns Biggyste ms

— s Applied
e —— [

o
systems
\Ia
||
. M' RN 1 ENTTN I TSI

Export vysledkd fragmentaéni analyzy / HID

1. Definujte tabulku s odectenymi velikostmi pikid podle pokynt vyse.
Exportovany jsou vSechny fadky i sloupce zobrazené v tabulce.

2. Kliknéte na Export Results (Exportovat vysledky).
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Dalsi moZnosti kontroly vysledkt

Dal8i moznosti kontroly vysledk

PFejmenovani
Poznadmka: Mé¢nite-1i nazvy vzorkd, jsou tyto zmény sledovany pouze v piipadé, Ze
soucdsti vaseho systému je modul Security (Zabezpeceni), Audit (Sledovdni zmén) a
E-signature (Elektronicky podpis) (tzv. modul SAE) a je umoZnéna moZnost
sledovani zmén (Audit).
1. Ve sloupci Sample Name (Nédzev vzorku) zvolte vzorek, ktery chcete
pfejmenovat, nebo kliknutim do zdhlavi tohoto sloupce zvolte cely sloupec.
2. Kliknéte na ikonu ' Rename (PFejmenovat).
3. V poli Search (Hledat) zadejte piivodni nazev vzorku.
4. V poli Rename (Pfejmenovat) zadejte novy nazev vzorku.
5. Kliknéte na Search a poté na Rename.
TFidéni

Dvojim kliknutim do zahlavi sloupce tento settidite. Mozné je i tfidéni podle vice
sloupcti:
* Dvojim kliknutim do zéhlavi sloupce tento setiidite.

» Kliknutim do zdhlavi dalsiho sloupce pfi sou¢asném stisku Alt+Shift setiidite
data podle tohoto sloupce.

* Kliknutim do zdhlavi tfetitho sloupce pii soucasném stisku Alt+Shift setfidite
data podle tohoto sloupce.

Priorita tfidén{ je zndzornéna ¢islicemi v zdhlavi sloupct.
e
AT T ) TR IN x) e o5

1k
2
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Kapitola 4 Kontrola vysledkt

DalSi analyza dat

Chcete-li upravit ¢i dale analyzovat vase vysledky sekvenovani, fragmentacni analyzy
nebo HID analyzy, pouZijte k tomu ur€ené programy sekundarni analyzy dat jako
napft.:

— Sekvenovani — SeqScape® v2.7 (nebo vyssi), MicroSeqe ID v2.2 (nebo

Vv

vys$si), Variant Reporter™ (v1.1 nebo vyS$si) a Sequence Analysis (SeqA)

Vv

(v5.4 nebo vyssi)
— Fragmenta¢ni analyza — GeneMappere v4.1 (nebo vyssi)
— HID - GeneMappere ID-X v1.2 (nebo vyssi)
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Kalibrace a kontrola funkénosti

Cast 1 Kalibrace

Prostorova kalibrace

Program 3500 Series Data Collection pouZiva obrazy sejmuté béhem prostorové
kalibrace pro odvozeni vztahu mezi signdlem emitovanym kaZzdou z kapildr a
mistem, kam tento signdl dopada a kde je detekovan CCD kamerou.

Kdy provadét prostorovou kalibraci

Prostorovou kalibraci musite provést, kdyz:

* Instalujete nebo ménite sadu kapilar
* Otevirate dvitka detekéniho bloku
» Premist'ujete pfistroj

Provedeni prostorové kalibrace

DULEZITE! Béhem prostorové kalibrace neotvirejte dviika piistroje. Pokud je
otevfete, kalibrace se zastavi a program 3500 Series Data Collection bude nutné

spustit znovu.

1. Prejdéte na obrazovku Spatial
Calibration (Prostorova kalibrace):
V navigaéni listé zvolte Maintenance Hirang Mantanance
(Udrizba), poté zvolte Spatial 3
Calibration (Prostorova kalibrace).

Tools T Manage

[i] catkibrate
Poznamka: Na obrazovce nejsou [ > h
zobrazeny zadné vysledky, nebyla-li ' Spectrsl
prostorové kalibrace jiz predesle e T —
provedena.
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Cést 1 Kalibrace

100

‘S Frint - 7]

Status: Idie

20000

16000

12000

8000

4000

DV—V—V—V—V—V—V—V—|

o 100 200 300 400

Capillary | Position (pixels) ‘Spazlng |Inﬂans\ty at Optiors
Sl ©mo-Fil

Elearform QC Checks

Siart Calibration

SN S N o)

2. Zvolte jednu z moznosti - No Fill (Nenaplnit) nebo Fill (Naplnit), podle toho,

zda chcete pred kalibraci naplnit kapildrni sadu ¢erstvym polymerem.

(Volitelné) Zvolte Perform QC Checks (Provést kontrolu kvality) pokud
chcete, aby systém kontroloval vysledek kalibrace v jedné kazdé kapilare

z hlediska vzdélenosti kapilar (spacing) a intenzity signalu. Béhem kalibrace
program pocita:

Parametr Vypocet Prahova hodnota

Soucet vySek v8ech pikil + 8-kapilar: 6400 RFU

Prameérna vyska piku

Pocet piku « 24-kapilar: 3000 RFU
Uniformita Standardni odchylka 0.2
(podobna vyska piku) Pramérnda vyska piku )

Max. vzdalenost —

Vzdalenost kapilér min. vzdalenost

2 pixely

3. Kliknéte na Start Calibration (Spustit kalibraci).
V pribéhu kalibrace se aktualizuje zobrazeni jejitho vysledku na disple;ji.

13800
11500
Q500
7500
5500
3500
1500

1} 100 200 300 400 S00

Prekro€i-li hodnota jakékoliv parametru kontroly kvality definovanou
prahovou hodnotu, zobrazi se chybova hlaska.
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Prostorova kalibrace

Vyhodnoceni prostoroveé kalibrace
Po dokonceni kalibrace:

1. Zkontrolujte profil pikti, musite vidét:
» Jeden pik pro kazdou kapilaru. Malé “hrbolky” jsou pfijatelné.
 Nakazdém vrcholku piku jednu znacku (+). Zadné znacky mimo pik.
¢ Rovnomérny profil pikd (podobna vyska vsech piki).
2. Spliuji-li vysledky shora uvedena kritéria, kliknéte na Accept Results
(Prijmout vysledek).
Nespliuji-li vysledky shora uvedend kritéria, kliknéte na Reject Results

(Odmitnout vysledek), dile postupujte podle pokyntl v ¢asti
“Reseni problému — Prostorova kalibrace” na strané 300.

PFiklady profil( prostorové kalibrace

8-kapilar

24-kapilar

Export vysledkl prostorové kalibrace

Chcete-li exportovat vysledky prostorové kalibrace:

. N options
1. Kliknéte na Export.
© port OFl G Na-Fil
2. Zadejte nazev exportovaného souboru. [IPerfarm QC Checks
3. Zvolte typ exportovaného souboru.

Save as type: CSY [Comma delimited) [*csv) A
CSY [Comma delim

C5Y [Co
Text [Tab delimited) [t

. Export Results. 2
4. KliknZte na Save (UIOZIt)' Moke: Do nok open the instrument%or during a
spatial calibration run.
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Cést 1 Kalibrace

Exportuji se ndsledujici udaje:

» Cislo kapildry *  Vzdailenost (Spacing)
* Pozice (pixely) * Intenzita

Zobrazeni a tisk zpravy o prostorové kalibraci

Poznadmka: Zpravy o prostorové a spektralni kalibraci obsahuji i datum prvni
instalace kapildry na pfistroji. Zpravy o analyze instalacnich standardd obsahuji

vvvvv

znovu instalovana).

1. Kliknéte na = View Spatial Calibration Report (Zobrazit zpravu o
prostorové kalibraci).

2. Pomoci ikon v néastrojové 1iSt¢ upravte vlastnosti zpravy podle potieby.
Popis funkce ikony ziskdte, umistite-li nad ni kurzor.

Page 1of 1 |j| L[\!-f = =

ELs

|M0dify settings For this report

k= Modify report settings E

- 06-Feb-2 Font settings

Select the Font to be used in reports,

v
10
[ oK l [ Cancel ]

3. Chcete-li zpravu vytisknout, kliknéte na ikonu ‘2 Print.

Pagelnfl 3 2 .' Li |E| LI'I-..'-‘! e =

4. Zavtete zpravu.

UloZeni starSich zprav o kalibraci (.pdf)

DULEZITE! Po provedenf kalibrace uloZte zprivu v elektronické formé&. Program
neuchovava vysledky predeslych kalibraci, uloZena je pouze aktudlni kalibrace.

1. Kliknéte na ikonu | View Spatial Calibration Report (Zobrazit zprivu o
prostorové kalibraci).

2. Kliknéte na ikonu = Print (Tisk).
3. V dialogovém okné¢ Printer (Tiskarna) zvolte tiskdrnu CutePDF Writer.

4. Zadejte ndzev zpravy a zvolte adresar, kam se ma zprava uloZit.
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Spektralni kalibrace

Spektralni kalibrace

Ucelem spektrélni kalibrace je vytvofit matrici, kterd je béhem béhu pouZivana ke
zpracovani (redukci) hrubych dat (raw data) z pfistroje na data uchovavana

v souborech jednotlivych vzorkl ve 4, 5, 6 barvach nebo ve formatu AnyDye
(jakékoliv barva).

Kdy provadét spektralni kalibraci

Proved’te spektralni kalibraci pro kaZdou kombinaci souboru barev (dye set) a typu
polymeru, kterou pouZivéte:

* Soubor barev pro sekvenovani/typ polymeru

* Soubor barev pro fragmentacni analyzu/typ polymeru

* Soubor barev pro HID/typ polymeru

Proved’te spektralni kalibraci:

* PouZivéte-li na pristroji novy soubor barev (dye set)

*  Pokud chcete pouZit jinou kapilaru

* Pokud ménite typ polymeru

* Pokud servisni technik provedl pienastaveni/vyménu laseru nebo CCD kamery
¢i zrcétek

* Pokud pozorujete zhorSeni spektrdlni separace (piky typu pull-up a/nebo pull-
down — zvétSené nebo zmensené) v hrubych nebo analyzovanych datech

Poznadmka: Pouzivite-li sekvena¢ni standardy v3.1 nebo v1.1 a chcete provést
kontrolu funk¢nosti a spektralni kalibraci, miZete tuto proceduru vynechat a
provést kontrolu funkénosti pomoci sekvenacniho instala¢niho standardu. Zvolite-li
v rdmci kontroly funk&nosti moZnost Keep Spectral Calibration Data (UloZit
vysledek spektrélni kalibrace), program provede béhem kontroly funk&nosti i
spektraln{ kalibraci pro soubor barev E nebo Z a umozni vam jeji vysledky uloZit.
Vice informaci viz “Kontrola funkénosti pomoci sekvenac¢niho instalaéniho
standardu” na strané 119.

Predpokladana doba béhu

Typ standardu Typ polymeru Doba béhu (min)
Matriéni standard jakykoliv <30
Sekvenac¢ni standard POP-7m polymer <40
POP-6™ polymer <135
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Cést 1 Kalibrace

Pfiprava spektralni kalibrace

Pfiprava
pristroje

Pfiprava

—_—

kalibrace” na stran¢ 99).

V Ovlddacim panelu zkontrolujte stav spotfebniho materidlu (strana 29). Ujistéte
se, Ze:

* Spotiebni materidl neni prosly
¢ K dispozici je dostate¢ny pocet néstiikti

Zkontrolujte, Ze pufry jsou doplnény po plnici rysky (“Kontrola zasobniki
s pufrem” na stran¢ 31).

Nastavte teplotu picky (Oven) a kliknéte na Start Pre-heat (Pfedehiati):

* 60 °C — POP-7m polymer

e 50 °C - POP-6m™ polymer
Picka a detekéni blok se pfedehfeji zatimco budete pfipravovat béh (teplota
detekéniho bloku je nastavena automaticky). Pfedehrati eliminuje jemné
fluktuace v rychlosti migrace fragmentti béhem prvniho béhu. Vytapéni picky se
vypne automaticky pokud nenf pfistroj po 2 hodiny v provozu.
Je-li ptistroj studeny, doporucuje spole¢nost Applied Biosystems ptedehiati
picky po dobu nejméné 30 min pfed spusténim béhu.

Ovéite, Ze v systému nejsou bubliny a v pfipadé potieby je odstrafite pomoci
privodce odstranénim bublin (tzv. Remove Bubble wizard - viz strana 251).

kalibratniho DULEZITE! Nepouzivejte deformované nebo poskozené desticky.

standardu

104

1.

Ptipravte kalibra¢ni standard podle pokynii v ptibalovém letdku. Katalogova
¢isla standardt viz Tabulka 28 na stran¢ 259 a Tabulka 29 na stran¢ 260.

S;f;zgr Standard

E BigDyee Terminator (BDT) v1.1 Sequencing Standard
BigDyee Terminator (BDT) v1.1 Matrix Standard

Z BigDyee Terminator (BDT) v3.1 Sequencing Standard
BigDyee Terminator (BDT) v3.1 Matrix Standard

F DS-32 Matrix Standard

E5 DS-02 Matrix Standard

G5 DS-33 Matrix Standard
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Spektraini kalibrace

2. Pipetujte standard do pozice prvniho ndstfiku v desticce:

DULEZITE! Pii provadéni kalibrace nedefinujete obsah desti¢ky. Pouziv4 se
preddefinované nastaveni kalibra¢ni desticky, nelze definovat, v jakych
jamkdch je standard umistén. Pokud nepipetujete kalibracni standard do
urcenych pozic, kalibrace se nezdaii.

8-kapilar A1 az H1 SAERMEEREEE
96-jamkova
desticka
Al azH1,A2azH2a
24-kapilar A3 az H3
96-jamkova
desticka
24-kapilar Sloupce 1, 3

384-jamkova a5 vradcich =
destijéka A, G, E G, K, EEEEEEERN
Poznamka: 384- M, O

w
jamkovou desti¢ku . . . . . . . . —
nelze na 8-
kapilarnich E R RRED RO
pristrojich pouzit. -

* 96 — Lze pouzit 96-jamkovou standardni desti¢ku. Pfi pouZiti vhodnych
adaptéru Ize pouzit i zkumavky ve stripech po osmi.

* 96-Fast Tube — Lze pouzit 96-jamkovou desticku typu Fast. Pfi pouZiti
vhodnych adaptért 1ze pouZit i zkumavky ve stripech po osmi.

3. Kriatce desticku centrifugujte.

4. Vyjméte destiCku z centrifugy a ovéfte,
Ze je kazdy vzorek na dné jamky.

DULEZITE! Pokudse  “hoiecici: @

v nékterém ze vzorkl
nachézeji bubliny nebo
neni na dn¢ jamky,
kratce desticku centrifugujte, vyjméte desticku z centrifugy a ovéite, Ze je
kazdy vzorek na dn¢ jamky.

Vzorek je na
dné jamky.

Ponechejte desticku na ledu do té doby, nez budete piipraveni umistit ji spolu
s drzaky do pfistroje.
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Cést 1 Kalibrace

Priprava desticky

Vlozeni desticky

do pfistroje

DULEZITE! Nasledujici kroky provadgjte na ¢istém a rovném pracovnim stole.
Desticky, které jsou uzavieny septem, nezahiivejte.

[u—

2. Zavtete dvefe piistroje.

Otvory v septu a v jamkéach
srovnejte do zdkrytu, poté zatlacte
septum do otvort v desticce. Horni dr3ak -
-~ PR Plate retainer
Polozte desticku na spodni drzak

(plate base).

Desticka a
septum
DULEZITE! Uijistéte se, Ze
pouZzivate spravny typ spodniho Dolni dr3ak -
drzéku (standardni desticky Plate base

versus 8-zkumavkové stripy a
desticky typu fast). Nevhodny
drzék ovlivni kvalitu vysledku.

Uchyt'te desticku k dolnimu drzaku pomoci horniho drzéku (plate retainer).

Ovéite, Ze jsou otvory horniho drziku a septa v zakrytu. Pokud ne, rozeberte
desticku a drzéky a sestavte je znovu.

DULEZITE! Pokud septum a horni drzdk nejsou v dokonalém zikrytu, dojde
k poskozeni hrotl kapilar.

Umistéte desticku na autosampler ozna¢enim vpted (ke dvefim piistroje) a
Sikmym rohem do Sikmého vybrani autosampleru.

AB i
96-Well Fast
PIN: 4404434

Provedeni spektralni kalibrace

106

DULEZITE! Béhem spektralni kalibrace neméiite nastaveni elektronického podpisu.

DULEZITE! Zménite-li typ polymeru, nejsou spektraln{ kalibrace pro ptivodni typ
polymeru uloZeny.
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Spektraini kalibrace

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pfirucka

1. Prejdéte na obrazovku Spectral
Calibration (Spektralni kalibrace):
V navigacni list€ zvolte Maintenance
(Udriba), poté zvolte Spectral %
Calibration (Spektralni kalibrace).

Library Maintenance  Tools *  Manage

[F] carsrate

Poznamka: Na obrazovce nejsou ; Fpaal
zobrazeny 74dné vysledky nebyla-li -M
spektralni kalibrace jiz predesle ric e Oheck
provedena. Chcete-li zobrazit vysledky

predchozich spektralnich kalibraci,

kliknéte na History View.

& (7 Hiskary Yiew
Calibration Settings Current: Instrument Consumables
g Polymer Type: POP4 Capillary Length: 36cm
szeof wells: @96 (O 96-FastTube (O 384 Cheristry Standard: ‘ v
Plate Position: (£)4 (B Dve Set: v [ | oo
Allovs Borrowing Stakus: Ready
~ Capillary Run Data (2]
Capillary 1 Jz ]z 4 B 3 7z s
Run 1
Run 2
Run 3
Overall
Passed M Failed Borrowed Mat Calibrated
Quality Yalue: Condition #: Status; Message:
w Intensity vs Scan Number
Raw Data o I@@
1] 4000 000 12000 16000 20000 24000 28000 32000
40000
20000

Intensity ws Scan Mumber

» Intensity vs Pixel Number

2. Zadejte pocet jamek v desti¢ce (Number of wells) a pozici desticky v piistroji
(Plate position).

Poznamka: Pii provadéni kalibrace nedefinujete obsah desticky. PouZiva se
preddefinované nastaveni kalibra¢ni desti¢ky, nelze definovat, v jakych
jamkdch je standard umistén.
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Cést 1 Kalibrace

108

Zvolte standard (Chemistry standard) a soubor barev (Dye set), pro ktery
provadite kalibraci.

Poznamka: Je-li rozbalovaci nabidka souborti barev prazdn4, ujistéte se, Ze
pro vami vybrany kalibra¢ni standard pouzivate odpovidajici typ polymeru a
kapilaru spravné délky.

DULEZITE! Chcete-li provést kalibraci vlastniho souboru barev (custom dye set)
pomoci souboru barev AnyDye, nejprve musite vytvofit vas soubor barev (viz
“Jak vytvofit novy soubor barev” na strané 168), poté zvolte tento soubor barev
v rozbalovaci nabidce Dye Set. MoZnost AnyDye v rozbalovaci nabidce Dye Set
obsahuje pfednastavené parametry a neodpovidd vlastnim souboriim barev, které
vytvafite.

(Volitelné) Zvolte Allow Borrowing (Umoznit vypijceni). Zvolite-li tuto
moznost, pak v kapilarach, kde se kalibrace nezdafila, program tuto
kalibraci automaticky nahradi kalibraci ze sousedni kapilary s nejvy$sim
ukazatelem kvality. Vice informaci viz “Co se déje béhem spektralni
kalibrace” na strané 112.

Kliknéte na Start Run (Spustit béh):

* Systém zada provedeni tif nastfika (informace o poctu provedenych
nastfikl viz “Co se dé&je béhem spektralni kalibrace” na stran¢ 112).

¢ Po dokonceni kazdého béhu se zobrazi aktualni informace.

e Béhem prvniho béhu se aktualizuji informace ve stavové liste.

DULEZITE! Béhem 2. a 3. b&hu se neaktualizuji informace ve stavové liste.

» Kapildry, v nichzZ se kalibrace zdafi/nezdaii, jsou zobrazeny zelené/Cervené.
Kapilary s “vyptjéenou” kalibraci jsou zobrazeny Zluté a pomoci Sipky
je znazornéno, z které kapilary byla kalibrace vypijcena.
Chcete-li zobrazit vysledky kalibrace piislusné kapildry (spektralni data,
Ukazatel kvality, parametr Condition Number), zvolte v tabulce piisluSnou
kapilaru.

Poznamka: Zvolite-li kapilaru s vyptjcenou kalibraci, zobrazi se
“vypujcené” vysledky. Chcete-li zjistit, pro¢ v dané kapilafe doslo k selhani
kalibrace, zobrazte zpravu o spektrdlni kalibraci. Viz “Zobrazen{ a tisk

zpravy o spektralni kalibraci” na strané 116.
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Ukazatel kvality a
parametr
Condition

Number
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« Capillary Run Data

Capillary | 1

Run 1 I
Run 2

Run 3

A
Owveral - F S
Passed M Fhied Borrowed Mok Calibrated

( Guality Yaloe: 0,999515 Condition #: 12,422819 Status: Passed }

Vysledky kalibrace zkontrolujte pro vSechny ndstfiky vcetné kapilér, které jsou
vyobrazeny zelen€. Postupujte podle pokynt niZe.

Capillary 1 - Run 1

Ukazatel kvality

Ukazatel kvality spektrdlni kalibrace vyjadtuje spolehlivost s jakou Ize emisni
signdly jednotlivych barev odd¢lit od celkového naméteného spektralniho signélu.
Je to vyjadreni shody vytvofené matrice a dat, na jejichZ zdklad¢ byla tato matrice
vytvorena. Je-li hodnota ukazatele kvality 1.0, znamend to vysokou shodu,
vytvorend matrice je idedlni a nebyly detekovany Zadné piky typu pull-up/pull-
down.

Ojedinéle muze dojit k tomu, Ze i nekvalitni matrice miiZe mit vysokou hodnotu
ukazatele kvality. MiZe se to stat, pokud jsou v matri¢nim standardu néjaké
artefakty a dojde ke vzniku jednoho nebo vice nadbyte¢nych pikt. Pfitomnost
nadbyte¢ného piku zputisobi, Ze skute¢ny pik pfislusné barvy je vypocetnim
algoritmem ignorovan, a v konecném diisledku to mize vést k vyssi hodnoté
ukazatele kvality, nez kdyby byla pocitdna na zdklad¢ skutecného piku dané
barvy. Proto je duleZité kontrolovat spektrdlni profil kazdé kapilary (viz

“Vyhodnoceni spektrdlni kalibrace” na strané 110).

Parametr Condition Number

Parametr Condition Number vyjadiuje jak velky je pfekryv fluorescen¢nich spekter
jednotlivych barev v daném souboru barev.

Pokud nedochdzi k Zddnému piekryvu, Condition Number je 1.0 (idedlnf stav), coZ je
nejnizsi mozna hodnota. S rostoucim prekryvem roste i hodnota condition number.

Povolené rozsahy, na jejichZ zdaklad€ program rozhodne, zda se kalibrace v dané
kapilate zdafila ¢i nikoliv, jsou:

Soubor barev | Ukazatel kvality (Quality Value) -| Condition Number - Maximum
Minimum
AnyDye 0.8 (prfednastaveno) 20.0 (pfednastaveno)
E 0.95 5.5
E5 0.95 6.0
F 0.95 8.5
G5 0.95 13.5
J6 0.95 8.0
z 0.95 5.5
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Vyhodnoceni spektralni kalibrace

DULEZITE! Vysledek spektralni kalibrace nepfijimejte, dokud nezkontrolujete
vSechny kapilary.

Po skonceni spektralni kalibrace:

1. Zvolte kapiléru, zobrazi se spektra a hruba data.

2. Ovéite, Ze jsou splnéna ndsledujici kritéria:

Parametr Kritérium Priklad
Pofadl’,pilfﬂ ve * 4 barvy: modra-zelena-zluta-Cervena B Gresn  Yellow  Fed
spektralnim
profilu (zleva
doprava)

+ 5 barev: modra-zelena-Zluta-ervena- BLo  Groon velow
oranzova | | |
Poradi piki » Sekvenovani (pouze matriéni standard): Ped  velkny  Bus  Cieen
v hrubych — 4 barvy: &ervena-zlutd-modra-zelena
datech (zleva
doprava)
+ Fragmentac¢ni analyza/HID: Orange Fer ek Geen Ble
— 4 barvy: ¢ervena-Zluta-zelena-modra
— 5 barev: oranZova- ¢ervend-Zluta-
zelena-modra
Nadbyte¢né Nepfitomny
piky v hrubych . . . I
datech Poznamka: V profilu E5 se mohou objevit

nadbyte¢né piky mimo oblast skuteénych
matri¢nich pikd, Ize je ignorovat.
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Parametr

Kritérium

Priklad

Tvar pikld ve
spektralnim
profilu

« Zadné velké prekryvy &i
nepravidelnosti
» Piky dobfe oddéleny

Poznamka: Profily pro soubory barev G5 (viz
obrazek vpravo), F a J6 mohou vykazovat vice
nepravidelnosti, nez profily ostatnich soubord
barev (viz obrazek nahore) a to kvili variabilité
tzv. binningu (redukce variability signalu mezi
jednotlivymi barvami v dasledku rizné intenzity
fluorescence).

3. Podle potteby upravte zobrazeni spektralniho profilu:

a. Umistéte kurzor mysi nad graf nebo vievo od grafu 00

na pocatek oblasti, kterou chcete zvétsit, a kliknéte,
=

kurzor se zméni na .
P

28000

b. Pietdhnéte kurzor ~™ na konec oblasti, kterou chcete
zvétsit. Nesmite kurzor tdhnout smérem do grafu,
iy

symbol ~“* zmizi a zvétSeni nebude mozné.

4. Spliuji-li vSechny kapilary kritéria uvedend vyse, kliknéte na Accept Results

(Prijmout vysledek).

5. Nespliiuje-li nékterd z kapilar kritéria uvedend vyse, kliknéte na Reject Results
(Odmitnout vysledek) a postupujte podle pokynii v &4sti “Reseni problémil —
Spektralni kalibrace” na strané 301.
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Co se déje béhem spektralni kalibrace

Béhem spektralni kalibrace se automaticky provedou az tii ndsttiky. Pocet
skute¢né provedenych nastikl zavisi na:

* Poctu kapildr, v nichZ se kalibrace zdati/nezdaii

* Volbé Allow Borrowing (UmoZnit vyptjceni)

Poznamka: Provadite-li spektralni kalibraci po instalaci nové kapildrni sady poprvé
pro dany soubor barev, mtiZzete pozorovat tzv. pull-down piky (piipadné “zrcadleni”
piki). Tyto artefakty se automaticky opravi po skonceni béhu.

Kombinovani Bé&hem spektrdlni kalibrace je moZné vysledky kombinovat:

vysledku * Mezi nastiiky — Pokud vysledek kalibrace ur¢ité kapilary v urcitém nastiku

nesplituje kritéria stanovend pro ukazatel kvality a Condition Number (viz
strana 109), program pro tuto kapildru automaticky pouZije vysledek z jiného
nasttiku (z téZe kapilary).

* V ramci nastiiku — Pokud vysledek kalibrace urcité kapilary v ur¢itém nastfiku
nesplituje kritéria stanovend pro ukazatel kvality a Condition Number (viz strana
109), a je zvolena moZnost Allow Borrowing (Povolit vypijceni), program pro
tuto kapildru pouzije vysledek z kapilary vlevo nebo vpravo, a to za
predpokladu, Ze hodnoty obou parametrt jsou vyssi, nez z téZe kapilare v jiném
ndstiiku.

Zakazané Je-li Vypujéeni (Borrowing) zakdzdno, musi vechny kapildry splnit stanovend
Vypujeni  kritéria (Ukazatel kvality — Quality Value a Condition Number), jinak se kalibrace
nezdafi.

[ Allows Borrowing

Nastrik 1 » Program vyhodnoti ukazatel kvality a Condition Number pro vSechny
kapilary.
» Pokud vS§echny kapilary splni kritéria, kalibrace je Uspésné ukoncéena a
nastfik 2 a 3 se neprovadi.
» Pokud néktera z kapilar nesplni kritéria, provede se nastfik 2.

Nastfik 2 » Program vyhodnoti ukazatel kvality pro vSechny kapilary z nastfika 1 a 2
a pouzije vysledek s nejvyssi hodnotou ukazatele kvality pro kazdou
kapilaru.

» Pokud v§echny kapilary splni kritéria, kalibrace je Uspésné ukoncéena a
nastfik 3 se neprovadi.

» Pokud tataz kapilara nesplni kritéria v nastfiku 1 ani 2, provede
se nastfik 3.

Nastfik 3 » Program vyhodnoti ukazatel kvality pro v§echny kapilary z nastfika 1,
2 a 3 a pouzije vysledek s nejvy$si hodnotou ukazatele kvality pro
kazdou kapilaru.

» Pokud v§echny kapilary spini kritéria, kalibrace je ispésné ukoncena.
» Pokud tataz kapilara nesplni kritéria v nastfiku 1, 2 ani 3, kalibrace se
nezdafila.
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Povolené Je-li Vypujceni (Borrowing) povoleno, musi viechny kapiléry splnit stanovend
Vypujcéeni  kritéria (Ukazatel kvality — Quality Value a Condition Number) pfi splnéni
nasledujicich limitt:
[¥] allows Borrowing » 8-kapilarni piistroje— Povoleno je jedno vyptjéeni
» 24- kapilarni pfistroje — Povolena jsou az tfi vyptjceni (povoleny pocet
vypujéeni lze nastavit v ¢asti Preferences).

Nastfik 1 » Program vyhodnoti ukazatel kvality a Condition Number pro vSechny
kapilary.

» Pokud vSechny kapilary splini kritéria, kalibrace je Uspésné ukonéena a
nastfik 2 a 3 se neprovadi.

» Pokud néktera z kapilar nesplni kritéria, program si vypUij¢i vysledek ze
sousedni kapilary.

» Pokud i po vypUijceni >1 nebo > 3 kapilary nesplni kritéria, provede se
nastik 2.

Nastfik 2 » Program vyhodnoti ukazatel kvality mezi sousednimi kapildrami v
nastfiku 2 a pro kazdou kapilaru z kombinace nastfikd 1 a 2 a pouzije
vysledek s nejvyssi hodnotou ukazatele kvality pro kazdou kapilaru.

» Pokud v§echny kapilary splni kritéria, kalibrace je Uspésné ukoncéena a
nastfik 3 se neprovadi.

» Pokud i po vyptijéeni >1 nebo > 3 kapilary z nastfik( 1 nebo 2 nesplini
kritéria, provede se nastfik.3.

Nastfik 3 » Program vyhodnoti ukazatel kvality mezi sousednimi kapildrami v
nastfiku 3 a pro kazdou kapilaru z kombinace néastfikd 1, 2 a 3 a pouzije
vysledek s nejvyssi hodnotou ukazatele kvality pro kazdou kapiléru.

» Pokud v§echny kapilary spini kritéria, kalibrace je ispésné ukoncéena.
+ Pokud i po vyptijceni >1 nebo > 3 kapilary z néstfikd 1 nebo 2 nebo 3
nesplini kritéria, kalibrace se nezdafila.
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Pfiklady spektralni kalibrace

Soubor barev E,
sekvenadni
standard

= Intensity ¥s Scan Number
Calibrated Data O=E

o 4000 anao 12000 16000 20000
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0

Intensity vs Scan Number
= Intensity vs Pixel Number
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Soubor barev Z,
sekvenadni
standard

= Intensity vs Scan Number

Calibrated Data O =
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Soubor barev G5,
matriéni standard DS-33

~ Intensity vs Scan Number

Callbrated Data % = B
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2400
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 Intensity vs Pixel Number
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Soubor barev E5,
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Export vysledkd spektralni kalibrace
Chcete-li exportovat vysledky spektralni kalibrace:

1. Klikn&te na ikonu 2} Export Spectral Calibration Results (Export vysledki
spektralni kalibrace).
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2. Zadejte nazev exportovaného souboru a cilovy adresat.

3. Kliknéte na Save (Ulozit).

Exportuji se ndsledujici udaje:

« Cislo kapilary * Ukazatel kvality - Quality Value
* Condition Number * Vyska piku - Peak Height

« Cislo skenu - Scan Number ¢ Divod pro¢ kalibrace selhala

* Vyptijceno z kapilary * Nastiik

Zobrazeni a tisk zpravy o spektralni kalibraci

Poznamka: Zpravy o prostorové a spektralni kalibraci obsahuji i datum prvni
instalace kapildry na pfistroji. Zpravy o analyze instalacnich standardii obsahuji

datum nejnové&jsi instalace kapilary (za predpokladu, Ze kapildra byla vyjmuta a
znovu instalovana).

1. Kliknéte na | View Spectral Calibration Report (Zobrazit zpravu o
spektralni kalibraci).

2. Pomoci ikon v néstrojové liSté upravte vlastnosti zpravy podle potieby.
Popis funkce ikony ziskéte, umistite-1i nad ni kurzor.

Page 1 af 1 |j| L[{’ w =

|M0diFy setkings For this report

k= Modify report settings @
- 08-Feb-2 Font setkings

Select the Font to be used in reports.

v
10 s
[ OF ] [ Cancel ]

3. Chcete-li zpravu vytisknout, kliknéte na ikonu ‘2 Print.

Pagelnfl £ 2 .' Li |j| LI'I...'-‘r oL

4. Zaviete zpravu.

UloZeni starSich zprav o kalibraci (.pdf)

DULEZITE! Po provedeni kalibrace ulozte zpravu v elektronické formé. Program
neuchovava vysledky predeslych kalibraci, uloZena je pouze aktudlni spektralni
kalibrace pro kazdy soubor barev.
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1. Kliknéte na ikonu | View Spectral Calibration Report (Zobrazit zpravu o
spektralni kalibraci).

2. Kliknéte na ikonu ‘== Print (Tisk).
3. V dialogovém okné Printer (Tiskdrna) zvolte tiskdrnu CutePDF Writer.

4. Zadejte nazev zpravy a zvolte adresaf, kam se ma zprdva uloZit.

Zobrazeni historie spektralnich kalibraci

Zvolte History View, poté zvolte soubor barev.

I(i Calibration Fun

~ (Calibration Information

LA
Drye Set IC_he_mis;_r}-' St‘_a_na’ar‘d Calibration Date =1 |Capillary

F Matrix Standard 20-Jan-2009 11:38:52 AM a0kz450
Matrix Standard 13-1an-2002 10:11:36 PM g0kKz450

« Capillary ﬁun Data
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Kontrola funkénosti pomoci sekvenaéniho instalacniho standardu

Cast 2

Kontrola funkénosti

Funkce Kontrola funk¢énosti umoziuje pravidelné provadéni kontroly fungovani
pristroje pomoci standardu od spolec¢nosti Applied Biosystems.

Kontrola funkénosti pomoci sekvenaéniho instalacniho standardu

Kdy provadét

Pfedpokladana
doba béhu

Pii instalaci piistroje provadi servisni technik kontrolu funk&nosti pomoci
sekvenac¢niho instala¢niho standardu.

Spole¢nost Applied Biosystems doporucuje provadéni kontroly funkénosti
pomoci sekvenacniho instalaéniho standardu kazdy mésic, abyste ovéftili, Ze
piistroj dosahuje pozadované délky ¢teni (read length).

V rdmci kontroly funkénosti pomoci sekvena¢niho instalacniho standardu je moZzné
provést i spektralni kalibraci. Zvolite-li tuto moZnost a pfijmete vysledky béhu se
sekvenacnim instalaénim standardem, neni zapotiebi provadét spektralni kalibraci
(podle popisu v ¢asti “Spektralni kalibrace” na strané 103) pro soubory barev E a Z.
Pro dalsi soubory barev je nutné Spektralni kalibraci provést.

Kontrola funkénosti se provadi s ohledem na dany typ aplikace. Provadite-li béZné
sekvenovani s polymerem POP-7m a analyzu systémem MicroSeqe ID

s polymerem POP-6™, instalujte dany typ polymeru a proved'te dvé zvlastni
kontroly funk¢nosti.

¢ Sekvenovani — 45 minut
*  MicroSeqe ID — 2 hod

Pfiprava kontroly funkénosti pomoci sekvenacéniho instalacniho standardu

Pfiprava
pristroje

1. V Ovladacim panelu zkontrolujte stav spotfebniho materidlu (strana 29). Ujistéte
se, Ze:
* Spotfebni material neni prosly
» K dispozici je dostatecny pocet nastiika

2. Zkontrolujte, Ze pufry jsou doplnény po plnici rysky (“Kontrola zdsobnikt
s pufrem” na stran¢ 31).

3. Nastavte teplotu picky (Oven) a kliknéte na Start Pre-heat (Predehiati):

* 60 °C — POP-7m™ polymer

e 50 °C - POP-6m™ polymer
Picka a detekcni blok se predehteji zatimco budete pfipravovat béh (teplota
detekéniho bloku je nastavena automaticky). Pfedehtati eliminuje jemné
fluktuace v rychlosti migrace fragment béhem prvniho béhu. Vytapéni picky se
vypne automaticky pokud nenf pfistroj po 2 hodiny v provozu.
Je-li ptistroj studeny, doporucuje spole¢nost Applied Biosystems piedehtati
picky po dobu nejméné 30 min pied spusténim behu.
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120

4. Oveéite, Ze v systému nejsou bubliny a v piipadé¢ potieby je odstraiite pomoci
privodce odstranénim bublin (Remove Bubble wizard - viz strana 251).

Priprava DULEZITE! NepouZivejte deformované nebo poskozené desticky. @

instalacéniho
standardu

1. Pripravte sekvenacéni instala¢ni standard podle pokynti v piibalovém letdku.
Katalogova ¢isla standardt viz Tabulka 28 na stran¢ 259.

Pouziti Standard
Sekvenovani BigDyee Terminator (BDT) v3.1 Standard
(POP-7m polymer, 50-cm kapilara)
MicroSeqge ID BigDyee Terminator (BDT) v1.1 Standard

(POP-6™ polymer, 50-cm kapilara)

2. Pipetujte standard do pozice prvniho ndstfiku v desticce:

DULEZITE! Pii provadéni kontroly funkénosti nedefinujete obsah desticky.
Pouziva se preddefinované nastaveni desticky, nelze definovat, v jakych
jamkdch je standard umistén. Pokud nepipetujete standard do urcenych pozic,
kontrola se nezdafi.

8-kapilar A1 az H1

96-jamkova
desticka

Al azH1,A2azH2a

24-kapilar A3 az H3

96-jamkova

desti¢ka

24-kapilar Sloupce 1, 3

384-jamkova a 5 v radcich

desticka Ill\\/I % E,G, I, K,

Poznamka: 384- ’ w
jamkovou desti¢ku . . . . . . . .4,
nelze na 8-kapilar- =
nich pfistrojich . . . . . . . .
pouzit. =

* 96 - Lze pouzit 96-jamkovou standardni desticku. Pfi pouZiti vhodnych
adaptérui 1ze pouzit i zkumavky ve stripech po osmi.

* 96-Fast Tube — Lze pouzit 96-jamkovou desticku typu Fast. Pfi pouZiti
vhodnych adaptérii 1ze pouZzit i zkumavky ve stripech po osmi.

3. Kritce desticku centrifugujte.
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4. Vyjméte desti¢ku
z centrifugy a ovéite,
7e je kazdy vzorek na
dné jamky.

DULEZITE! Pokud se
v nékterém ze vzorku

T . Vzorek je na
nachdzeji bubliny nebo dné jarJnky.

neni na dn¢ jamky,
kratce desticku centrifugujte, vyjméte desticku z centrifugy a ovétte, Ze je kazdy
vzorek na dn¢ jamky.

5. Ponechejte desticku na ledu do té doby, neZ budete pfipraveni umdstit ji spolu
s drzéky do pfistroje.

Pfiprava desticky  DULEZITE! Nisledujici kroky provadéjte na &istém a rovném pracovnim stole.
Desticky, které jsou uzavieny septem, nezahiivejte.

1. Otvory v septu a v jamkach
srovnejte do zdkrytu, poté zatlacte
septum do otvort v desticce.

Horni drzak -
Plate retainer

2. Polozte desti¢ku na spodni drzak(

(plate base). Desticka a
septum

DULVI?Z/ITE! [{jist,éte se, Ze Dolni drzak -

pouZzivate spravny typ spodniho Plate base

drzédku (standardni desticky
versus 8-zkumavkové stripy a
desticky typu fast). Nevhodny
drzék ovlivni kvalitu vysledku.

3. Uchytte desticku k dolnimu drzdku pomoci horniho drZaku (plate retainer).

4. Ovéite, Ze jsou otvory horniho drzéku a septa v zakrytu. Pokud ne, rozeberte
desticku a drzdky a sestavte je znovu.

DULEZITE! Pokud septum a horni drzdk nejsou v dokonalém zikrytu, dojde
k poskozeni hrotl kapilar.

Viozeni dve,StiéKy 1. Umistéte desticku na autosampler
do pristroje oznagenim vpied (ke dvefim pfistroje) a
$ikmym rohem do §ikmého vybrani
autosampleru.

2. Zavtete dvefe piistroje.
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Spusténi kontroly funkénosti pomoci sekvenaéniho instala¢niho standardu

1. Pfejdéte na obrazovku Sequencing Library Maintenance Tools ~  Manage
install standard (Obrazek 9 na strané I}
122): V navigacni liSte€ zvolte
Maintenance (ﬁdr iba), pOté zvolte I'] Performance Check

Sequencing Install Standard
(Sekvenac¢ni instalaé¢ni standard).

Fragment Install Standard

1 HID Install Standard
2. Zvolte typ chemie: General DAY, Sanca

Sequencing (Sekvenovani) nebo MicroSeqe ID.

3. Zadejte typ desticky a pozici desticky v piistroji (Plate position).

Poznamka: Pfi provadéni kontroly funkénosti nedefinujete obsah desticky.
Pouziva se preddefinované nastaveni desticky, nelze definovat, v jakych
jamkdch je standard umistén.

] r RunWiew (7 Hstory Ve

Qo passiFal Theeshod S e e
y Polymer Type: POP4 Capdlary Langth Jbom
wnemistry Type:  General Sequancing

. Read Length Start Start Run
sicvser of wels: ()96 (O 96-FastTube (384 - )

Plate Postion: ® 4 (OB 0%
wep Spectral Calbeation Data e Status: Ready

a A~ WON

~ Capillary Run Data

Capllary 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 1
Spectral Calibration Run D

Contiguous Read Length (CRL)

CRL Pass/Fall

Ci with Ref S 3

CRL Basepair Accuracy

Basepar Acouracy
Read Length
<

Passed W Faied Borrowed Not Callbr ated
Qualty value: Condition #: Status: Meascaga:

* Intensity vs Scan Number

RowData v BEEDEEDEE of cfis

0 4000 6000 12000 16000 20000 24000 28000 32000

Inbensity vs Scan Number

» Sequence Comparison to Sample (Capillary 1)

b Intensity vs Pixel Number

Obrazek 9 Obrazovka Sequencing Install Standard
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Kontrola funkénosti pomoci sekvenaéniho instalacniho standardu

4. (Volitelné) Pokud jste jeste¢ neprovedli spektralni kalibraci, zvolte Keep
Spectral Calibration Data (Ulozit vysledek spektralni kalibrace), tim
uloZite vysledek béhu se sekvenacnim instalacnim standardem (pokud se
zdaff) jako spektraln{ kalibraci. Pfi sekvenovani pomoci standardu
BDTv3.1 Install standard a polymeru POP-7 se provede spektralni
kalibrace pro soubor barev Z.

Poznamka: Vysledek spektrdlni kalibrace se uloZi pouze pokud zvolite
moznost Keep Spectral Calibration Data. Pokud tuto moZnost nezatrhnete,
proved’te spektralni kalibraci samostatné.

* Pfi pouZiti systému MicroSeqe se standardem BDTv1.1 Install Standard a
polymerem POP-6m se provede spektrdlni kalibrace pro soubor barev E.

5. Kliknéte na Start Run (Spustit béh).

DULEZITE! Vysledek kontroly funké&nosti nepiijimejte, dokud nezkontrolujete
vSechny kapilary.
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Co se déje béhem béhu

Systém provede jeden béh a vyhodnoti:

Spektralni data, pokud jste chtéli provést spektralni kalibraci

Vysledek sekvenovani

Vysledek béhu (Obrazek 10 na strané 124):

= Capillary Run Data

Stav spektralni kalibrace se zobrazi na prvnim fadku tabulky s vysledky.
Kapilary, v nichz se kontrola funkénosti zdati/nezdati, jsou zobrazeny
zelené/Cervené (hodnoceno na zakladé CRL). Kapilary s “vypijcenou” kalibraci
jsou zobrazeny Zluté a pomoci Sipky je zndzornéno, z které kapilary byla
kalibrace vyptij¢ena. Vysledek spektralni kalibrace pro kazdou kapilaru se
zobrazuje pod tabulkou s vysledky.

Poznamka: Zvolite-li kapildru s vypiijcenymi vysledky, zobrazi se “vypijcené”
vysledky. Chcete-li zjistit, pro¢ dand kapiléra selhala, zobrazte detailni zpravu
s vysledky.

s vz

Stav instalacniho standardu se zobrazuje v tieti fddce tabulky s vysledky (CRL
Pass/Fail).

Pod tabulkou se zobrazuje ukazatel kvality (Quality Value) a Condition Number
pro kazdou kapildru.

CRL Basepair Accuracy

IMedian

703.5 144,98

100.0 [99.9 999 999 999 99,9 999 999 |99 a9,9

Basepait Accuracy 100.0 {1000 100.0 [100.0 |100.0 |100.0 (1000 (1000 (100 100.0
Read Lenath 5000 [500.0 500.0 [500.0 500.0 [S00.0 [S00.0 [S00.0 [S00 c00.0 102.47
o q - Coil | — J [ o
' ' —
@pillary 1 Quality Yalue; 0,991375 Condition #: 3,533075 Status: Pass )

Obrazek 10 Sekvenacni instalaéni standard — vysledky
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Jak program urci Uspéch/neuspéch spektralni kalibrace

Program u kazdé kapilary posuzuje ukazatel kvality a parametr Condition Number
(vice informaci viz “Ukazatel kvality a parametr Condition Number” na stran¢
109).

Vyptjéeni je automaticky umoznéno: 1 vypijceni pro 8-kapilarni stroje, az 3
vyptjceni pro 24-kapilarni stroje. Vice informaci viz “Kombinovéni vysledkd” na
strané 112. Pocet vyptjéeni l1ze snizit — viz “Uzivatelska nastaveni” na strané 34.

Povolené rozsahy, na jejichz zdklad€ program rozhodne, zda se kalibrace v dané
kapilafe zdatila ¢i nikoliv, jsou:

Soubor barev Ukazatel kvality (Quality Condition Number -
Value) - Minimum Maximum
E 0.95 5.5
0.95 5.5

Jak program urci uspéch/neuspéch kontroly funkénosti v kazdé kapilare

Pro kazdou kapildru program spocitd Contiguous Read Length — Souvislou délku
¢teni. V kapildrach s niZ8i neZ prahovou hodnotou je kontrola funk&nosti netdspésna.
Ostatni zobrazené vysledky jsou €ist& informativni.

Parametr

Popis

Contiguous Read
Length (CRL) —
Souvisla délka ¢teni

Prahovéa hodnota CRL

NejdelSi nepreruSovany Usek sekvence bazi s primérnou hodnotou ukazateld kvality (Quality
Value (QV) = 20.

Kromé urceni hodnoty QV pro kazdou bazi program vyhodnocuje QV sousednich bazi (v
okné o velikosti = 20-bp): pocinaje od 5' konce program pocita primérnou hodnotu QV v
ramci klouzavého okna o délce 20 bazi, které vzdy o jednu bazi posune k 3' konci. Vysledny
nejdelSi nepreruSovany Usek je CRL.

» Sekvenovani — Kontrola se nezdafi v kapilarach s CRL <500 bp.

» MicroSege ID — Kontrola se nezdafi v kapilarach s CRL <600 bp.

Informativni udaje — ZaloZeny na srovnani ode¢tené sekvence vzorku a znamé referencni sekvence sekvenacniho

instalacniho standardu

CRL Basepair
Accuracy — Pfesnost
CRL

Read Length — Délka
cteni

Basepair Accuracy
(Read Length
Accuracy) —
Presnost ¢teni

CRL Median a SD

Presnost CRL je stanovena na zakladé srovnani sekvence vzorku a znamé referenéni
sekvence instala¢niho standardu v ramci CRL sekvence (podle definice vySe).

Délka ¢teni (v bazich) s presnosti cteni 298.5%.
Tento parametr je odvozen na zékladé presnosti odectu bazi, nikoliv na zakladé ukazatell
kvality.

Pfesnost Cteni je stanovena na zékladé srovnani sekvence vzorku a znamé referenéni
sekvence instala¢niho standardu v ramci délky ¢teni (rozsah délky ¢teni viz Scoring settings
v horni ¢asti obrazovky) s presnosti ¢tené sekvence >98.5% ve srovnani s referenéni
sekvenci).

Median a standardni odchylka vSech kapilar.
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Vyhodnoceni vysledkd kontroly funkénosti pomoci sekvenaéniho standardu

Po tspésném ukonceni béhu sekvenacniho instalaéniho standardu se v fddce CRL
Pass/Fail zobrazi vysledek pomoci zelenych nebo ¢ervenych poli.

Pro kazdou kapilaru:

1.
2.

Zvolte kapildru a zobrazte spektrdlni a hrubd data.

Ovétte, Ze jsou splnéna nésledujici kritéria:

Parametr

Kritérium Priklad

Poradi pikli ve spektralnim
profilu (zleva doprava)

Nadbyte¢né piky v hrubych
datech

Tvar pikd ve spektralnim profilu

4 barvy: modra-zelena-zluta-cervena

Nepfitomny

Poznamka: V profilu E5 se mohou objevit
nadbyte¢né piky mimo oblast skute¢nych
matri¢nich pika, Ize je ignorovat.

« Zadné velké prekryvy &i nepravidelnosti
» Piky dobfe oddéleny

» Vrcholky pikd se nepfekryvaji
(baze se prekryvaji)

3.

126

(Volitelné) Ovéeite Presnost CRL (CRL basepair accuracy), abyste zjistili, zda se
odectena sekvence lisi od referenéni:

* Sekvenovéni: 40 aZ 539 bp

* MicroSeqeID: 20 az 619 bp
Pozorujete-1i vyrazné odliSnosti (napt. 5 aZ 10 Spatné odectenych bazi),
zkontrolujte vysledky. Pozorujete-li vyrazny pik v hrubych datech (vyrazné
vy$8i nez okolni piky) s pull-up piky ve vSech 4 barvach, miZe to byt
v disledku bubliny. Zkontrolujte pfitomnost bublin v pumpé, odstraiite bubliny
pomoci privodce Remove Bubbles (viz “Odstranéni bublin z polymerové
pumpy” na strané 251), podle potfeby béh opakujte.

Splnuji-li vSechny kapildry kritéria uvedena vyse, kliknéte na Accept Results
(Prijmout vysledek).

Nesplituje-li pozadovany pocet kapildr (7 kapilar na 8-kapilarnich pfistrojich, 21
kapilér na 24-kapildrnich pfistrojich) kritéria uvedend vyse:
a. (Volitelné) Chceete-li vytvofit zpravu o vysledku béhu, kliknéte na ikonu

View Summary Report (Zobrazit souhrnnou zpravu) nebo £
View Detail Report (Zobrazit podrobnou zpravu) predtim nez
vysledky odmitnete (Reject Results). Chcete-li zpravu uloZit
v elektronické podobé¢, vytisknéte ji na tiskdrnu CutePDF.
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Kontrola funkénosti pomoci sekvenaéniho instalacniho standardu

b. Kliknéte na Reject Results (Odmitnout vysledek). Reseni problémi viz
“Reseni problémti — Sekvenacni instala¢ni standard” na strané 302.

DULEZITE! Pokud vysledek odmitnete, spektralni kalibrace se neuloZi.

Sekvenacni instalacni standard - pfiklad

|+ Intensity ¥s Scan Number

Calibrated Data | C @ [F B
N N s

Intensity vs Scan Mumber

+ Sequence Comparison to Sample {Capillary 1)

Base Position i 10
1 1

................ Z0 v B0 e 0 B0 B T O

Rerere“ie GAATTCCCTGCAGGEETGECT GCAGCCTGETTATGATTACTGTTAATGTTGCTACTACTGCT GACAAT GCTGCT GCT G
Sample

]| |—— CETGACTGCAGCCTGETTAT GATTACTGTTAATGTTGCT ACTACT GCT GACAATGCT GCT GCT&(

A >

i Intensity vs Pixel Number {Capillary 1}
1 ¥ [E B

0 10 20 30 40 50 60 70 &0 90 100 110 120 130 140 150 160 170 180 190 200 210 220 230 240 250

e o e
OMEmDO

Intensity vs Pixel Mumber

Zobrazeni historie sekvenacnich instalacnich standardu

Zvolte History View, poté zvolte sekvenacni instala¢ni standard.

Zobrazeni a tisk zpravy o béhu sekvenacniho instalacniho standardu

DULEZITE! Pied zobrazenim zpravy se ujistéte, Ze jsou zobrazeny viechny barvy.
Neni-li tomu tak, zprava nebude kompletni.

Vezméte na védomi:

* Zpravy o analyze instalacnich standardti obsahuji datum nejnovéjsi instalace
kapilary (za ptedpokladu, Ze kapildra byla vyjmuta a znovu instalovdna).
Zpravy o prostorové a spektralni kalibraci obsahuji datum prvni instalace
kapilary na pfistroji.
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* Nastaveni obrazovky Install Standard neni ve zpravé pouzito.
* MizZete vytvofit zpravu i pro nezdafeny béh, a to pfedtim, nez vysledek béhu
odmitnete (Reject Results).

1. Kliknéte na ikonu View Summary Report (Zobrazit souhrnnou zpravu) nebo
£ View Detail Report (Zobrazit podrobnou zpravu).

2. Pomoci ikon v néstrojové listé upravte vlastnosti zpravy podle potieby.
Popis funkce ikony ziskéte, umistite-1i nad ni kurzor.

Page 1 af 1 |j| L[{’ w =

|M0diFy setkings For this report

k= Modify report settings @
- 08-Feb-2 Font setkings
Select the Font to be used in reports.
-

10 s

[ K, ][ Canicel ]

3. Chcete-li zpravu vytisknout, kliknéte na ikonu ‘2 Print.

4. Chcete-li zpravu ulozit v elektronické podobé (.pdf), vytisknéte ji na tiskarnu
CutePDF.

Pagelnfl 3 2 .' Li |E| LI'I-..'-‘! e =

5. Zavtete zpravu.

UloZeni starSich zprav o kontrole funkénosti (.pdf)

DULEZITE! Po provedeni kontroly funkénosti uloZte zpravu v elektronické formé.

Program neuchovava vysledky predeslych kontrol funkénosti, uloZena je pouze
aktudlni spektrdlni kalibrace pro kazdy soubor barev.

1. Kliknéte na ikonu View Summary Report (Zobrazit souhrnnou zpravu) nebo
£ View Detail Report (Zobrazit podrobnou zpravu)

2. Kliknéte na ikonu ‘= Print.
3. V dialogovém okné¢ Printer zvolte tiskdrnu CutePDF Writer.

4. Zadejte ndzev zpravy a zvolte adresar, kam se ma zprava uloZit.
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Kontrola funkénosti pomoci instalacniho standardu pro
fragmentacni analyzu nebo HID

Kdy provadét

Pfi instalaci pfistroje provadi servisni technik kontrolu funk¢nosti pomoci
instalacniho standardu pro fragmentacni analyzu nebo HID.

Spolecnost Applied Biosystems doporucuje provadéni kontroly funkénosti pomoci
instalacniho standardu pro fragmentacni analyzu nebo HID kazdy mésic, abyste
ovétili, Ze piistroj dosahuje poZadované piesnosti pfi odectu velikosti pikt (sizing)
v ur¢eném rozsahu velikosti (sizing range), a Ze vyska pika splituje stanovené
pozadavky.

DULEZITE! Kontrola funkénosti se provadi s ohledem na dany typ aplikace.
Zmeénite-li polymer a délku kapilary, musite provést novou kontrolu funk¢nosti.

Pfedpokladana 30 minut
doba béhu

PFiprava kontroly funk&nosti pomoci instalaéniho standardu FA / HID

Pfiprava 1. Pokud jste ji jiZ neprovedli, proved'te prostorovou kalibraci (viz “Prostorova
fistroje kalibrace” na stran¢ 99).

2. V Ovladacim panelu zkontrolujte stav spotfebniho materidlu (strana 29).
Ujistéte se, Ze:
* Spotiebni materidl neni prosly
» K dispozici je dostate¢ny pocet nastiika

3. Zkontrolujte, Ze pufry jsou doplnény po plnici rysky (‘“Kontrola zdsobnikt
s pufrem” na stran¢ 31).

4. Nastavte teplotu picky (Oven) na 60 °C, poté kliknéte na Start Pre-heat
(Piedehrati).
Picka a detekéni blok se pfedehfeji zatimco budete pfipravovat béh (teplota
detekéniho bloku je nastavena automaticky). Pfedehtati eliminuje jemné
fluktuace v rychlosti migrace fragmentti béhem prvniho béhu. Vytapéni picky se
vypne automaticky pokud nenf pfistroj po 2 hodiny v provozu.

Je-li ptistroj studeny, doporucuje spole¢nost Applied Biosystems ptedehiati
picky po dobu nejméné¢ 30 min pfed spusténim béhu.

5. Oveéite, Ze v systému nejsou bubliny a v piipad€ potfeby je odstraiite pomoci
privodce odstranénim bublin (Remove Bubble wizard - viz strana 251).

Pfiprava — ®
kalibraéniho DULEZITE! NepouZivejte deformované nebo poskozené desticky.
standardu
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1. Ptipravte instalacni standard podle pokynt v pribalovém letdku. Katalogova ¢isla
standardt viz Tabulka 29 na stran¢ 260.

Pouziti Standard
Fragmenta¢ni analyza GeneScan™ Installation Standard DS-33
(sada barev G5, POP-7mpolymer, 50
cm kapilara)
HID AmpF(STRe Identifilere Allelic Ladder
(sada barev G5, POP-4m polymer, 36
cm kapiléra)

2. Pipetujte standard do pozice prvniho ndstfiku v desticce:

DULEZITE! Pii provadéni kontroly funkénosti nedefinujete obsah desticky.
Pouziv4 se pteddefinované nastaveni desticky, nelze definovat, v jakych
jamkdch je standard umistén. Pokud nepipetujete standard do uréenych pozic,
kontrola se nezdafi.

8-kapilar A1 az H1

96-jamkova
desticka

Al azH1,A2azH2a

24-kapilar A3 az H3

96-jamkova

desticka

24-kapilar Sloupce 1, 3

384-jamkova a 5 v fadcich

desticka A G, E G, I K,
M, O

Poznamka: 384-
jamkovou desti¢ku
nelze na 8-kapilar-
nich pfistrojich
pouzit.

3. Krétce desticku centrifugujte.
4. Vyjméte desti¢ku

z centrifugy a ovéite, Ze = .

je kazdy vzorek na dné T

jamky. _ S50 s0sE ¥

DULEZITE! Pokudse 3 @

v n¢kterém ze vzorkl
nachdzeji bubliny nebo
neni na dn¢€ jamKky,
kratce desticku centrifugujte, vyjméte desticku z centrifugy a ovéite, Ze je kazdy
vzorek na dné jamky.

Vzorek je na
dné jamky.
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5. Ponechejte desticku na ledu do té doby, nez budete pfipraveni umistit ji spolu
s drzaky do pfistroje.

Pfiprava desticky  DULEZITE! Nisledujici kroky provadéjte na &istém a rovném pracovnim stole.
Desticky, které jsou uzavieny septem, nezahiivejte.

1. Otvory v septu a v jamkach srovnejte do zakrytu, poté zatlacte septum do otvort
v desticce.

2. Polozte desticku na spodni
drzék (plate base).

Horni drzak -

Plate retainer

Desti¢ka a
septum
DULEZITE! Uijistéte se, Ze
pouZzivate spravny typ Dolni dr3ak -
spodniho drZzdku (standardni Plate base

desticky versus 8-zkumavkové
stripy a desticky typu fast).
Nevhodny drzdk ovlivni
kvalitu vysledku.

3. Uchytte desticku k dolnimu drzdku pomoci horniho drZaku (plate retainer).

4. Ovéite, Ze jsou otvory horniho drzdku a septa v zdkrytu. Pokud ne, rozeberte
desticku a drzéky a sestavte je znovu.

DULEZITE! Pokud septum a horni drzik nejsou v dokonalém zikrytu, dojde
k poskozeni hrotl kapilar.

[u—

Vlozeni desticky Umistéte desticku na autosampler oznacenim
do pristroje vpted (ke dvefim piistroje) a Sikmym rohem
do Sikmého vybrani autosampleru.

o
PIN; 4404434

2. Zavrete dvefte pristroje.
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Spusténi kontroly funkénosti pomoci instalacniho standardu FA / HID

1. Prejdéte na obrazovku Fragment Install
Standard nebo HID install standard: i
V navigacni listé zvolte Maintenance @
(deriba), poté zvolte Fragment Install EJ Pertormance Chock
Standard (Fragmenta¢ni instalaéni
standard) nebo HID Install Standard
(HID Instala¢ni standard).

Library Maintenance Tools ™  Manage

HID Install Standard

2. Zadejte typ desticky a pozici desticky
v pristroji (Plate position).

Poznamka: Pfi provadéni kontroly
funk¢nosti nedefinujete obsah desticky.
Pouziva se pfeddefinované nastaveni %
desticky, nelze definovat, v jakych I] Performance Check
jamkach je standard umistén.

Library Maintenance Tools ™  Manage

Sequencing Install Standard

3. Kliknéte na Start Run (Spustit béh).
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# )
I'f'H.mm 45 History View

b ation Settings

Curmant Instrument Consun

Ci sbies
@  Folmer Type: FOPY Capllary Length: B6om

Number of Wells: (196 () 96-FastTube {0384 Skart: Run

2 Flabe Postion: (#1A (B 0%
Stabus: Ready
= Capillary Run Data 9

3 Capdlary 1 Z 3 4 S & 7 8 9 10 i1 iz 13 14 LS 16 17 18 19 0 21

ikl Peaks 733

#5ize Sandard Peaks

Inchude - I I - I - " - I - I ™

» Capillary Information

BENERDEE

4000 8000 12000 16000

20000 24000 26000 32000

AN

* Run Information (All capillaries)
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Cést 2 Kontrola funkénosti

Co se déje béhem béhu

Systém provede jeden béh a vyhodnoti pocet alelickych pikti a pikii velikostniho
standardu. Tyto udaje se zobrazi v tabulce. Pro kazdou alelu jsou zobrazeny
vysledky na spodnf strané obrazovky v tabulce Run Information.

Poznamka: Piiklad niZe se tyka instalacniho standardu HID.

G
e

Pocet p
v kapil

N

=\
<X

Graf a

informace o poctu
alel/vySce pikd pro
zvolenou kapilaru

Alely ve v8ech
kapilarach |

i Jm J'I‘IBIB P 1 1S 2
i L] |otesssamecys) |100.3 |1534.0
z []  loissssamecyio) [104.53 [1736.0
3 L] loissssamenyin) |108.63 [1871.0
4 [ |owssiasineotiz) uzm |1429.0
5 [0 |oissssameniiz.2) 1472 1605.0 v
I/v_Run Information{all capillaries included) \\‘
Filker the results by dye color: E] ﬁ]
[Dve | alele Mominal Size Mean Avg Peak Height Pe
1 [] |p1os4aamen]ie] 100,35 100,38 234608 1
2 [] |p1os4aameniiin] 104.5 104,56 212179 1
3 [ ] |o1os4asmendiii] 108.65 108.7 Z270.08 11
4 [] |o1os4asmen]iz] 112,73 112,79 173058 11
5 [] |p19s4asmeniz.2] 114,74 114,58 1937,29 1
& | [ 1 |p19s4asrmectiia 116.7 116.77 1696.71
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~ Capillary Run Data @pected Size Standard Peak #: 21; Expected Allele Peak #: 2@

Capillary |1 2 |3 ‘4 |5 |5 |? ‘8 |9 ‘10 |11
#nllele Peaks a05 |203 |z05 [205 (205 (205 [zos |eos |zos |eos |e0s
#5ize StandardPeaks 21 |21 |21 |z |zt |z a1 |z1 |z |m1 =
Include I O O O 4 [ A ¥4 4
BENEBERER B B E
[1] 1000 000

2000 3000 4000 S000
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Kontrola funk¢nosti pomoci instalacniho standardu pro fragmentacni analyzu nebo HID

Jak program urci uspéch/neuspéch kontroly funkénosti v kazdé kapilare

Program vyhodnoti piky v kazdé kapildfe. Aby byly piky rozpoznany jako alelické,
musi byt jejich velikost v daném rozsahu (nomindlni velikost alel nebo referenéni
velikost bind je v programu zadana):

* Pro vSechny markery vyjma THO1: £ 0.7 bp nomindln{ velikosti alely
* THOI: £ 0.5 bp nomindln{ velikosti alely

Pro vSechny piky, které splituji shora uvedenou podminku, program spocita
pramérnou vysku (Average Peak Height) a pfesnost odectu velikosti (Sizing
Precision). Piky musf{ splnit niZze uvedena kritéria:

Parametr

Popis Prahova hodnota

Pramérna vyska piku
(Avg Peak Height )

Presnost odectu velikosti
(Sizing Precision)
Splfiuje - Pass/
Nesplriuje - Fail

Prdmérna vyska pikd alely ve vybranych kapilarach. + Frag. analyza: > 175 RFU
+ HID: > 400 RFU

Standardni odchylka zjisténé velikosti alel. <0.15

Alely, které nesplnily uvedena kritéria, jsou oznaceny Fail.

Poznamka: Vysledky u téchto alel zkontrolujte.

Parametr

Popis

Informativni udaje
Nominalni velikost (Nominal
Size)

Pramér (Mean)

Ocekavana velikost piku dané alely (bp).

Zjisténa pramérna velikost alelickych pikd.

Vyska piku (Peak Height) %
> Min

Presnost odectu velikosti
(Sizing Accuracy)

% vyjadreni poctu alelickych pikd s vySkou piku vy$si nez je prahova hodnota.

Rozdil mezi zji§ténou a prdmérnou velikosti alely.

Vyhodnoceni vysledku kontroly funk&nosti pomoci standardu FA / HID

Oc&ekavano - Expected

Zkontrolujte pocet pikl velikostniho standardu a alelickych pika v kazdé
kapilare.

Poznamka: Priklad niZe se tyka instalaéniho standardu HID.

= Capillary Runtats @ected Size Standard Peak #: 21; Expected Allele Peak #: @

Capillary |1 z |3 |4 |5 |6 |? |8 |9 |1U |11
, #allele Peaks 205 | 203 |205 |205 (206 (205 (205 |206 (205 (205|205
Pozorovéno
|: #5ize Standard Peaks 21 21 Z1 Z1 21 21 21 21 21 21 21
Include I O ¥ Y %4
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Cést 2 Kontrola funkénosti

2. Je-li pozorovan ocekdvany pocet pikt velikostniho standardu a alelickych pikd,
kliknéte na Accept Results (PFijmout vysledek).

Reseni probléma 1.

Neni-li pozorovan oc¢ekdvany pocet pikti velikostniho standardu a alelickych

pikt, postupujte podle pokynt niZe.

Oznacte kapildru, R S R

v niZ je pozorovany

FE——

-

el A w 121 14 15 10 i
pocet pikl niZsi nez e A |1 |2 I N
Oéekévany, zobrazi | allele Peaks z03 |2D4 e
se detailni sy | #5122 Standard Peaks 2:}'21
informace. frdude | %)
2. Dvojklikem do

136

zéhlavi sloupce Size
vysledky settidite a
identifikujete
nedetekované alely.

|

WORLLLIANALIL § sk

Je-li ve sloupci Size Dye Allele 1 |Height
“07, je alelicky pik 1 (] D18551[NED][2U][’ o ] o
mimo povoleny 2 [0 |oestssapviciiz\ oo J]o.0
velikosti rozsah 3 [] [oissesafuepns] [rooest |sss.0
(Nomin4lni velikost 4 || |D195433[NEDT10] 104,49 |E67.0
+0.7 bp nebo £ 0.5 pro THO1). s 5| [AMEL[PETIR] 10501 9310

Reseni problému:

a. Analyzujte vysledek béhu v programu sekundarni analyzy (GeneMapper®
v4.1 nebo vyssi; GeneMappere ID-X v1.2 nebo vyssi za pouZiti panelu a

bind pro soupravu Identifiler®).

b. Zkontrolujte alely nedetekované programem 3500 Series Data Collection.

c. Pokud jsou tyto alely v programu sekundarni analyzy spravné odecteny:

— 'V tadku Include (Zahrnout) (viz obrdzek na predchozi strané) odstrante

oznaceni pro uvedenou kapilaru.

— Kliknéte na Recalculate (Piepocitat).

— Prijméte (Accept) vysledek béhu instalacniho standardu.

Poznamka: Program GeneMappere ID-X mizZe identifikovat alely, které
nebyly rozpozniny programem 3500 Series Data Collection, protoZe je
vybaven funkci bin-offsetting (posun binti, referenéni pozice bini jsou
upraveny na zakladé pohyblivosti pikt alelického Zebiiku).

Pokud nejsou tyto alely v programu sekunddrni analyzy spravné odecteny:
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Kontrola funkénosti pomoci instalacniho standardu pro fragmentacni analyzu nebo HID

—  (Volitelné) Chcete-li vytvoftit zpravu o vysledku béhu, kliknéte na ikonu
View Detail Report (Zobrazit podrobnou zpravu) piedtim nez vysledky
odmitnete (Reject Results). Chcete-li zpravu uloZit v elektronické podobé,
vytisknéte ji na tiskdarnu CutePDF. Vice informaci viz “UloZen{ star$ich
zprav o kontrole funkénosti (.pdf)” na strané 138.

—  Kliknéte na Reject Results (Odmitnout vysledek).

—  Spust'te instalac¢ni standard znovu, abyste zjistili, zda je problém zptisoben
pripravou vzorku, ndstiikem, kapildrou nebo samotnym piistrojem (coz
muiZe vyZadovat servisnf zdsah). Vice informaci viz “ReSeni problémii —
Fragmentaéni/HID instala¢ni standard” na strang 303.

Fragmentacni instalaéni standard - pfiklad

2950 3350 3750 4150 4350 43930 5320

3000

2000

o | 1[1 u MM

Zobrazeni historie instalaénich standardut

Zvolte History View, poté zvolte instala¢ni standard.

Zobrazeni a tisk detailni zpravy o béhu FA / HID instala¢niho standardu

DULEZITE! Pted zobrazenim zpravy se ujistéte, Ze jsou zobrazeny viechny barvy.
Neni-li tomu tak, zprava nebude kompletni.

Vezméte na védomi:
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Cést 2 Kontrola funkénosti

» Zpravy o analyze instala¢nich standardd obsahuji datum nejnovéjsi instalace
kapilary (za ptedpokladu, Ze kapildra byla vyjmuta a znovu instalovdna). Zpravy
o prostorové a spektraln{ kalibraci obsahuji datum prvni instalace kapilary na
pristroji.

* Nastaveni obrazovky Install Standard neni ve zprave pouZito.

* MizZete vytvofit zpravu i pro nezdafeny béh, a to pfedtim, nez vysledek béhu
odmitnete (Reject Results).

1. Kliknéte na ikonu | View Detail Report (Zobrazit podrobnou zpravu).

2. Pomoci ikon v néstrojové listé upravte vlastnosti zpravy podle potieby.
Popis funkce ikony ziskéte, umistite-1i nad ni kurzor.

Page 1 of 1 m L[{ x =

|Modify settings for this report

K= Modify report settings @

- 08-Feb-2 Font settings

Select the Font to be used in reports,

v

[ Ok ][ Cancel ]

3. Chcete-li zpravu vytisknout, kliknéte na ikonu ‘2 Print.

Fage 1 of 1 e 8% B B5i) |E| B | s

4. Zaviete zpravu.

UloZeni starSich zprav o kontrole funkénosti (.pdf)

DULEZITE! Po provedeni kontroly funkénosti ulozte zpravu v elektronické
forme. Program neuchovéva vysledky ptedeslych kontrol funkénosti, uloZena je
pouze aktudlni spektralni kalibrace pro kazdy soubor barev.

1. Kliknéte na ikonu | View Detail Report (Zobrazit podrobnou zpravu).

2. Kliknéte na ikonu “=* Print.

3. V dialogovém okné Printer zvolte tiskdrnu CutePDF Writer.

4. Zadejte ndzev zpravy a zvolte adresar, kam se ma zprava uloZit.
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Sprava knihoven

Knihovny - Pfehled

Knihovny umoziuji spravu eseji, protokoll a dalSich nastaveni, potiebnych k praci
S programem.

Pracujete-li s knihovnami, pracujete s:

* Nastavenimi potfebnymi pro zadani béhu:
— Desticky
— Eseje
— (Volitelné) Definice pojmenovani soubort
— (Volitelné) Vysledkové skupiny

* Nastavenimi potfebnymi pro vytvofeni eseje:
— Protokoly pfistroje

— Protokoly primérni analyzy — Basecalling — odecet bdzi (sekvenovani),
sizecalling — odecet velikosti fragmentl (fragmentacni analyza), QC —
kontrola kvality (HID)

— (Volitelné) Protokoly sekundarni analyzy — sekvenacni protokoly,
fragmentacni protokoly a protokoly HID

» Nastavenimi, které potfebujete pro vytvoreni protokoll pro odecet velikosti
fragmentd a protokolti kontroly kvality:

— Soubory barev
— Velikostn{ standardy

Tovarni nastaveni Knihovny programu 3500 Series Data Collection obsahuji tovarni nastaveni

- templzjlty @ uritych néstrojii potfebnych pro uréité aplikace (napf. protokoly piistroje
uzamcena g yréitymi moduly a specificky nastavené protokoly primarni analyzy). Tyto
nastaveni

prednastavené funkce miiZete ihned pouZit. Pokud je pouZit nechcete nebo je chcete
upravit, miiZete tak ucinit, ptipadné mizete vytvofit nova nastaveni.

PoloZky v knihovnidch mohou byt oznaceny nésledujicimi symboly:

. Tovérni nastaveni. Nelze upravit ani smazat.
e 4 Templat.
e i Uzamceno. Je-li soucasti vaseho systému modul SAE (Zabezpeceni,

sledovani zmén a elektronicky podpis), 1ze dané nastaveni odemknout a upravit
pouze uzivatelem, ktery je vytvoril, nebo jinym uZivatelem, ktery je k tomu
opravnén. Vice informaci viz Kapitola 7 “Zabezpeceni, sledovani zmén a
elektronicky podpis (Modul SAE)” na stran¢ 197.
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Prace s knihovnami

PFistup ke
knihovnam

V hlavni nabidce zvolte Library (Knihovna). X raonage

Library Maintenance Tools * Manage ~ Preferences  Helf

I} Mzsayvs

File Mame Corwventions:

Knihovny umoziuji spravu eseji, protokolt a dalSich
nastaveni, potfebnych k prici s programem.

Results Group

il Analyze

Pracujete-li s knihovnami, pracujete s:
Instrument Protocols

* Nastavenimi potfebnymi pro zadani b&hu jako jsou R
desticky, eseje, (volitelné) definice pojmenovani
soubort, (volitelné) vysledkové skupiny.

Size Standards
Bazecaling Protocals
* Nastavenimi potfebnymi pro vytvoteni eseje jako

jsou protokoly pfistroje, protokoly primarni analyzy
(Basecalling — odecet bdzi - sekvenovani),
sizecalling — odecet velikosti fragment
(fragmentacni analyza), QC — kontrola kvality (HID
analysis), (volitelné) protokoly sekundédrni analyzy —
sekvenacni protokoly, fragmentacni protokoly a RIID e ElD (AT el

protokoly HID. Main Workflow

Sizecalling Protocolzs

GIC Protocals

Sequencing &Analysis Protocaols
MicroSeqD Protocols

Fragment Analysiz Protocols

* Nastavenimi, které potfebujete pro vytvoreni
protokolii pro odecet velikosti fragmentti a protokolti
kontroly kvality jako jsou soubory barev a velikostni
standardy

Kdykoliv miZete zvolit Sipku v levém hornim okn¢ obrazovky nebo Dashboard
(Ovladact panel) nebo piikazy z Hlavni nabidky (Menu).

Vytvofeni nové polozky z tovarniho nastaveni, templatu, nebo uzamcené

polozky

140

DULEZITE! Sledovani zmén polozky (tzv. audit) zavisi na tom, zda je polozka
vytvofena v rdmci knihovny nebo jinym zptisobem (napf. esej mizete vytvorit
pfimo v knihovné nebo rovnou v desticce v ramci obrazovky Assign Plate
Contents-Definice obsahu desti¢ky). Vice informaci viz “Sledovani zmén
polozky” na strané 210.

1. Zvolte jednu z tovarné€ nastavenych polozek v knihovné.

2. Kliknéte na ikonu E4 Duplicate (Zdvojeni). Program vytvoii kopii zvolené
polozky.

3. Zvolte vytvoienou kopii a kliknéte na ikonu « Edit (Upravit).

4. Zadejte ndzev této polozky.

5. Upravte nastaveni podle potieby.
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6. Kliknéte na Save (Ulozit).

Vymazani polozky z knihovny

DULEZITE! Sledovani zmén poloZky (tzv. audit) zdvisi na tom, zda je polozka
smazdna v ramci knihovny nebo jinym zplisobem (napf. esej miZzete smazat pifimo
v knihovné nebo rovnou v desti¢ce v rdmci obrazovky Assign Plate Contents-
Definice obsahu desticky). Vice informaci viz “Sledovani zmén poloZzky” na strané
210.

Pozndmka: Tovérné nastavené polozky nelze vymazat.

Zvolte polozku a kliknéte na ikonu 1 Delete (Smazat).

Vymazani polozky z knihovny nema4 vliv na jiné existujici poloZky, jichz je tato
polozka soucdsti. (Pokud chcete, aby poloZka byla soucdsti polozky vyssi urovné, je
v poloZce vySsi trovné vytvotena kopie zvolené polozky. Napft. chcete-li, aby
soucdsti eseje byl urcity protokol piistroje, je protokol piistroje kopirovan do eseje.
Pokud nasledné tento protokol piistroje smazete, kopie, kterd je soucasti eseje,
zustava nedotéena.)

Vice informaci o sledovani historie vymazanych poloZek naleznete v ¢asti
“Sledovani zmén polozky” na stran¢ 210.

Uprava polozky v knihovné

DULEZITE! Sledovani zmén poloZKky (tzv. audit) zdvisi na tom, zda je polozka
upravovana v ramci knihovny nebo jinym zptisobem (napf. esej miiZete upravit pfimo
v knihovné nebo rovnou v desti¢ce v rdmci obrazovky Assign Plate Contents-
Definice obsahu desti¢ky). Vice informaci viz “Sledovani zmén polozky” na strané
210.

1. Zvolte polozku a kliknéte na ikonu ' Edit (Upravit).
2. Upravte nastaveni podle potieby.

3. Kliknéte na Save (Ulozit).

Import a export poloZzky z knihovny

PoloZky v knihovnéch 1ze importovat a exportovat jako .xml soubory a nasledné
pouzit na jinych pfistrojich 3500 nebo 3500xL:

» Import — Kliknéte na ikonu s Import a zvolte .xml soubor, ktery chcete
importovat. Existuje-li tato poloZka jiz v knihovné, program zobrazi hldsku
umoziujici import zrusit nebo polozku pfepsat.

» Export — Zvolte jednu nebo vice polozek a kliknéte na ikonu b Export,
poté zadejte adresat, kam se md polozka exportovat.

Chcete-li vybrat vice polozZek, oznacte je kliknutim pfi soucasném stisku
klavesy Shift (polozky za sebou) nebo Ctrl (polozky na pteskacku).
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Kapitola 6 Sprava knihoven

Historie sledovanych zmén a elektronického podpisu pro polozky v knihovnach

Poznadmka: Administrator miZe shlédnou historii sledovani zmén a elektronického
podpisu i v modulu SAE. Vice informaci viz Kapitola 7 “Zabezpecent, sledovani
zmén a elektronicky podpis (Modul SAE)” na strané 197.

Chcete-li zobrazit historii sledovani zmén nebo elektronického podpisu pro urcitou
polozku knihovny:

1. Zvolte polozku v knihovné.

2. Kliknéte na ikonu | View Audit History (Zobrazit historii sledovéni zmén)

nebo - View E-Signature History (Zobrazit historii elektronického podpisu)
(aktivni, pouze je-li pro zvolenou polozku elektronicky podpis mozny).

Poznamka: U tovarné nastavenych polozek se v historii sledovani zmén
nezobrazuje datum jejich vytvoreni. Pokud takovou polozku zdvojite
(duplicate), je v historii nové poloZky zobrazeno datum zdvojeni jako datum
jejtho vytvoreni.

3. Vice informaci viz ‘“Zobrazeni zpravy o vysledku sledovani zmén” na strané 209.

TFidéni, filtrovani a prohledavani knihoven

Tiidéni

Filtrovani

Prohledavani

142

Dvojim kliknutim do zahlavi sloupce tento settidite. Mozné je i tfidéni podle vice
sloupcii:
*  Dvojim kliknutim do zahlavi sloupce tento setiidite.

» Kliknutim do zdhlavi dalstho sloupce pfi soucasném stisku Alt+Shift setfidite
data podle tohoto sloupce.

* Kliknutim do zdhlavi tietiho sloupce pii souasném stisku Alt+Shift setfidite
data podle tohoto sloupce.

Priorita tiidéni je zndzornéna Cislicemi v zdhlavi sloupcti.

‘Eﬂ Coivana (1 Y caimmna (o2 Lo coiunnc :(..:_;_,1
-

i o — o

2

Chcete-li zvolit pouze polozky platné pro danou aplikaci, v rozbalovaci nabidce Filter
zvolte tuto aplikaci:

Filker: | &l -
Sequencing
Fragrment
HID
Search: Al ~| V kazdé knihovné Ize vybrat, co se m4 prohleddvat, a
zadat klicové slovo. MozZnosti prohleddvéni jsou dany
Pate Name sloupci pouzitymi v dané knihovné.
Description Description . , L.l PRSP, p
Barcode ¥| Kliknutim na Go zahijite prohledavani. Kliknutim na

Clear vymaZete zad4ni prohleddvani.
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1

Vlastni nastaveni

Kliknéte na ikonu

Tabulka Settin gs LF_{ '_l ladumn Lofwmi 8 J Lolgmn G s Lalumn O

ZVOlte_’/ktere sloupce Select your table display preferences below,
se maji zobrazovat.

Kliknéte na:

« Apply — M4-li e
byt toto nastave- | estmrn
ni pouZito pouze | Cotmn

Available Columns to Display

Add Selected >> |

e addal>> |
aktudlné.
e Save to

Preferences — Ma-li byt toto nastaveni uloZeno a bude k dispozici vSem
uzivatelim. Je-1i soucasti vaseho systému modul SAE, je nastaven{
uloZeno pro ptihlaseného uzivatele.

* Restore Defaults — Ma-li byt obnoveno tovéarni nastaveni.

Knihovna desti¢ek

Knihovna desticek (Plates Library) obsahuje vSechny desticky uloZené v programu
(spusténé i dosud nespusténé).

Prehled

Definice destiCky Desti¢ka umoziiuje spojeni parametri pro dany vzorek (informace o vzorku a
nastaveni parametri analyzy) s urcitou jamkou. Desti¢ka uréuje, jak jsou vzorky
béhem kapilarni elektroforézy analyzovany, soubory pojmenovany a uloZeny.

Pti vytvoteni desticky definujete:

* Typ desticky (sekvenovani, fragmentacni analyza, smésnd nebo HID)

» Pocet jamek, délku kapilar a typ polymeru
Definujete-li desticku, zaddvite eseje, volitelné zaddvéte definice pojmenovani
soubord a vysledkové skupiny. Zadavate-li tyto polozky z knihoven, vytvarite
v destiCce jejich kopie, které 1ze upravit nezavisle na ptivodni poloZce uloZené

v knihovnég. Vice informaci o sledovén{ historie zmén poloZek naleznete v Casti
“Sledovani zmén polozky” na strané 210.

Templaty destiCek  Sougésti knihovny desticek jsou i templdty optimalizované pro riizné aplikace (napf.
desti¢ky definované pro urcity typ polymeru a délku kapilary), které miZete pouZit pro
vytvafeni novych desticek.
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Vytvoreni nové desti¢ky

1. Oteviete knihovnu desticek.

2. Kliknéte na ikonu “# Create K= 3500 Data Collection Software

(Vytvorit). ' Dastboard  Edt - Library Mainteran

Program zobrazi obrazovku

Define Plate Properties (Definice $.C b fesouc cheate

obsahu desti¢ky) (Obrdzek 11 na o

stran¢ 145). Filter: | &l
* Manage

Poznamka: Obrazovku Define N rigtes|

Plate Properties (Definice obsahu % Assays Plate Mar

desti¢ky) lze rovnéz oteviit File Mame Convertions 1

z Ovladaciho panelu (Dashboard) a
z obrazovky Assign Plate
Contents.

3. Chcete-li vytvorit novou desticku,
definujte jeji vlastnosti (Tabulka 6 na Mew Plate < ik OpenPlate = ¢ Save Plate
strané 145) Create Mew PIQ—.. '

Chcete-li vytvofit novou desti¢ku na Create New Plate from Template...
Create Mew Plate from an Existing Plate, ..

zéklad¢ ex1stu]101 deStICky’ kliknéte Create Mew Plate from a Standard Format File..

desti¢ka), poté zvolte moznost
Create New Plate from an Existing
Plate. Zvolte desticku, kliknéte na
Open (Otverit).

Dalsi moZnosti vytvofeni nové desticky viz:

* “Zadani desticky pomoci templdtu” na stran¢ 43.
* “Import zadan{ desticky” na strané 73

- Sawve Plate 'w

- J -
Save

Save As,.,
Save As Template, ..

4. Kliknéte na Save Plate (Ulozit desticku).
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Knihovna desticek

5] Save Flate = | EH Close Plate

Plate Details a

* Mame: | | Owners I:l

* Number of Wells: @| Plate Mame is a required field, Provide a unique value, Barcode: I:I

* Plate Twpe:
* Capillary Length: m Descripkion:
* Palyrmer: |POP4 %

w Secondary Analysis

[CIPerfarm auto-Analysis @)

* Software Type:

* Software Location:

* Auto Analysis is performed:

Obrazek 11 Definice desticky

Tabulka 6 Definice desticky

Nastaveni Popis

Udaje o desticce

Name — Nazev

Nazev desti¢ky (musi byt unikatni).

Number of Wells — Pocet jamek * 96 well — Pro standardni 96-jamkové desticky

— Lze pouzit 96-jamkové standardni desti¢ky a pfi pouziti
vhodného adapteru i 8-zkumavkové stripy.
» 96 Fast tube — Pro 96-jamkové desticky typu Fast
— Lze pouzit 96-jamkové desti¢ky typu Fast a pfi pouziti vhodného
adapteru i 8-zkumavkové stripy typu Fast.
+ 384 well — 384-jamkové desticky

Plate Type — Typ desticky » Sequencing - Sekvenovani

» Fragment analysis — Fragmentaéni analyza
* Mixed (Seq + Frag) - Smésna

« HID
Capillary Length, Polymer — Délka kapilary a ' Délka kapilary a typ polymeru, které budou s danou desti¢kou pouZity.
polymer
Owner, Barcode, Description (Volitelné) — Volitelna textova pole

Vlastnik, Carovy kad, Popis

Pomoci téchto poli Ize desticky vyhledavat v knihovné desticek a
zdznamech o béhu (run logs) (Tools-Nastroje > View Logs-Zobrazit
zaznamy béhu).
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Tabulka 6 Definice vlastnosti desti¢ky (pokracovani)

Nastaveni Popis

Sekundarni analyza

Poznamka: V eseji nastavené protokoly sekundarni analyzy musi odpovidat nastaveni pro automatickou analyzu (auto-
analysis) desti¢ky. Vice informaci viz:

» “Knihovna protokoll pro analyzu vysledkd sekvenovani (sekundarni analyza)” na strané 189

» “Knihovna protokolt MicroSeqe ID (sekundarni analyza)” na strané 191

+ “Knihovna protokoll pro analyzu vysledkl fragmentace (sekundarni analyza)” na strané 193

+ “Knihovna protokoll pro analyzu vysledkd HID (sekundarni analyza)” na strané 195

Perform Auto-Analysis — Provést Umozriuje provedeni automatické analyzy pomoci pfislusného programu
automatickou analyzu sekundarni analyzy

Software Type — Program Podporované programy sekundarni analyzy

Software Location — Umisténi programu Pocita¢ na némz je instalovan program sekundarni analyzy

Username — UZivatelské jméno UZivatelské jméno a heslo pro pfihlaSeni do programu sekundarni analyzy

Password — Heslo

Auto-Analysis is performed Urceni, kdy jsou vysledky odeslany do programu sekundarni analyzy:
(fragment/HID only) — Provedeni automatické

analyzy (pouze fragmentacéni analyza/HID) * PoukonCeni vysledkové skupiny

* Po ukonceni kazdého néstiiku
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Knihovna eseji

Knihovna eseji

Prehled

Soucasti eseje (assay) je protokol piistroje (instrument protocol), jehoZ soucdsti je
soubor barev (dye set) a definice parametr béhu, a protokol primdrni analyzy.
Eseje, definice pojmenovani souborti a vysledkové skupiny mohou byt soucasti
templdtu desticky.

Poznadmka: Neni-li v seznamu Z4dna esej, alesponi jednu vytvoite.

Soucasti eseje je:
» Jeden nebo vice protokolil piistroje pro dany typ vzorku/soubor barev, pro
které je esej urCena

* Protokol primarni analyzy (podle aplikace):
— Sekvenovani — Protokol pro odecet bazi (basecalling)

— Fragmentac¢ni analyza — Protokol pro odecet velikost{ fragmentii
(sizecalling)

— HID - Protokol kontroly kvality (QC)
* (Volitelné) Protokol sekunddrni analyzy (podle aplikace):

Vv,

— Sekvenovani — SeqScape® v2.7 (nebo vyssi) nebo MicroSeqe ID
v2.2 (nebo vyssi)

— Fragmenta¢ni analyza — GeneMappere v4.1 (nebo vyssi)

— HID - GeneMappere ID-X v1.2 (nebo vyssi)

Vsechny aplikace vyZaduji zadani eseje. Ke vS§em pojmenovanym jamkam desticky
(obsahujicim vzorky) musite pfifadit esej pred tim, nez desti¢ku spustite.

Definujete-li esej, pfidavate do ni jeden nebo vice protokoli piistroje a protokol
primarni analyzy. Zadavate-li tyto polozky z knihoven, vytvafite v desticce jejich
kopie, které 1ze upravit nezavisle na ptivodni polozce uloZené v knihovné. Vice
informaci o sledovani historie zmén poloZek naleznete v ¢asti “Sledovani zmén
polozky” na stran¢ 210.
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Vytvofeni nove eseje

Pokud tovarn¢ nastavené eseje nespliuji vaSe pozadavky, mlizete vytvofit nové:

1. Otevrete knihovnu eseji.

2. Kliknéte na ikonu 1 Create k= 3500 Data Collection Software

(VytVOl’lt). Dashboard Edt - Library  Mainter:

Poznamka: Esej lze rovnéZ vytvo- | % Librany Resources o \eate

fit z obrazovky Assign Plate Con-
tents (Definice obsahu desticky). e E“
* Manage I

Plates

— ] Assay Mame
S- File Mame Conventions 1 ¥F_PC

i “\j Setup

Define Plate Properties

L] L] L] L]
e P 3 |
iliy M Remty il
Vew Seganorg Reogs
Wrw Fragmert T Remdts i
ad /TﬂSEE)!?. . —\
- Actions ™
"o ||| —— [—
R etiomale... |/ I
}'E’ [~ i i
P s, _
oy E
Delete

Add From Library

Save Ta Likirary

Import From File

3. V dialogovém okn¢ Create New Assays (Vytvofit nové eseje) zvolte typ
aplikace: Sekvenovani, Fragmenta¢ni analyza nebo HID. Obrazovka se
zméni v zdvislosti na zvolené aplikaci (Obrazek 12 na stran¢ 149 ukazuje

obrazovku pro sekvenovani).

4. Nastavte parametry (viz Tabulka 7 na stran¢ 149).

5. UloZte esej:
e Vytvétite-li esej z knihovny, kliknéte na Save (Ulozit).
» Vytvétite-li esej z obrazovky Assign plate Contents (Definice obsahu
desti¢ky), kliknéte na Apply to Plate (Pouzit v desti¢ce) nebo Save to
Library (Ulozit do knihovny).
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Knihovna eseji

k= Create New Assay @

Setup an Assay

@ Basecalling Protacol cannot be empty.

* Assaw Mame: | Mew Assay | [iocked Color:

Application Type:

Protocols

Do ywou wish ko assign mulkiple instrument protocols ko this assay? @ No (Oves

* Instrurment Protocol: | W | Edit
Seqscape/MicraSeqID Protacal: Edit

* Basecalling Protocol: | w |

Close Save

Obrazek 12 Vytvoreni nové eseje — sekvenovani — zvyraznénd oblast se méni podle
typu aplikace

Tabulka 7 Definice eseje

Nastaveni

Popis

Assay Name — Nazev
eseje

Nazev eseje (musi byt unikatni)

Locked - Uzaméeno

Je-li tato moznost zvolena, midze dané nastaveni odemknout pouze uzivatel, ktery je vytvoril,
administrator, nebo jiny uzivatel, ktery je k tomu opravnén. Vice informaci viz Kapitola 7
“Zabezpeceni, sledovani zmén a elektronicky podpis (Modul SAE)” na strané 197.

Color - Barva

Barva zobrazeni eseje na obrazovce Assign 1 2 E 4 |s
Plate Contents (Definice obsahu desticky) H H H H
(je-li barevné zobrazeni umoznéno A
v nastaveni Show In Wells — Zobrazit —
. ) H H H H H

v jamkach). "

ml Assays

e

n ® L[] HID36_POP4_GS+ha..

(CHE HID36_POP4_GS5 LS
®[] HID36_POP4_GS_3rd
O HID36_POP4_GS+No.

Application Type -
Typ aplikace

» Sequencing - Sekvenovani
» Fragment analysis — Fragmentac¢ni analyza
- HID
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Tabulka 7 Definice eseje (pokracovani)

Nastaveni Popis
Do you wish to assign Zvolite-li Yes (Ano),
multiple instrument muzZete vybrat nepo  Frotocels
protocols to this vytvorit dalsi Do you wish to assign mulkiple instrument protocols to this assay? (ONo (&) Ves
assgy? —thqete v této protgkoly pﬁ’strple Instrument Protocols
eseji pouzit vice pro danou esej. . ; ;
o e . % Available Library
protokolu prlStI’Oje? Preram pro kaZdy Instrument Protocals: | h
zvoleny protokol
pl"'istroje zada jeden 0 Instrument Protocol{s) Assigned to this Assay
nastrik. Injection | Instrument Protacol

NOTE: Order the list of protocols in the
order you wank them injected

Instrument Protocol Protokol pro sbér dat.
— Protokol pfistroje Vice informaci viz “Knihovna protokold pfistroje” na strané 165.
Sekvenovani

» Basecalling Protocol - | Protokol primarni analyzy (odecet bazi a zkraceni sekvence) a kontroly kvality.
Protokol pro odecet Vice informaci viz “Knihovna protokold pro odecet bazi — basecalling (primarni analyza —

bazi sekvenovani)” na strané 174.
» SeqgScape Volitelny protokol sekundarni analyzy (automaticka analyza). Vice informaci viz:
/MicroSeqe ID

» “Knihovna protokoll pro analyzu vysledkd sekvenovani (sekundarni analyza)” na strané 189.

protokoly . - - , .
» “Knihovna protokol( MicroSeqe ID (sekundarni analyza)” na strané 191.

Fragmentaéni analyza

» Sizecalling Protocol - | Protokol primarni analyzy (detekce piku a odecet velikosti) a kontroly kvality.
Protokol pro odecet Vice informaci viz “Knihovna protokold pro odecet velikosti fragmentu - sizecalling
velikosti fragmentd (primarni analyza — fragmentace)” na strané 179.

+ GeneMappere Volitelny protokol sekundarni analyzy (automaticka analyza).
protokol

Vice informaci viz “Knihovna protokolt pro analyzu vysledkt fragmentace
(sekundarni analyza)” na strané 193.

HID

* QC protokol Protokol primarni analyzy (detekce pik( a odecet velikosti) a kontroly kvality.
Vice informaci viz “Knihovna protokold QC (primarni analyza — HID)” na strané 184.

» GeneMappere ID-X Volitelny protokol sekundarni analyzy (automaticka analyza).
Protokol Vice informaci viz “Knihovna protokold pro analyzu vysledkd HID (sekundarni analyza)” na
strané 195.
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Knihovna pro definice pojmenovani souborti

Knihovna pro definice pojmenovani souboru

Prehled

Definice pojmenovéni soubori - File Name Convention (FNC) urc¢uje, jak budou
pojmenovany soubory (s vysledky), které program automaticky vytvaii pro kazdy
zadany vzorek. Je to volitelny parametr pii definici obsahu desticky.

Pokud Zadnou definici pojmenovani soubort neuréite, budou soubory pojmenovany
ve formé:

<ndzev vzorku>_<jamka>

Ptipona souboru zavisi na aplikaci:

* Sekvenovani — .abl (v Nastaven{ - Preferences mtiZete definovat export
vysledkt i v jinych formatech. Viz ‘“Zobrazeni a zpravy pii analyze

299

vysledkt sekvenovani” na stran¢ 36.)
* Fragmentacni analyza — .fsa
* HID - .hid

Poznadmka: Adreséf pro uloZeni soubort uréeny v definici pojmenovani soubord je
pouzit pouze pokud pro danou jamku neni definovana vysledkova skupina.

Pii definovani obsahu desti¢cky miiZete pro kaZzdou jamku jako volitelny prvek zadat i
definici pojmenovani soubort (file name convention). Zadavate-li tuto polozku

z knihovny, vytvéafite v destiCce jeji kopii, kterou lze upravit nezdvisle na ptivodn{
polozce uloZené v knihovné. Vice informaci o sledovani historie zmén poloZek

naleznete v ¢asti “Sledovani zmén polozky” na strané 210.

VytvoFeni nové definice pojmenovani soubor

Pokud tovarné nastavené definice pojmenovani soubort nespliluji vase poZadavky,
miZete vytvorit nové:

1. Oteviete knihovnu definic

ojmenovani souboru.
poj k= 3500 Data Collection Software

2. Kliknéte na ikonu .I Create Dashboard Edit - Library  Mainten

(Vytvorit).
& Librany Resources 1 dgate

Poznamka: Definici pojmenovani
soubord 1ze rovnéz vytvofit

z obrazovky Assign Plate Con-
tents (Definice obsahu desticky).

Filker:

* Manage

Plates

Azsays

Y : 1 [FMC Example
|} Results Group

TicraSE

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pfirucka 151
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;f Setup

Define Plate Properties

Modi B £
|| Revem Reray [l
| | ~ i )
_File Name Conventions [
g Ackions ™ H
~ Avrars
== ".‘_% eneral File Mame
;_Y ~ e [TV
,'B' el i
L 3

Add From Library

Impart From File

Seleck Felate

3. V dialogovém okn¢ Create New File Name Conventions (Vytvofit novou
definici pojmenovani souborti) (Obrazek 13 na strané 153) zvolte polozky ndzva
a jejich odd¢lovace (viz Tabulka 8 na strané 153).

Volite-li jednotlivé poloZky ndzvl, program zobrazuje ndhled jména souboru.

Awailable Attributes Selected Attributes
Amplicon Mame -~ odd == Sample Name
Analysis Protocal Name T
Assay Mame -,jh

Capillary Mumber
Cuskam Textl
Custam Textz
Zuskomn Texts

Date of Run
Injection Mumber
Instrument Mame
Instrument Prokocol

o T P

Select File Mame Attributes

Preview of File Mame: Gample Mame = <Capillary Numh@

Available Attributes Selected Attributes

4. Chcete-li mezi zvolené polozky nazvi pridat oddélovace:

a. Kliknutim pfi sou¢asném stisku kldvesy Ctrl nebo Shift zvolte dvé nebo
vice polozek v sloupci Selected Attributes.

b. Zvolte odd¢lovag.
c. Zvolte moznost Add between attributes (Pfidat mezi polozky).
d. Kliknéte na Add (Pridat).

5. Ulozte definici pojmenovani soubori:
e Vytvétite-li definici pojmenovani souborti z knihovny, kliknéte na Save
(Ulozit).

* Vytvifite-li definici pojmenovani souborti z obrazovky Assign plate

Contents (Definice obsahu desti¢ky), kliknéte na Apply to Plate (Pouzit
v desticce) nebo Save to Library (Ulozit do knihovny).
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Knihovna pro definice pojmenovani soubort

k= Create New File Name Convention

Setup a File Name Convention

@ Marne is a required field, Pravide a unique walue.,

* Mame: | [ vacked Calor:

Select File Mame Attributes

Preview of File Mame:  <Sample Name =

Available Attributes Selected attributes

amplicon Mame -~ Sample Mame

Analysis Protocol Marme
Assay Mame

Customn Textl

Cuskam Texts

Cuskam Text3

Date of Run ™
Injection Mumber

Instrument Mame

Instrument Prokacol

Cnaner Mame i

w Delimiters

Select & delimiter | pj e 43 v |

Add betwesn attributes Add >

Add a custom value ko available attributes {optional)

Cuskomn Texk 1: | Cuskom Text 2: Cuskom Texk 3:

Select File Location

(%) Defaulk File Location  C:\Applied Biosystemsi35000Data

) Custom File Location |

Browse. ..

Close

Obrazek 13 Vytvoreni nové definice pojmenovani souboru

Tabulka 8 Definice pojmenovani souboru

Nastaveni Popis

Name — Nazev Nazev definice pojmenovani souborl (musi byt unikatni)

Locked — Uzaméeno Je-li tato moznost zvolena, mize dané nastaveni odemknout pouze uzivatel, ktery je vytvoril,

administrator, nebo jiny uzivatel, ktery je k tomu opravnén. Vice informaci viz Kapitola 7
“Zabezpeceni, sledovani zmén a elektronicky podpis (Modul SAE)” na strané 197.
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Tabulka 8 Definice pojmenovani souborl (pokracovani)

Nastaveni

Popis

Color - Barva

Barva zobrazeni definice pojmenovani
souborud na obrazovce Assign Plate
Contents (Definice obsahu desticky) (je-li
barevné zobrazeni umoznéno v nastaveni
Show In Wells — Zobrazit v jamkach). [

File Name Conventions
Actio

® [ Gereral File Name P E
i O My FHC A L

Preview of name —
Nahled pojmenovani

Interaktivni zobrazeni zvolenych polozek nazvu souboru.

Available attributes —
Polozky, které Ize
pouzit

+ Nézev amplikonu — Amplicon Name * Typ polymeru - Polymer Type
+ Nazev primarniho protokolu analyzy — + Nazev béhu - Run name
Analysis Protocol Name » Typ vzorku - Sample Type
+ Nazev eseje — Assay Name * Nazev jedince - Specimen Name
« Cislo kapilary — Capillary Number + Cas béhu - Time of Run (¢as zahéjeni béhu)
+ Vlastni text — Custom text, az tfi pole » Unikatni ¢asové oznaceni béhu - Unique Time
« Datum b&hu — Date of Run Stamp Integer (numericky Gdaj v milisekundach,

nesouvisi s aktualnim ¢asovym udajem)

» Uzivatelsky definovana pole - User-defined
Fields (az 5; definovana na obrazovce

» Poradi nastfiku — Injection Number
» Nazev pfistroje — Instrument Name

+ Protokol pfistroje — Instrument Protocol Definice obsahu desti¢ky, viz strana 48)
* Vlastnik desticky — Owner Name « Jméno uzivatele - User Name (pouze pfi
» Nazev desti¢ky — Plate Name pouziti zabezpec&eni, modul SAE)

* Pozice jamky - Well Position

DULEZITE! Maximalni povolena délka nazvu souboru, a to véetné adresy, je 240 znaku.
Pokud tento limit pfekrogite, objevi se vystrazna hlaska, ale je mozné nastaveni ulozit. Pfed
spusténim béhu se objevi chybové hlaseni.

Delimiters - Oddélovace

Symboly, které Ize pouzit v ndzvu souboru: pomi¢ka (-), te€ka (.), podtrzeni (), plus (+), dolar

($).

Custom text - Vlastni text

Text, ktery se zobrazi v polich pro vlastni text.

File location - Umisténi
soubort

Adresar pro ulozeni souborud uréeny v definici pojmenovani soubor( je pouzit pouze pokud pro
danou jamku neni definovana vysledkova skupina.
Nastaveni vysledkové skupiny ma pfed nastavenim definice pojmenovani souborl prednost.
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Knihovna vysledkovych skupin

Knihovna vysledkovych skupin

Prehled

Alelicky zebrik -
umisténi
(analyza HID)

Vysledkova skupina (Results Group) je soubor nastaveni, uréujicich jak
pojmenovavat, tiidit a uzZivatelsky nastavovat adresére, v nichz jsou uloZeny datové
soubory s vysledky. Je to volitelny parametr pfi definici obsahu desticky.

Poznamka: Umisténi souborl definované ve vysledkové skupiné ma prednost pred
umisténim soubord definovanym v definici pojmenovani soubor( pro danou jamku.

Pti definovani obsahu desticky miZete pro kazdou jamku jako volitelny prvek zadat i
vysledkovou skupinu (results group). Zaddvate-li tuto polozku z knihovny, vytvafite
v desticce jeji kopii, kterou lze upravit nezavisle na ptivodni poloZce uloZzené

v knihovné. Vice informaci o sledovan{ historie zmén poloZek naleznete v ¢asti
“Sledovani zmén polozky” na stran¢ 210.

Pro ptesné genotypovani vyZaduje program GeneMappere ID-X nejmén¢ jeden
soubor alelického Zebiiku v adresafi b&hu. (Genotypovani je mozné i v piipade, Ze je
v jednom adresafi vice soubort alelického Zebiiku.)

Spolecnost Applied Biosystems doporucuje injekci alelického Zebtiku jednou na
kazdych 24 vzorku:

» 8-kapilarni pristroje — Jeden nasttik alelického Zebiiku béhem 3 injekcei
¢ 24-kapilarni piistroje — Jeden nasttik alelického Zebiiku pii kazdé injekci

Poznamka: Proved'te vlastni validaci, abyste zjistili potfebny pocet néstiikt
alelického Zebiiku.

Priklad popisujici umisténi tif nastiiki do kazdého béhu 8-kapilarniho pristroje viz
“Vysledkova skupina — piiklad 2: jak ulozit jeden alelicky Zebiik v jednom adresafi
(8- kapilarni pfistroje)” na strané 161.
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Vytvofeni nové vysledkové skupiny

Pokud tovarn€ nastavené vysledkové skupiny nespliuji vase poZadavky, mizete

vytvorfit nové:

Oteviete knihovnu
vysledkovych skupiny.

1.

k= 3500 Data Collection Software

156

2. Kliknéte na ikonu “¥ Create :
(Vytvoi‘it) - Dashboard Edit - Library  Mainten:
% Librany Resources ﬁ‘eate
Poznamka: Definici vysledkové
skupiny lze rovnéz vytvofit
z obrazovky Assign Plate Con- Eiter:
tents (Definice obsahu desticky). K Manage
Plates:
Assays
File Mame Conventions ALL ITEMS
— o
= Identi
m Anal Minifil
e T M 7
!|;/‘5 Setup o~
t R 1
‘ Define Plate Propeties . 1
W (] W
e € |
by P Pesa E“" 1
Vs Seqmrong Reods
“ow Fragmert D fend's A
— Results Groups . \\
i
b e Actions ¥
‘ e 7 ) v o G | Minifiler H’_/_,"
v = r
)Bf__ = 4 @ D My Fragment Analysi. .., .».“:f.
E \ @ ] My Sequencing Resul,.. /:"‘
e o
| &dd From Library
| Import From File
- </

3. V dialogovém okn¢ Create Results group (Vytvofit novou vysledkovou skupinu)
(Obrazek 14 na strané 158) zvolte polozky ndzvi a jejich oddélovace (viz

Tabulka 9 na stran¢ 158).

Volite-li jednotlivé poloZky ndzvl, program zobrazuje ndhled jména souboru.
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Knihovna vysledkovych skupin

Available Attributes Selected Attribukes
Add == 1 Results Group Marme

Select Results Graup Attributes

@view of Results Group Name!  <Results Group Name ><PA Protocol Name = <Plate Name> )

Available Attributes Selected Attributes

Prefiv s Restilts Gronn Mame

4. Chcete-li mezi zvolené polozky nazvi pridat oddélovace:

a. Kliknutim pfi sou¢asném stisku kldvesy Ctrl nebo Shift zvolte dvé nebo
vice polozek v sloupci Selected Attributes.

b. Zvolte odd¢lovag.
c. Zvolte moznost Add between attributes (Pfidat mezi polozky).
d. Kliknéte na Add (Pridat).
5. Ulozeni vysledkové skupiny:
* Vytvafite-li vysledkovou skupinu z knihovny, kliknéte na Save (UloZit).

* Vytvéfite-li vysledkovou skupinu z obrazovky Assign plate Contents
(Definice obsahu desticky), kliknéte na Apply to Plate (PouzZit v desticce)
nebo Save to Library (Ulozit do knihovny).

Umisténi soubort definované ve vysledkové skupin€ ma piednost pied umisténim
souborti definovanym v definici pojmenovani soubort pro danou jamku.
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k= Create New Results Group @

Setup a Results Group

@ Mame is a required field. Provide a unique value.

7]
* Pame: || ||:|Locked Calor: | Black, v

Select Resulks Group Aktributes

Preview of Results Group Mame:  <Results Group Mame =

Available attributes Selected Attributes
Assay Mame £ Add == Results Group Mame
Injection Muriber
TP Marmr b’
< > 2

+ Delimiters

Select a delimiter |Dash (- ) A%
[[] Add between attributes » . >

Enter a custom walue as either the Prefix or Suffix (optional)

Select Reinjection Folder Option

() Store reinjection sample files in a separate Reinjection Folder fsame level as Injection Folders)

() Store reinjection sample files with original sample files {same level)

Select Folder Option
(=) Default file location <\ Applied Biosystems|3500Datal <IR Folder =) <Results Group Mame Folder =} <Inj Folders,

() Custom file location |

Include an Instrument Run Mame Folder
Include a Result Group Mame folder

Include an Injection Falder

Close

Obrazek 14 Vytvoreni nové vysledkové skupiny

Tabulka 9 Definice vysledkové skupiny

Nastaveni

Popis

Name - Nazev

Néazev vysledkové skupiny (musi byt unikatni)
Nazev vysledkové skupiny je povinna polozka, nelze jej odstranit ze seznamu zvolenych
polozek Selected Attributes.

Locked — Uzaméeno

Je-li tato moznost zvolena, mize dané nastaveni odemknout pouze uzivatel, ktery je vytvofil,
administrator, nebo jiny uzivatel, ktery je k tomu opravnén. Vice informaci viz Kapitola 7
“Zabezpeceni, sledovani zmén a elektronicky podpis (Modul SAE)” na strané 197.
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Knihovna vysledkovych skupin

Tabulka 9 Definice vysledkové skupiny (pokracovani)

Nastaveni

Popis

Color - Barva

Barva zobrazeni vysledkové skupiny na — | | =
obrazovce Assign Plate Contents 5 |2 L 4
(Definice obsahu desticky) (je-li barevné
zobrazeni umoznéno v nastaveni Show
In Wells — Zobrazit v jamkéch).

Results Groups

L Minifiler
@[]

ONE My Sequencing Resul...

My Fragment Analysi...

Preview of name —
Nahled pojmenovani

Interaktivni zobrazeni zvolenych polozek nazvu souboru.

Available attributes —
Polozky, které Ize pouzit

» Nazev vysledkové skupiny - Results .
Group Name (povinné)

Néazev primarniho protokolu analyzy - PA
Protocol Name (primary analysis)

* Nazev eseje - Assay Name » Nazev desticky — Plate Name

+ Pofadi néstfiku — Injection Number » Predpona - Prefix

» Protokol pfistroje - Instrument protocol » Datum béhu/¢asové oznaceni - Start

+ Jméno uzivatele — Logged-in User Name Instrument Run Date/time Stamp
(Spgé)ze pfi pouziti zabezpecéeni, modul + Pripona - Suffix

Delimiters - Oddélovace

Symboly, které Ize pouzit v ndzvu souboru: pomiéka (-), tec¢ka (.), podtrzeni (_), plus (+), dolar

($).

Prefix/suffix text
Predpona/Pfipona

Text zobrazeny jako pfedpona/pfipona.

Select re-injection
folder option — Adresar
pro opakované nastfiky

» Store reinjection sample files in a separate reinjection folder (same level as injection
folders) — Soubory vzniklé v ramci opakovanych nastfikl ulozit v samostatnych
adresafich (stejna Uroveri adresare jako prvni nastfik)

+ Store reinjection sample files with original sample files (same level) — Soubory vzniklé
v rdmci opakovanych nastfik( ulozit spolu s originalnimi soubory (stejna uroven)

Select folder option -
Volba adresare

Umisténi:
+ Default file location - Pfednastavené (viz Preferences > User > Run Setup)
» Custom location - Vlastni

Podadresare:

* Include an instrument run name folder — Pouzit jako podadresar nazev béhu
* Include a results group name folder — Pouzit jako podadresar nazev vysledkové skupiny
* Include an injection folder — Pouzit jako podadresar nazev nastfiku
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Kapitola 6 Sprava knihoven

Vysledkova skupina —

pfiklad 1: ukladani souborl podle nazvu desticky

Soucasti programu jsou dvé piednastavené vysledkové skupiny, umozilujici uloZeni
souborti podle ndzvu desticky:

Obrazek 15 na stran¢ 160 zobrazuje tovarné nastavenou vysledkovou skupinu
PN_Injfolder_RG results a adresdie vytvotené pii jejim pouZiti. Pro kazdy
ndstik je vytvoien samostatny adresar.

Obréazek 16 na stran¢ 161 zobrazuje tovarné nastavenou vysledkovou skupinu
PN_RG results group a adresare vytvorené pii jejim pouZiti. Pro kazdy nésttik
neni vytvofen samostatny adresdf. VSechny vzorky z dané desticky jsou uloZeny
v témz adresafi. Jsou-li soucdsti jednoho béhu dvé desticky, je pro kaZzdou z nich
vytvoren samostatny adresar.

: Il
3
3
b

Mty g

* Name: | PH_Infolder RG

Frvvwma of Pesds Geous foave . <Plate e - _injlolder_iG

Banry Maman &
Ietoctiorn Rt
= e

< »

Saiuck . chobetor Quh( <)

(L ]

Evter o o vahsn 26 siiha the Frofi or Sl (optionali
- .

T i L

i il lcation

[Jinclude an Instrument Run Mame folder
Include a Result Group Mame Folder

L[¥] Include an Injection Folder

Selected Attributes

Flate Mame
Dashi-)
Results Group Mame

i = I ChApplied Biosystems) 35000DatatPlate01-PM_Injfolder _RGYINj1 2009-03-22-13-19-21-211
ﬁ X (= AL 01_a0t.hid
@ = |2 &pplied Binsystems ~ test_."-\DZ.hid

kest_AD3.hid

Codor. | Dl Grany B I‘j 3500
= [ Data & est_Bo1.kid
= I3 Plate01-PN_Injfolder_RG [ test_pozhid

kest_B03.hid

] i1 2 211
best_CO1.hid

) Inj2 2009-03-22-13-19-21-227 _ _
() Inj3 2009-03-22-13-19-21-243 test_C02.hid

) Inj4 2009-03-22-13-19-21-243 test_C03.hid
, kest_D01.hid

best_DOZ,hid
test DO3.hid

1

() Store reinjection sample files with original sample files {same level)

(%) Defaulk file location  C:\Applied Biosystems|35004Data <Plate Mame =-PM_Injfolder_RGY<Inj Folder:,

Obrazek 15 Vysledkova skupina PN_Injfolder_RG
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Sartup Mt Groug

* Mame: | PM_R&

G teave. it e P4 _inflolder G

]

ik batrrnas atributes [l

Erter & Custorn vahsn 25 ke the Pesfie or Sl (opiionali
st S

T i L

O e s lcation

| = |2 O\ Applied Biosystems), 35000 0ata Platez-PH_RG
% X = AL 01_a0t hid
0 = [5) Applied Biosystems = test_ADZ.hid
Dltectes Colrs [Duhdray = ) 3500 [ test_anz.hid
= ) Data test_BDl.hid
atelz-FH_RiG Bl kest_BOZ2.hid
selecked Attribukes (8] P'latelz-PH_RG Ep oo g
Flate Mame ICPlate03-PN_RG est_B03.hi
Dash (-} test_C01.hid
Results Group Marme kest_C02.hid
test_C03.hid
, test_DO1.hid
test_D02.hid
test_D03.hid

i

() Store reinjection sample files with original sample files {same level)

(&) Defaul file location C;\Applied Biosystems|3500|Datal <Plate Name »-PN_Ri,

[Jinclude an Instrument Run Mame folder

Include a Result Group Mame Folder

L[] nclude an Injection Folder

Obrazek 16 Vysledkova skupina PN_RG results group

Vysledkova skupina — pfiklad 2: jak ulozit jeden alelicky Zebfik v jednom
adresafri (8- kapilarni pfistroje)

Spolecnost Applied Biosystems doporucuje injekci alelického Zebtiku jednou na
kazdych 24 vzorkl (viz “Alelicky Zebtik — umisténi (analyza HID)” na strané 155).

Pro 8-kapilarni piistroj vytvoite jednu vysledkovou skupinu pro kazdy soubor tf{
nastfikl z desti¢ky. Kazda vysledkova skupina znamena jeden podle ni pojmenovany
adresar. Jelikoz taz vysledkova skupina je identickd pro soubor tif nasttikd, je vSech
24 vzorku uloZeno v témz adresafi, a to véetné alelického Zebiiku.

Priklad niZe zobrazuje jednu vysledkovou skupinu; pro 96-jamkovou desticku
vytvotte tii dalsi s identickym nastavenim ale odliSnymi nazvy, napft. Injection 4 -
6, Injection 7 - 9 a Injection 10 -12.
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k= Create New Results Group @

* Narmne: | Injection 1 - 3 | [(iocked

Select Results Group Attributes

Preview of Results Group Mame: Injection 1 - 3

Available Atkributes Selected Attributes

IP Mame - Results Group Mame
Logged in User Mame
P4 Prataral Mame

< ?

Select Reinjection Folder Option

() Store reinjection sample files with original sample files (same lewvel)

Select Folder Option
(%) Default file location  C:\Applied Biosystems\3500\0atal<IR. Folder =\Injeckion 1 - 3

) Custom file location |

Include an Instrument Run Mame Folder

Inchude a Resulk Group Mame Folder

Close Save

Vysledkova skupina — pfiklad 3: jak ulozit opakovany nastfik v jiném adreséfi

Obrazek 17 na stran€ 163 zobrazuje ptiklad vysledkové skupiny uklddajici soubory
do:

C:\Example\adresdr pro beh pristroje-instrument run (IR) \ adresdr pro vysledkovou
skupinu - result group [ndzev vysledkové skupiny-results group name+datum zahdjeni
béhu-start instrument run date/Casové oznaceni-time stamp+uZivatelské jméno
prihldsSeného uzivatele-logged in user name\ndzev adresdre pro ndstrik-injection
nebo ndzev adresdre pro opakovany ndstrik.

Cisla na obrazku se vztahuji k sou¢astem vysledkové skupiny a odpovidaji
hierarchii soubord, vytvoiené pti béhu, ktery tuto vysledkovou skupinu vyuziva
(Obrazek 20 na stran¢ 164).
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Knihovna vysledkovych skupin

* Nlame: | R3 Exanple

Selected Attributes

Results Group Mame

Plus{ +)

Stark Instrument Run Date, Time Stamp
Plus{ +)

Logged in User Mame

Select Reinjection Folder Option
(%) Staore reinjection sample files in a separate Reinjection folder (same level as Injection Folders) m
() Skare reinjection sample files with otiginal sample files (same level)
Select Folder Option
() Defaulk file location  <:YApplied Biosystems| 35001 Data)
(&) Custom file location | CHExample E
Include an Instrument Run Mame folder
Include a Result Group Mame Folder
Include an Injection Folder m

Obrazek 17 Priklad vysledkové skupiny

Obrazek 18 na stran¢ 163 zobrazuje seznam nastfikli v béhu, v némz je zadan dvoji
ndstiik a opakovany néstfik.

Cisla na obrazku se vztahuji k polozkam seznamu nastiiki a odpovidaji hierarchii

soubortd, vytvorené pfi béhu, ktery tento seznam nastiikd vyuziva (Obrazek 20 na
strané 164).

Connection Status: Connected Iser Mame: Administrator
Run Mame: Run 2009-02-05-14-59-56-703 E] Run Skatus: Running

I
= Injection List Details (name used for (Igged-in
Instrument Run UREr
7 injections created - 7inPlate A-OinPlate Bl pame folder) name)
[l Injection | Tvpe |Assay Instrument Protocol Plate |Analysis |Flags
fdﬁ'ﬂ"f:fe TF-+horm_POP4 HIDGE_POP4x G5 Plate 01
1 injections) TF-+Morm_PORd_xd HIDEE_POP<:d_GE Flate 01
IF+Morm_POP4_x HID36_PoP4:d_G5 Plate 01
IF+Morm_POP4_xl HID36_POP4xl_G5 Plate 01
IF+Morm_POP4_xl HID36_POP4xl_G5 Plate 01

IF-+Marm_POP4_xl x| 55 Flate 01

A

TF+Marr_POP4_x HID36_POP4:l_G5 Plate 01

[

Obrazek 18 Priklad seznamu néstfiku

Obrazek 19 na stran¢ 164 zobrazuje piiklad definice pojmenovani soubort se
syntaxi:

ndzev vzorku-sample name.(primdrni)protokol analyzy-analysis protocol.casové
oznaceni-unique time stamp integer

Cisla na obrazku se vztahuji k polozkam definice pojmenovéni souborti a odpovidaji

hierarchii soubord, vytvoiené pifi béhu, ktery tuto definici vyuziva (Obrazek 20 na
stran¢ 164).
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* Mame: | FNC Example [Jrocked
Seleck File Mame Attributes

Preview of File Mame:  <Sample Name >, <Analysis Protocol Name . <Unique Time Stamp Integer >

Available attributes Selected Attribukes
arnplicon Marme A Sample Marme
Assay Marme Dok (.
Capillary Mumber Analysis Protocol Mame
Custom Text1 Dok (. )
Cuskom Texk2 Unique Time Stamp Integer
Cuskom Texks
Mate Af Bon

Obrazek 19 Priklad definice seznamu néstfiku

Obrazek 20 na strané 164 zobrazuje adresafe a soubory vytvofené na zakladé
vysledkové skupiny, definice pojmenovani soubort, nazvu béhu a nastiika
zobrazenych na obrazku 17 na strané 163, obrazku 18 na strané 163 a obrazku 19 na
strané 164.

55 (|[2) CH\ExampleiRun 2009-02-05-14-59-56-703\RG Example+2009-02-05-15-03-42+AdministratoriIn? 2009-02-05-15-03-29-642 bl
x AL10.G5_LS(50-400)+Marmalization. 1 233868657454 . hid
E] = ) Example A AL11,G5_LS(50-400)+Mormalization, 1 233868657454, hid
(£ Run 2009-02-05-14-21-57-996 E] AL12,G5_LS(80-400)+Marmalization, 1 233868657454, hid
% [ Run 2009-02-05-14-56-03-468 sample,35_L3(G0-4000+Mormalization, 1233868657454(2), hid
=) [[3) Run 2009-02-05-14-59-56-703 sample. @5 _LS(E0-4000+MNormalization, 1233865687454, hid
=] J Rig Example+2l3l39-02-l35- 15-05-42+Administrator E sample f GS_LS(BD-4DD)+NDrmaIization. 123386868?469(2).hid
J Inj 1 2009-02-05-15-03%-29-610 sample ' GS_LS(BD-4DD)+NDrrnaIizatic-n. 123386868?469(3).hid
[£3) Inj2 2009-02-05-15-03-29-626 sample, 35_LS(80-4000+Marmalization, 1 233868657469, hid

| Inj3 2009-02-05-15-03-29-626

|2 Inj4 2009-02-05-15-03-29-62 E]
|2 Inj5 2009-02-05-15-03-29-62

|2 Injs 2009-02-05-15-03-29-626

Obrazek 20 Hierarchie adresaru a priklad pojmenovani soubort

T 7 7 p - Cuskom file location | CHE |
1 | Umisténi soubort — vysledkovéa skupina ® Lot

Adresar podle nazvu béhu - vysledkova skupina []includs an Instrument Run Nams folder

AdresaF podle nazvu vysledkové skupiny — vysledkova skupina [¥1nclude a Result Group ame Folder

A O DN

Adresar podle nazvu nastfiku — vysledkova skupina [4]Include an Injection folder
Zdvojené nastfiky znazornény _n kde n je pocet opakovani.

(3}

Nazev béhu (pfednastaveny nebo uzivatelem definovany) ze seznamu ndstfikd FunMame: Run 2009-02-05-14-59-56-703

Syntaxe nazvu vysledkové skupiny — vysledkova skupina

RG Example+<Start Instrument Run Date,/ Time Stamp =+ <Logged in User Name >

7 | Syntaxe nazvu souboru z definice pojmenovani soubord

 <Sample Name>.<Analysis Protocol NameZ, <Unigue Time Stamp Integer >
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Knihovna protokoll pristroje

Prehled

Protokol piistroje je soubor parametrd, které uréuji fungovani piistroje v priibéhu
béehu. Je to povinna soucast eseje pro vSechny typy aplikaci.
Vytvatite-li esej, je jeji soucasti jeden nebo vice protokoll piistroje. Zadavate-li

22,

protokoly z knihovny, vytvaftite v eseji jejich kopii, kterou lze upravit nezavisle na
puvodni poloZce uloZené v knihovné. Vice informaci o sledovani historie zmén
polozek naleznete v ¢asti “Sledovani zmén polozky” na stran¢ 210.

Vytvoreni nového protokolu pfistroje

Pokud tovarné nastavené protokoly piistroje nespliluji vase poZadavky, miiZete
vytvofit nové:

1. Oteviete knihovnu protokolil

. v . Dashboard Edit - Library  Mainten
2. Kliknéte na ikonu “¥ Create -
(Vytvorit). % Libran Resources "% hgate

3. V dialogovém okn¢ Create New
Instrument Protocol (Vytvofit
novy protokol piistroje) (Obrazek K Hanage
21 na stran€ 166) zvolte typ Plates
aplikace: Sekvenovani, assws | | EElgliadment
Fragmentacni analyza nebo HID. File: Mame Conventions
Seznam moduli je filtrovan Results Group

v zavislosti na zvolené aplikaci. il amaty=e
(L0}

Filter: [ all

Fragmentar
HIDS
HID
HID
HID:

HID 3

4. Nastavte parametry (Tabulka |$'S i

10 na strané 166). Dye Sets

‘|m‘m‘¢.‘w‘m|H

5. UloZte protokol pfistroje:

2N 2

e Vytvétite-li protokol piistroje z knihovny, kliknéte na Save (Ulozit).

2N 2.

* Vytvéfite-li protokol piistroje z obrazovky Assign plate Contents (Definice
obsahu desti¢ky), kliknéte na Apply to Plate (PouZit v desti¢ce) nebo Save
to Library (Ulozit do knihovny).
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!,-: Create Mew Instrument Protocol

Setup an Instrument Protocol
@ Pratocal Mame "FragrentanalysisS0_POPTx|_1" already exists in the Library,

application Type: IFragment 'I Capillary Length: |50 = | cm Palymet: IPOP? 'I
Crve Sek: IGS 'I
r Instrument Protocol Properties
* Run Module: IFragment.ﬂnalysisSU_POF‘?xl j
* Protocol Mame: |FragmentAnalysisSD_POP?xI_l [ Locked

Description: |

« Advanced Options

Valkage Tolerance (kivolts):

Cven Temperature (#C); I &l
Run Time {sec.): I 1330

Following walues are not recommended bo be changed.

Run Yoltage (kvolts); I 19.5
PreRun Time {sec.): I 180

PreRun Yoltage (kyolts): I 15 Injection Yolkage {kyolts): I 1.6
Injection Time {sec. ) I 15 Draka Delay (sec.): I 1

Valkage # of Steps (nk): |30 Valkage Step Interval (sec.h:
First Read Ok Time {me): | 200 Second Read Out Time (ms): | 200
Mormalization Target: | 4500.0 Mormalization Factor Threshold Min: | 0.3 Mormalization Factor Threshold Maz:

Close

Save |

Obrazek 21 Vytvoreni nového protokolu pfistroje — nastaveni parametrd normalizace
je zvyraznéno Cervené a zobrazuje se pouze v pfipadé fragmentaéni analyzy a HID

Tabulka 10  Definice protokolu

Nastaveni

Popis

Application Type —
Typ aplikace

» Sequencing - Sekvenovani
» Fragment analysis — Fragmentacni analyza
HID

Capillary Length, Polymer,
Dye set — Délka kapilary,
polymer, sada barev

Délka kapilary, polymer a sada barev, s kterymi bude protokol pouzit.

Run module — Modul béhu

Protocol name — Nazev
protokolu

Locked - Uzaméeno

Description - Popis

Tovarné nastavené moduly, jimiz jsou definovany parametry béhu.

Vice informaci viz “Moduly béh{” na strané 263.

Nazev protokolu (musi byt unikatni).

Je-li tato moznost zvolena, mize dané nastaveni odemknout pouze uzivatel, ktery je
vytvofil, administrator, nebo jiny uzivatel, ktery je k tomu opravnén. Vice informaci viz
Kapitola 7 “Zabezpeceni, sledovani zmén a elektronicky podpis (Modul SAE)” na strané

an=

Volitelné textové pole.
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Tabulka 10  Definice protokolu (pokracovani)

Nastaveni

Popis

Oven temperature ( °C)
Run voltage (kVolt)
Prerun voltage (kVolt)
Injection voltage (kVolt)
Run time (sec)

PreRun time (sec)
Injection time (sec)

Data delay (sec)

Teplota picky béhem béhu.

Napéti béhem elektroforézy vzorku.

Napéti béhem preelektroforézy (pfed nastfikem vzorku).
Napéti pfi nastfiku vzorku.

Doba trvani béhu od dosazeni pozadovaného napéti.
Doba trvani preelektroforézy.

Doba nastfiku.

Doba mezi zahajenim separace a zahajenim sbéru dat.

Pokrocila nastaveni — Nemérite, pokud vas k tomu nevyzve zastupce spolecnosti Applied Biosystems

Voltage tolerance (kVolt)

Maximalni povolena tolerance napéti.

Voltage # of Steps
Voltage step interval (sec)

First read out time (ms)

Second read out time (ms)

Pocet krokd ndbéhu napéti na pozadovanou hodnotu.
Doba trvani kazdého kroku nabéhu napéti.

Interval sniméani dat. Hodnota First ReadOut time by méla byt stejna jako Second
ReadOut time.

Interval sniméani dat. Hodnota Second ReadOut by méla byt stejna jako First ReadOut
time.

Pouze pro protokoly fragmentacni analyzy a HID: Parametry normalizace (Normalization) ponechejte na
prednastavenych hodnotéch (informace o pouzivani téchto parametrd viz “Kontrola normalizovanych vysledkd” na strané

90).

Normalization Target —
Cil normalizace

Predpokladana pramérna hodnota RFU pro soubor pikd ve velikostnim standardu GS600
LIZev2 pouzivaném pro normalizaci.

Pro kazdy modul byla experimentalné stanovena pfednastavena hodnota, a to

v zavislosti na vySce vybranych pika velikostniho standardu GS600 pfi dané dobé
nastriku.

DULEZITE! Zménite-li v protokolu pfistroje dobu nastfiku, upravte tmémé tomu i
hodnotu parametru Normalization Target. Napf. je-li doba néastfiku 10 sec a
Normalization Target ma hodnotu 2000, pak zménite-li dobu nastfiku na 15 sec (50%
prodlouzeni), zménte hodnotu Normalization Target na 3000 (50% zvySeni).

Normalization Factor
Thresholds — Prahové
hodnoty normalizaéniho
faktoru

Povoleny rozsah parametru Normalization Factor (pfednastaveny rozsah je 0.3 az 3.0).

DULEZITE! Zvyseni prahové hodnoty nad 3.0 maze zvysit pozadi.

Neni-li hodnota vypoéitaného normalizaéniho faktoru v pfedem stanoveném rozsahu,
jsou vysky pikl vzorku nasobeny maximalni nebo minimalni povolenou prahovou
hodnotou normalizaéniho faktoru. Napf. je-li povoleny rozsah pro hodnotu
normalizaéniho faktoru 0.3 az 3.0 a vypoc¢itany normaliza¢ni faktor ma hodnotu 5,
program pouzije normaliza¢ni faktor 3.0).

Normalization Factor -
Normalizaéni faktor

Pramérna hodnota RFU pro soubor pikd ve velikostnim standardu GS600 LIZe v2
pouzivaném pro normalizaci vydélena hodnotou parametru Normalization Target.

Pokud je normalizaéni faktor pro dany vzorek v ramci limitu, jsou vzorky oznac¢eny
symbolem d pokud ne, jsou oznaeny symbolem
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Kapitola 6 Sprava knihoven

Knihovna souboru barev

Prehled

Soubor barev je soucdsti protokolu piistroje a definuje:

* Barvu(y)
» Poftadi barevnych pikt standardu
* Parametry spektrdlni analyzy

2w s

Vytvétite-li protokol piistroje, je jeho soucdsti i soubor barev. Zaddvate-li tuto
polozku z knihovny, vytvafite v protokolu jeji kopii, kterou lze upravit nezavisle na
puvodni polozZce ulozené v knihovné. Vice informaci o sledovani historie zmén
polozek naleznete v ¢asti “Sledovani zmén polozky” na stran¢ 210.

Vytvofeni nového souboru barev

Pokud tovarné nastavené soubory barev nespliuji vase pozadavky, mizZete vytvorit

nove:
1. Oteviete knihovnu soubort barev. = 3500 Data Collection Software
o . . Dashboard | Edit * Library  Maink
2. Kliknéte na ikonu “# Create I ' Sy e
(Vytvorit). % Libran Resources Eglgate

3. V dialogovém okn¢ Create New A
Dye Set (Vytvofit novy soubor
barev) (Obrazek 22 na stran¢ 169) K Manage

zadejte ndzev. Plstes
Azsays ﬁ_ Dye Jet
4. Nastavte parametry (Tabulka e

. File Mame Conventions A A
11 na strané 169). AnyD

AE

Filter:

Results Group

5. Kliknutim na Save nastaveni uloZte. | [ anasyze

E

A ES
ES

4F

Instrument Protocals

+m
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Knihovna soubort barev

x

Setup a Dye Set

@ [we Set Mame is a required Field. Provide a unique walue.

* Dve St Name | [ Locked

* Chermiskry IMatrix Standard j

* Dree Seb Template |SERiEnsEWE

Arrange [Drves
[rye Selection

Reduced Selection

Calibration Peak Crder

* Parameters
The parameters will be used For instruments configured with S0cm capillary array and polymer POPT

Matriz Condition Mumber Upper Limit | 13,5
Locate Skart Poink * pfter Scan [ 000 | * Before Scan
* Limit Seans To [3250

Sensitiviky | 0.4

* Minimum Quality Score | 0,95

Motes
applied Biosystems ;l

s |

Obrazek 22 Vytvoreni nového souboru barev

Tabulka 11 Definice souboru barev

Nastaveni Popis

Dye Set Name - Nazev | Nazev souboru barev (musi byt unikatni).

Locked - Uzaméeno Je-li tato moznost zvolena, muze dané nastaveni odemknout pouze uzivatel, ktery je
vytvofil, administrator, nebo jiny uzivatel, ktery je k tomu opravnén. Vice informaci viz
Kapitola 7 “Zabezpeceni, sledovani zmén a elektronicky podpis (Modul SAE)” na
ctrand 197

Chemistry - Chemismus = Typ standardu, pro ktery dany soubor barev vytvafite: sekvenaéni (Sequencing) nebo
matriéni (Matrix) standard

Dye Set Template — Tovarné definovany templat, na jehoz zékladé je vytvoren soubor barev.

Templat souboru barev Templat Any Dye (jakakoliv barva) Ize pouzit pro situace, kdy nevyuzivate barvy, které
jsou soucasti matriénich standard(i pro provadéni spektralni kalibrace.
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Kapitola 6 Sprava knihoven

Tabulka 11  Definice souboru barev

Nastaveni Popis

Arrange Dyes — Razeni | Zobrazi barvy a pofadi pikd pro zvoleny soubor barev. Tabulku upravujte
barev pouze pro templat AnyDye:

» Dye Selection — Uréeni barvy pouzité pro kalibraci

» Reduced Selection — UrCeni barvy pouzité ve vzorcich.

Napf. pouzivate-li soubor 5 barev, ale mate vzorky znacené pouze modrou barvou, mizete
snizit poc€et barev pouze na modrou a oranzovou (velikostni standard).

Parameters - Parametry = Nastaveni ukazatele kvality (Quality Value), parametru Condition Number, skenu (Scan) a
citlivosti (Sensitivity).

Notes - Pozndmky Volitelné textové pole.
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Knihovna velikostnich standard(

Knihovna velikostnich standardu

Prehled

Velikostni standard je soubor fragmentti o znamé velikosti, ktery se pouziva
k vytvoreni kiivky, na jejimz zdklad¢ je odectena velikost neznamych pikt-
fragmentd.

Vytvétite-li novy protokol pro odecet velikosti piki (sizecalling — fragmentaéni
analyza) nebo protokol QC (HID), je soucasti protokolu i velikostn{ standard.
Zadavate-li velikostni standard z knihovny, vytvafite v eseji jeho kopii, kterou lze
upravit nezavisle na ptivodni poloZce uloZené v knihovné. Vice informaci o
sledovan{ historie zmén poloZek naleznete v ¢asti “Sledovani zmén polozky” na
strané 210.

Velikostni standardy pro normalizaci

Soucésti knihovny jsou tovarné€ nastavené velikostni standardy urcené pro
normalizaci vysledkd fragmentacni analyzy a HID:

* Fragmentacni analyza:
— GS600LIZ+Normalization
— GS600(60-600)LIZ+Normalization — Pro ptipady, kdy jsou piky o
velikosti 20 a 40 bazi velikostniho standardu GS600 LIZ v2 piekryty
primer pikem.
* HID:
— GS600(80-400)LIZ+Normalization

Normalizace umoznuje korekci variability intenzity signalu dané pouzitim riznych
piistroji, kapildrnich sad a parametrii injekce. Je-li pouZiti normalizace definovano
v primdrnim analytickém protokolu, vypocita program pro kazdy vzorek
normalizacni faktor. Tento faktor se pouZziva jako nasobitel k dpraveé vysky pika
vzorku relativné vuci pikim velikostniho standardu GS600 LIZe V2.

DULEZITE! Pokud se nezdaif odecet velikosti fragmentd (parametr SQ (Sizing
Quality) je E]), normalizace se neprovadi, i kdyZ je normaliza¢ni faktor v rdmci

limitu. Ujistéte se, Ze pouzivate normalizacni standard vhodny pro vaSe tcely. Napf.
pokud hrozi, Ze malé fragmenty budou piekryty primerovymi piky nebo Ze velké
fragmenty nebudou kvili pomalé pohyblivosti viibec detekovany, upravte

odpovidajicim zptisobem definici velikostniho standardu.
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Kapitola 6 Sprava knihoven

Bez normalizace S normalizaci

Pristroj A

2000 —+ 2000

1500 — |
Pristrof A —| |

1500 —

1000 — i 1000 —-
||~ Pristro B
|

500 —+ 500 —+t

— Pristroj B

Vice informaci viz “Kontrola vysledkti normalizace” na strané 90.

Vytvofeni nového velikostniho standardu

Pokud tovarné nastavené velikostni standardy nespliiuji vase pozadavky, mizete

vytvorfit nové:

1. Otevrete knihovnu velikostnich
standarda k= 3500 Data Collection Software

2. Kliknéte na ikonu " Create
(Vytvorit).

Dashboard Edt -

% Librans Resources

3. V dialogovém okn¢ Create New
Size Standard (Vytvofit novy
velikostni standard) (Obrazek 22 na
stran¢ 169) zadejte nazev
velikostniho standardu.

4. (Volitelné):

* Oznacte pole Locked
(Uzamceno). Je-li tato moZnost
zvolena, muze dané nastaveni
odemknout pouze uzivatel,
ktery je vytvoril, administrator,
nebo jiny uZivatel, ktery je

k tomu oprdvnén. Vice
informaci viz Kapitola 7

* Manzce

Plates
Azsays
File Mame Convertions

Results Group

.l \, Analyze

Instrument Protocals

Dye Sets

b 3 A
Basecalling Protocols

Library  Maintena
greate

Filter:

@- Size Stan
—

CE
cE
G5
G3
G3
G5
G5
G5
G5

1
|2 |
EN
]
|5 |
|6 |
ER
s |
o |

“Zabezpeceni, sledovani zmén a elektronicky podpis (Modul SAE)” na

stran¢ 197.

» Zadejte popis.

5. Zvolte barvu.

z %z

6. Zadejte velikosti fragmentti oddélené ¢arkou, mezerou nebo klavesou Enter.

7. Kliknéte na ikonu Add Sizes (Pridat velikosti).
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Knihovna velikostnich standardt

8. Kliknéte na Save (Ulozit).

k= Creaie Mew Size Standard @

Setup a Size Standard

@ Size Standard Mame is a required field, Provide a unique walue,

* Size Standard | | [iocked

Description: | |

* Dwee Calor: w

Enter sizar i e field befow saparafed by a comma, space, ov refun Hhan oick the

Ao SizefEls > button fo add tham fo Bhe curent sze sfandard defindron. -
* Current Size Standard definition: | Del

Erter new Size Standard definition: (e.q. 11.0, 34.2, 55)

Close Save

Obrazek 23 Vytvorfeni nového velikostniho standardu

Uprava tovarné nastaveného standardu pro normalizaci

1. Zvolte tovarné nastaveny velikostni standard pro normalizaci (oznaceny jako
nazev “+Normalization.”)

2. Kliknéte na EH Duplicate (Zdvojeni).

3. Upravte takto vytvofenou kopii velikostniho standardu. Piky velikostniho
standardu pouZivané pro normalizaci jsou vyobrazeny Sed¢€ a nelze je upravit.

4. Kliknéte na Save (Ulozit).
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Knihovna protokolt pro odecet bazi - basecalling (primarni
analyza — sekvenovani)

Prehled

Protokol pro odecet bazi - basecalling je protokol primarni analyzy vysledki
sekvenovani.

Protokol je soubor nastaveni pouzivanych algoritmy (tzv. basecallery) pro
pritfazeni jedné z bazi kazdému detekovanému piku a pro pfifazeni ukazatele
kvality kazdé takto ¢tené bazi. Soucasti jsou:

* Parametry analyzy

* Platné rozsahy ukazatelti kvality (viz zdlozka View Results)
Vytvéfite-li esej pro sekvenovani, je jeji soucdsti protokol pro odecet bazi -
basecalling. Zadavate-li protokoly z knihovny, vytvéfite v eseji jejich kopii, kterou
Ize upravit nezavisle na ptivodni poloZce uloZené v knihovné. Vice informaci o

sledovani historie zmén polozZek naleznete v ¢asti “Sledovani zmén polozky” na
strané 210.

Vytvoreni nového protokolu pro odecet bazi - basecalling

Pokud tovarné nastavené protokoly pro odecet bazi nespliuji vase pozadavky, mtzete
vytvofit nové:

1. Oteviete knihovnu protokolt pro [ ;
o . ., k= 3500 Data Collection Software
odecet bazi.

Dashboard Edt - Libtary  Mainken:
2. Kliknéte na ikonu “¥ Create ' 4
(Vytvof‘it). & Librans Resources ar - %ate
3. V dialogovém okn¢ Create New _
Basecalling Protocol (Vytvofit Filter:
. v s s * hanage
novy protokol pro odecet bazi)
v zaloZce Analysis Settings s :
(Parametry analyzy) (Obrézek 24 Assars || R
na strané 175) nastavte e Bere Semymias Selisy
parametry (viz Tabulka 12 na Resuts Group :E:V:
v — Ma,
strang 175). i Anatyze "
4. V zdlozce QV Settings MRl
(Nastaveni ukazatelt kvality) Dye Sets
téhoz dialogového okna SiEcislancards:
(Obrazek 25 na strané 177)

ﬂi

nastavte zbyvajici parametry
(Tabulka 13 na strané 178).

5. Kliknéte na Save (Ulozit).
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Knihovna protokolll pro odecet bazi - basecalling

K= Create New Basecalling Protocol r‘>__<|

Setup a Basecalling Protocol

@ Protocol Mame is a required field, Provide a unique value,

* Protocol Mame: | | [iocked

Description: | |

Basecaller: KE1.4.1 %

Analysis Settings | QY Settings

¢ Mobility File

b Quality Threshold

» Mined Bases Threshold
b Analyzed Data Scaling
b Clear Range Methods

Surimaty of current settings

Mahility File: KE_3500_POPT_BDTv3
Quality Threshold: Do nok assign M's bo Basecall
Mixed Base Threshold: 25.0%

Scaling: True Profile

Clear Range Methods: Use quality values,

Close

Obrazek 24 Vytvorfeni nového protokolu pro odecet bazi — zalozka Analysis Settings

Tabulka 12  Protokol pro odecet bazi — zalozka Analysis Settings

Nastaveni

Popis

Name — Nazev protokolu

Nézev protokolu (musi byt unikatni).

Locked - Uzaméeno

Description - Popis

Basecaller

Mobility file — Soubor
pohyblivosti

Je-li tato moZnost zvolena, mize dané nastaveni odemknout pouze uzivatel, ktery je
vytvofil, administrator, nebo jiny uzivatel, ktery je k tomu opravnén. Vice informaci viz
Kapitola 7 “Zabezpeceni, sledovani zmén a elektronicky podpis (Modul SAE)” na strané
197.

Volitelné textové pole.

Algoritmus pro odecet bazi.

Poznamka: Verze basecalleru (algoritmus pro odecet bazi) je v protokolu uvedena

v trojciferné podobé. Verze uvedena v zobrazeni vysledkd sekvenovani ma ¢tyfi Cislice,

¢tvrta Cislice je internim oznacenim.

Obsahuje Udaje potfebné pro vypocet korekce pohyblivosti jednotlivych fragmentl
v dlsledku pouziti riizného fluorescenéniho znaceni.
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Kapitola 6 Sprava knihoven

Tabulka 12  Protokol pro odecet bazi — zalozka Analysis Settings

Nastaveni

Popis

Quality Threshold —
Prahové hodnoty kvality

» Basecall Assignment (ambiguous bases) — Pfifazeni bazi (nejednoznacné baze):
— Do not assign N'’s to basecalls — Neoznacovat baze symbolem N
— Assign N’s to basecalls with QV<15 — Baze s hodnotou QV < 15 oznadit
symbolem N
» Ending base — Posledni odec¢tena baze:
At PCR Stop — Na konci PCR produktu
After X number of Bases — Po urcitém poctu bazi

— After X number of Ns in X number of Bases — Po ur&itém poctu pouziti symbolu N
v daném celkovém poctu bazi

— After X number of Ns - Po ur¢itém poctu pouziti symbolu N
Poznamka: Analyzujete-li sekvence kratkych PCR produktd, zvolte moznost At PCR
Stop — Konec analyzy na konci PCR produktu.

Mixed bases threshold —
Prahova hodnota smésnych
bazi

Pfi pouziti této funkce bude baze v misté, kde jsou detekovany
dva prekryvajici se piky, a vyska mensiho z nich je vyssi nez
nastavena minimalni hodnota, interpretovéna jako smésna.

Use Mixed Base Identification

D mot assign a mixed base when the secondary peak height is <=t |25 | %

AR\

Analyzed Data Scaling -
Nastaveni zobrazeni dat

Nastaveni zobrazeni dat. Tento parametr neovliviiuje pfesnost odectu bazi.
* True Profile — Uniformné — prdmérna vySka pikd v oblasti nejsilngjSiho signalu
je pfiblizné rovna fixni hodnoté. Celkovy profil pikll je velmi podobny zobrazeni
signalu nezpracovanych dat.
+ Flat Profile — Semilokalné — pramérna vyska pikd v jakékoliv oblasti je pfiblizné
rovna fixni hodnoté. Celkovy profil pikd je plochy ve stfedni Skéle (> ca 40 bazi).

Clear range — ZpUsob
definice oblasti Clear Range

+ Use clear range minimum and maximum — Oblast Clear Range je dana definici

prvni a posledni baze, pfipadné uréenim kolik bazi z 3' konce bude ofiznuto.

» Use quality values — Ur¢eni Clear Range na zakladé ukazatell kvality. Program
posuzuje pocet bazi s nizkou hodnotou ukazatele kvality v klouzavém okné o dané
délce, oblast Clear Range zac¢ne pfi splnéni podminky, Ze pocet téchto bazi nesmi
prekro¢it nastavenou hodnotu, a skonéi, jakmile podminka znovu neni spinéna.
Use identification of N cells — Uréeni Clear Range na zékladé symboli N. Program
posuzuje pocet bazi N v klouzavém okné o dané délce, oblast Clear Range zacne pfi

splnéni podminky, Ze pocet téchto bazi nesmi prekrocit nastavenou hodnotu, a
skon¢i, jakmile podminka znovu neni spinéna.
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Knihovna protokol( pro odecet bazi - basecalling

k= Create New Basecalling Protocol @
Setup a Basecalling Protocol

@ Protocal Mame is a required field. Provide a unique value.

* Protocol Mame: I:I [JLocked

Description: |

Basecaller: KE1.4.1 »
Analysis Settings | Q¥ Settings |

Sequence CQuality

Suspect Range

100-300

Contiguous Read Length

Trace Score 15-30

V204

Close

Obrazek 25 Vytvoreni nového protokolu pro odecet bazi — zalozka QV Settings

V zaloZce QV settings se nastavuje rozsah ukazateld kvality, pouzivanych na
ndsledujicich obrazovkéch:

* Monitor Run (Monitorovani béhu) — Stav ukazatele kvality (QV):

— Jsou-li v§echny parametry vyhodnoceny jako “Dobte
QV na obrazovce Monitor Run ﬂ (zelena).

9

(pass), je hodnota

2

(suspect), je hodnota QV na obrazovce Monitor Run =] (Zlutd).

— Je-li jakykoliv parametr vyhodnocen jako “Spatn&” (fail), je hodnota QV
na obrazovce Monitor Run U=l (Cervena).

View Sequencing Results (Kontrola vysledku sekvenovani) > Tabulka

Metric Analysis Results— Zobrazuje stav pass/check/fail (dobie/kontrola/

Spatn€) pro parametry Trace Score Quality, CRL Quality a QV20+ (viz
“Kontrola kvality sekvence” na strané 81).

— Je-li jakykoliv parametr vyhodnocen jako pochybny — nutnd “Kontrola”
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Kapitola 6 Sprava knihoven

Tabulka 13  Protokol pro odecet bazi — zalozka QV settings

Nastaveni Popis

Contiguous Read Length Nejdel$i nepferusovany Usek sekvence bazi s primérnou hodnotou ukazatell kvality
(Quality Value (QV) > 20.
Kromé uréeni hodnoty QV pro kazdou bazi program vyhodnocuje QV sousednich
bazi (v okné o velikosti + 20-bp): pocinaje od 5' konce program pocita primérnou
hodnotu QV v ramci klouzavého okna o délce 20 bazi, které vzdy o jednu bazi
posune k 3' konci. Vysledny nejdel$i nepferusovany Usek je CRL.

Trace Score Pramérna hodnota ukazatel( kvality (QV) bazi v oblasti Clear range daného vzorku.
QV20+ Celkovy pocet bazi v celé sekvenci majicich ukazatel kvality rovny nebo vy3si nez 20.
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Knihovna protokoll pro odecet velikosti pikti - sizecalling

Knihovna protokolt pro odecet velikosti piku - sizecalling
(primarni analyza — fragmentace)

Prehled

Protokol pro odecet velikosti piki - sizecalling je protokol primarni analyzy
vysledkt fragmenta¢ni analyzy.

Protokol je soubor nastaveni pro detekci pikii, odecet jejich velikosti a pro ukazatele
kvality.

Vytvétite-li esej pro fragmentacni analyzu, je jeji soucdsti protokol pro odecet
velikosti piki - sizecalling. Zadavate-li protokoly z knihovny, vytvéfite v eseji jejich
kopii, kterou Ize upravit nezavisle na ptivodni poloZce uloZené v knihovné. Vice
informaci o sledovani historie zmén poloZek naleznete v ¢asti “Sledovani zmén
polozky” na strané 210.

Vytvoreni nového protokolu pro odecet velikosti pikl - sizecalling

Pokud tovarné nastavené protokoly pro odecet velikosti pikti nespliuji vase
pozadavky, miZete vytvofit nové:

et velhont i oo
v . . o = 3500 Data Collection Software
odecet velikosti piki.

Dashboard Edit - Library  Mainkten:
2. Kliknéte na ikonu “# Create ' .
(Vytvof‘it). & Librany Resources '_.-j:jl}ate
3. V dialogovém okné¢ Create New _
Sizecalling Protocol (Vytvofit Filter:
, v * Manage
novy protokol pro odecet
velikosti pikll) v zdloZce Analysis el .
Settings (Parametry analyzy) sssars | | LSRR
(Obrézek 26 na strané 180) File Mame Conventions BOTw 1,
nastavte parametry (viz Results Group EE?:'
~ = W,
Tabulka 14 na stran¢ 180). [/ anatvze o
4. V zdlozce QC Settings e RElosRE
(Nastaveni ukazateli kvality) Digisets
téhoz dialogového okna Slzeistandards
(Obrazek 27 na strané 183) =
nastavte zbyvajici parametry %

(Tabulka 15 na strané 183).

5. Kliknéte na Save (Ulozit).
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Il Create Mew Sizecalling Protocol @

Setup a Sizecalling Protocol

@ Protocol Mame is a required field. Provide a unigue value.

* Protocal Mame: | | CLacked

Description: | |

Size Standard: | GSE00LIZ v

Sizecaller: SizeCaller v1.1.0 % i

Analysis Settings | QC Settings |

Analysis Range: Full b Sizing Range: Full w Size Calling Method: |Local Southern »
Analysis Start Paint: 1 Sizing Skark Size: J Primer Peak: |Prasent bt |
Analysis Stop Poink: 1] Sizing Stop Size: | L0 ]
Blue Green Yellow Red Purple Orange
Minimum Peak Height | 175 | [175 | [175 | [175 | [175 | [175 |

Carmmon Settings

Use Smoothing | None :‘

Use Baselining (Baseline Window (Pts)) |51 ]

fos |

Mirimurn Pe.sk Half Width 2 |
Peak Window Size 15 ]
Palynarial Degree 3 ]

Slope Threshold Peak Start 0.0 ]

Slope Threshold Peak End [ 0.0 ]

Close | Save

Obrazek 26 Vytvorfeni nového protokolu pro odecet velikosti pikt — zalozka Analysis
Settings

DULEZITE! Pokud se nezdaif odeéet velikosti fragmentii (parametr SQ (Sizing
Quality) je E'.'.l), normalizace se neprovadi. Nastavte parametry analyzy tak, aby byly
spravné odeéteny velikosti pikti velikostniho standardu, a odpovidajicim zpisobem
nastavte i parametry ukazatelti kvality. Program 3500 Series Data Collection
neumoznuje opakovat analyzu dat.

Tabulka 14 Protokol pro odecet velikosti pikl — zalozka Analysis settings

Nastaveni

Popis

Name — Nazev protokolu

Nazev protokolu (musi byt unikatni).

Description - Popis

Volitelné textové pole.

Size standard - Velikostni
standard

Definice velikostniho standardu v programu odpovidajici pouzitému souboru barev.

Chcete-li pouzit normalizaci, zvolte odpovidajici velikostni standard (viz “Velikostni
standardy pro normalizaci” na strané 171).
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Tabulka 14 Protokol pro odecet velikosti pikll — zalozka Analysis settings (pokracovani)

Nastaveni

Popis

Analysis Range — Rozsah
analyzy

Sizing Range — Rozsah
pouzivanych fragmentu
velikostniho standardu

Size Calling Method —
Metoda odectu velikosti pikd

Primer Peak — Primer pik

Peak Amplitude Thresholds —
Minimalni vySka piku

Smoothing - Vyhlazeni

Nastavte rozsah oblasti, v niz se provadi analyza (v datovych bodech):
« Full Range - Uplny rozsah — analyzuje se cela oblast jak byla zaznamenana,
véetné primer piku.

« Partial Range — Casteény rozsah — analyzuje se oblast v definovaném rozsahu.
Zadejte poc¢atek analyzované oblasti (v datovych bodech) za primer pikem a pred
prvnim pozadovanym pikem velikostniho standardu. Zadejte konec analyzované
oblasti za poslednim poZzadovanym pikem velikostniho standardu. Toto zadani se
mlze mezi jednotlivymi pfistroji liSit. Potfebné informace o tom, jak tyto hodnoty
zadat, ziskate nahledem na hrubé data.

Datové body mimo zadany rozsah nejsou brany v potaz.

Poznamka: Ujistéte se, ze v rozsahu analyzy tak jak je zadan jsou pfitomny vSéechny
piky velikostniho standardu definované v poli Sizing Range (nize).
Nastavte rozsah pouzivanych fragmentud velikostniho standardu (v bp):

+ All Sizes — VSechny velikosti.

» Partial Sizes — Vybrané velikosti. Zadejte po¢ate¢ni a koncovou hodnotu odpovidajici
zvolenym pikam pouzivaného velikostniho standardu.

» Local Southern - (pfednastaveno) Velikost fragmentl je ur€ena na zékladé
vztahu mezi jeho velikosti a elektroforetickou pohyblivosti.

+ 3rd Order Least Squares — Regresni analyza.

* 2nd Order Least Squares - Regresni analyza.

+ Cubic Spline Interpolation — Kfivka pro odecet velikosti pikud (sizing curve) prochézi
v§emi body zvoleného velikostniho standardu.

+ Global Southern Method — Kompenzuje variabilitu elektroforetické pohyblivosti
urcitych fragmentl (obdoba metody nejmensich &tvercl - least squares methods).

Pokud primer pik zakryva jiné piky, o které mate zajem, zvolte Present - Pfitomen.
Algoritmus ignoruje pfitomnost primer piku, ale tento je stejné zobrazen.

Poznamka: Pokud nejsou detekovany piky 20 a 40 bazi standardu GS600 LIZ ,
pouzijte standard GS600(60-600)LIZ+Normalization.

Definujte minimalni vy8ku piku (RFU) v kazdé barvé. Nizsi piky nejsou detekovany.

PouZijete-li napf. pfednastavenou hodnotu 175, program detekuje pouze piky o vySce
minimalné 175. Niz8i piky jsou sice zobrazeny, ale nejsou rozpoznany ani oznaceny
(neni odeciténa jejich velikost).

Poznamka: Nastavte hodnotu parametru Peak amplitude thresholds na 175 i
v metodé analyzy programu GeneMappere .

Zvolte jednu z moznosti vyhlazeni kontury pikd — ovliviiuje téZ detekci falednych pikd:
+ None (Zadné) (pfednastaveno). Nejlep$i v piipadé ostrych, tizkych piku.

+ Light (Mirné). Pro normalni (“typické”) vysledky. Mirné snizuje vySku piku.

» Heavy (Vyrazné). Pro velmi ostré a Gzké piky. Mdze vyrazné snizit vysku piku.
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Tabulka 14 Protokol pro odecet velikosti pikli — z&lozka Analysis settings (pokracovani)

Nastaveni

Popis

Baseline Window — Okno pro
odecet pozadi

Min. Peak Half Width —
Minimalni Sitka piku
Polynomial Degree — Stupen
polynomu

Peak Window Size — Sitka
okna - citlivost detekce pikd

Thresholds Peak Start and
End - Prahov4 hodnota
sklonu — pocatek a konec
piku

Definujte rozsah okna, v némz budou upraveny signaly v§ech barev na stejnou Uroveri
tak, aby bylo umoznéno lepsi srovnani relativni intenzity signalu:

» Maly rozsah muze vést ke zkraceni pikd.
» Velky rozsah mUze vést ke zvySeni signalu pozadi a nasledné k “pozdvihnuti” pikd,
pfipadné nebudou piky vykresleny az na Groven signalu pozadi.

Nejmensi povolend Sifka piku v poloviné jeho vysky. Pouziva se pro detekci pikd.
Povoleny rozsah je 2 az 99 datovych bodu.

Stupen polynomu nemuze byt vétsi nez hodnota parametru Peak Window Size.

Ovliviiuje citlivost detekce pikd. Umoziiuje detekovat piky liSici se o jednu bazi a pfitom
minimalizovat detekci roz§ifenych bazi pikud.

Algoritmus detekce pikd pocité prvni derivaci polynomické regresni kfivky prolozené
datovymi body v okné&, jehoz stfed je v kazdém datovém bodé definovaného rozsahu
analyzy (analysis range).

Vy$8i hodnota stupné polynomu umozriuje kfivce Iépe sledovat prabéh signélu a tedy
zachytit Iépe tvar pik( v elektroferogramu.

Zadejte Sitku okna (v datovych bodech). Je-li v okné vice nez jeden vrcholek piku,
jsou v8echny rozpoznany jako jeden pik:

+ Maximalni hodnota je pocet datovych bodl mezi piky.
+ Lze pouzit pouze licha ¢isla.

Chcete-li zvysit citlivost detekce pikud, zvySte hodnotu stupné polynomu a snizte
hodnotu parametru Peak window size.

Chcete-li snizit citlivost detekce piku, snizte hodnotu stupné polynomu a zvyste
hodnotu parametru Peak window size.

+ Peak Start — Pocatek piku — Pik za¢ne, kdyz hodnota prvni derivace (sklon tecny)
na pocatku piku pfed inflexnim bodem je rovna nebo vyssi nez hodnota v poli “Peak
Start”. Pfednastavena hodnota je 0, coZz znamena, Ze pik za¢ne co nejvice vlevo,
kde je sklon te¢ny co nejbliz§i 0° (horizontalni linie). Jin& ¢isla nez 0 posouvaji
pocatek piku smérem k jeho stfedu. Zadana hodnota nesmi byt negativni.

» Peak End - Konec piku - Pik kon¢i, kdyz hodnota prvni derivace (sklon te¢ny) na
konci piku za inflexnim bodem je rovna nebo vyssi nez hodnota v poli “Peak Start”.
Pfednastavena hodnota je 0, coz znamena, Ze pik skonéi co nejvice vpravo, kde je
sklon teény co nejbliz&i 0° (horizontalni linie). Jina ¢isla nez 0 posouvaji konec piku
smérem k jeho stfedu. Zadana hodnota nesmi byt pozitivni.
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Knihovna protokoli pro odecet velikosti piki - sizecalling

M Create New Sizecalling Protocol
Setup a Sizecalling Protocol 7
@ Protocol Name is a required field. Provide a unique value. |

| Analysis Settings | QC Settings |

Size Quality

Fail if ¥alue is _ Pass if ¥alue is

0.25

Assume Linearity From (bp): | o | Taibp) ! 00 |

Pull Up
Ackuate Pull-Up flag if Pul-Up Ratio = . 0.05 | and Pull-Up Scan = | 1 !

Close

Obrazek 27 Protokol pro odecet velikosti pikl — Zalozka QC Settings

DULEZITE! Pokud se nezdaif odeéet velikosti fragmentii (parametr SQ (Sizing
Quality) je El), normalizace se neprovadi. Program 3500 Series Data Collection
neumoziuje opakovat analyzu dat.

Tabulka 15 Protokol pro odecet velikosti pikd — zalozka QC settings

Nastaveni

Popis

Size Quality - Kvalita
odectu velikosti pika

Zadejte rozsahy pro oznaceni vysledku “Dobie” (Pass) a “Spatné” (Fail). Pfi
zobrazeni vysledkl (View Fragment Results) program zobrazi pfislusny symbol ve sloupci SQ

— Pass ‘ Fail %5, vysledky mezi Pass a Fail jsou oznaceny b, (Check - “Kontrola”).

Napf. je-li rozsah pro Pass 0.75 az 1.0, pro Fail 0.0 az 0.25, pak jakykoliv vysledek

s hodnotou ne niz8i nez 0.75 je znazornén A a vysledek s hodnotou ne vyssi nez 0.25 0
vysledek s hodnotou mezi 0.26 az 0.74 je znazornén .

Jak se urcuje kvalita odectu velikosti pika

Algoritmus pro urceni velikosti pika porovnava profilu velikostniho standardu (“pattern”) a
jeho definici (zadané velikosti piku), pro kazdy vzorek vypocita hodnotu SQ (rozsah 0 az 1).

Assume Linearity

Definice pfedpokladaného linearniho prabéhu. Uziteéné v pfipadé analyzy velkych
fragmentu, kde Ize pfedpokladat nelinearitu.

Pull-Up

Zadejte pomér pro pull-up piky a toleranci pro jejich identifikaci.

Pull-up pik je definovan jako mensi pik v pfekryvu dvou pika, kde vyska mens$iho piku je:
* < X% (pull-up ratio) hlavniho piku a

* je ve vzdalenosti Y datovych bodl (pull-up scan) od hlavniho piku

Je-li alespon jeden pik rozpoznan jako pull-up, ve sloupci Spectral Pull-Up na obrazovce
View Fragment Results se zobrazi symbol < (“Kontrola”).
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Knihovna protokolt QC (primarni analyza — HID)

Prehled

Protokol QC je protokol primarni analyzy vysledki HID. Protokol je soubor
nastaveni pro detekci piki, odecet jejich velikosti a pro ukazatele kvality.

Vytvétite-li esej typu HID, je jeji soucasti protokol QC. Zadavéte-li protokoly

z knihovny, vytvéfite v eseji jejich kopii, kterou 1ze upravit nezavisle na pivodni
poloZce uloZené v knihovné. Vice informaci o sledovén{ historie zmén poloZek
naleznete v ¢asti “Sledovani zmén polozky” na strané 210.

22,

2w s

Vytvoreni nového protokolu QC

Pokud tovarné nastavené protokoly QC nespliuji vase pozadavky, miiZete vytvorit

nové:

1.

184

Oteviete knihovnu protokolt.

= 3500 Data Collection Software

Dashboard Edt -

% Librans Resotrces

* hanage

Plates
Assays
File Mame Conventions

Results Grougp

||I. , Analyze

Instrument Protocals
Dve Sets
Size Standards

Bazecalling Pratocaols

Sizecaling Protocols

Nralocic Deedrenle

Library Mairtenance  Tools

e« &ate A Edi
Filker:

GQIC Protocol Marme

F_LS(75-400)
F_LS(75-450)
55_3rd(B0-40074+0
55_3rd(B0-400)
55_LSEa0-400)+Mor
55_LSEa0-400)

Lo ]= o]~ ]~ ED

Kliknéte na ikonu “¥ Create (Vytvorit).

V dialogovém okné Create New QC Protocol (Vytvofit novy protokol QC)
v zéloZce Analysis Settings (Parametry analyzy) (Obrdzek 28 na strané 185)

nastavte parametry (viz Tabulka 16 na strané 185).

V zélozce QC Settings (Nastaveni ukazateli kvality) téhoZ dialogového
okna (Obrazek 29 na stran¢ 188) nastavte zbyvajici parametry (Tabulka 17 na

stran¢ 188).

Kliknéte na Save (Ulozit).
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I= Create New QC Protocol @

7
Setup a OQC Protocol
@ Protocol Name is a required field. Provide a unique value. |

* Protocol Name: || |

Description: | ‘

Size Standard: |GS600_LIZ+Norma\izatwon_(SD-‘lDD) v |

Sizecaller: SizeCaller v1.1.0 & |

“Analysis Settings | QC Settings |

Analysis Range: Full b Sizing R.ange: Full v Size Calling Methaod: iLocaI Southern % |
Analysis Skart Poink: 1 Sizing Start Size: 1
Analysis Stop Paink: | 1 0 Sizing Skop Sizer | | 1

Blue Green Yellow Red Purple Orange
Peak Amplitude [ 175 | [175 | [7s | [175 | [175 | [175 |
chorena] i | R R 15 | R | R e

Corrnon Settings

Use Smoothing | |Li
52 Smoothing lil_g'jt___\_,

Use Baselining (Baseline Window (Prs)) 51

Mirirnurm Peak Half Width B
Peak Window Size 15
Polynomial Degree EN

Slape Threshold Peak Start 0.0

Slope Threshold Peak End oo |

Close | Save

Obrazek 28 Vytvoreni nového protokolu QC— zélozka Analysis Settings

DULEZITE! Piednastavené hodnoty v templatech protokoli QC (s vyjimkou vysky
pikti — peak amplitude threshold) jsou optimalizovany pro jednotlivé soupravy.
Hodnoty pro uréeni minimaln{ vysky pikti (peak amplitude threshold) musi byt
optimalizovany v rdmci interni validace. Pokud upravujete i dal$i parametry, ujistéte
se, Ze nove nastavené parametry umoznuji detekci a identifikaci pikti velikostniho
standardu. Pokud se nezdafi odecet velikosti fragmentti (parametr SQ (Sizing
Quality) je F.'.I), normalizace se neprovadi. Program 3500 Series Data Collection
neumoZznuje opakovat analyzu dat.

Tabulka 16  Protokol QC— zaloZka Analysis settings

Nastaveni Popis

Name — Nazev protokolu | Nazev protokolu (musi byt unikatni).

Popis Volitelné textové pole.
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Tabulka 16  Protokol QC— zalozka Analysis settings (pokracovani)

Nastaveni

Popis

Size standard -
Velikostni standard

Analysis Range —
Rozsah analyzy

Sizing Range — Rozsah
pouzivanych fragment
velikostniho standardu

Size Calling Method —
Metoda odectu velikosti
pikd

Definice velikostniho standardu v programu odpovidajici pouzitému souboru barev.

Chcete-li pouzit normalizaci, zvolte odpovidajici velikostni standard (viz “Velikostni
standardy pro normalizaci” na strané 171).

Zvolte Full Range —vUpIny rozsah — analyzuje se celd oblast jak byla zaznamenana,
véetné primer piku. Caste¢ny rozsah mizete definovat pfi analyze v programu
GeneMappere ID-X.

Poznamka: Zvolite-li Partial range — Casteény rozsah, ujistéte se, Ze v rozsahu
analyzy tak jak je zadan jsou pfitomny v§echny piky velikostniho standardu
definované v poli Sizing Range (nize).

Zvolte Partial Sizes — Vybrané velikosti. Zadejte pocatecni a koncovou hodnotu 80 az
400 odpovidajici zvolenym pikiim pouzivaného velikostniho standardu.

Zadate-li velikosti mimo tento rozsah, analyza se nemusi zdafit.

Zvolte metodu stanoveni velikosti fragmentd podle typu AmpF(STRe soupravy, kterou

pouzivate:

» Local Southern - (pfednastaveno) Velikost fragmentl je uréena na zakladé vztahu mezi
jeho velikosti a elektroforetickou pohyblivosti. Velikost neznamého fragmentu je

vypocitana na zakladé prumérné velikosti stanovené na zékladé dvou vétSich a jednoho
mensiho resp. dvou mensich a jednoho vétsiho fragmentu velikostniho standardu.

— Souprava Identifilere — Souprava Profiler Pluse
— Souprava SEfiler Plusm — Souprava COfilere

— Souprava Sinofilerm™ — Souprava Profilere

— Souprava Yfilere — Souprava SGM Pluse

» 3rd Order Least Squares - Regresni analyza.
— Souprava MiniFilerm .

Dal§i moznosti pro soupravy neuvedené vyse:

» 2nd Order Least Squares - Regresni analyza.

» Cubic Spline Interpolation — Kfivka pro odecet velikosti pikd (sizing curve) prochazi
v§emi body zvoleného velikostniho standardu.

+ Global Southern Method — Kompenzuje variabilitu elektroforetické pohyblivosti
urcitych fragmentl (obdoba metody nejmensich &tvercl - least squares methods).

DULEZITE! Upravujete-li nastaveni parametru ovliviiujici detekci pikd, ujistéte se, Ze nové nastavené parametry
umozniuji detekci a identifikaci pikt velikostniho standardu. Pokud se nezdafi odecet velikosti fragmentl (parametr SQ

(Sizing Quality) je E]), normalizace se neprovadi. Program 3500 Series Data Collection neumozfuje opakovat analyzu
dat. Vice informaci o detekci pikd viz ndvod k programu GeneMapper® [D-X.

Smoothing - Vyhlazeni

Zvolte jednu z moznosti vyhlazeni kontury pika — ovliviiuje téz detekci faleSnych piku:
+ None (Zadné) (pfednastaveno). Nejlepsi v piipadé ostrych, tzkych pika.

+ Light (Mirné). Pro normalni (“typické”) vysledky. Mirné snizuje vySku piku.

» Heavy (Vyrazné). Pro velmi ostré a Uzké piky. Mdze vyrazné snizit vysku piku.

Baseline Window —
Okno pro odecet pozadi

Definujte rozsah okna, v némz budou upraveny signaly vS§ech barev na stejnou Uroveri tak,

aby bylo umoznéno lepsi srovnani relativni intenzity signalu:

» Maly rozsah maze vést ke zkraceni pika.

» Velky rozsah mlze vést ke zvySeni signalu pozadi a nasledné k “pozdvihnuti” pik,
pfipadné nebudou piky vykresleny az na Urover signalu pozadi.
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Tabulka 16  Protokol QC— zalozka Analysis settings (pokracovani)

Nastaveni

Popis

Peak Amplitude
Thresholds — Minimalni
vyska piku

Min. Peak Half Width —
Minimalni Sitka piku
Polynomial Degree —
Stupen polynomu

Peak Window Size —
Sifka okna - citlivost
detekce pikul

Thresholds Peak Start
and End - Prahova
hodnota sklonu —
pocatek a konec piku

Definujte minimalni vysku piku (RFU) v kazdé barvé. Nizsi piky nejsou detekovany.

PouZijete-li napf. pfednastavenou hodnotu 175, program detekuje pouze piky o vysce
minimalné 175. Niz&i piky jsou sice zobrazeny, ale nejsou rozpoznany ani oznaceny (neni
odecitana jejich velikost).

Poznamka: Nastavte hodnotu parametru Peak amplitude thresholds na 175 i
v metodé analyzy programu GeneMappere .

Nejmensi povolend Sitka piku v poloviné jeho vysky. Pouziva se pro detekci pikl. Povoleny
rozsah je 2 az 99 datovych bodu.

Stupen polynomu nemuze byt vétsi nez hodnota parametru Peak Window Size.

Ovliviiuje citlivost detekce pikt. Umoziiuje detekovat piky liSici se o jednu bazi a pfitom
minimalizovat detekci roz§ifenych bazi pikud.

Algoritmus detekce pikd pocité prvni derivaci polynomické regresni kfivky prolozené
datovymi body v okné, jehoZ stfed je v kazdém datovém bodé definovaného rozsahu analyzy
(analysis range).

Vy$$i hodnota stupné polynomu umozriuje kfivce Iépe sledovat pribéh signalu a tedy
zachytit |épe tvar pikd v elektroferogramu.

Zadeijte Sifku okna (v datovych bodech). Je-li v okné vice nez jeden vrcholek piku, jsou
vSechny rozpoznany jako jeden pik:

» Maximalni hodnota je pocet datovych bodl mezi piky.
* Lze pouzit pouze licha ¢isla.

Chcete-li zvysit citlivost detekce pika, zvySte hodnotu stupné polynomu a snizte hodnotu
parametru Peak window size.

Chcete-li snizit citlivost detekce pikd, snizte hodnotu stupné polynomu a zvyste hodnotu
parametru Peak window size.

Neni doporuéeno pro analyzu vysledkud ziskanych za pomoci souprav AmpF(STRe.

» Peak Start — Pocatek piku — Pik za¢ne, kdyZ hodnota prvni derivace (sklon te¢ny) na
pocatku piku pfed inflexnim bodem je rovna nebo vy$Si nez hodnota v poli “Peak Start”.
Prednastavena hodnota je 0, coz znamena, Ze pik za¢ne co nejvice vlevo, kde je sklon
te€ny co nejbliz§i 0° (horizontalni linie). Jina &isla nez 0 posouvaji pocatek piku smérem
k jeho stfedu. Zadana hodnota nesmi byt negativni.

» Peak End — Konec piku - Pik kon¢i, kdyZ hodnota prvni derivace (sklon te¢ny) na konci
piku za inflexnim bodem je rovna nebo vyssi nez hodnota v poli “Peak Start”.
Pfednastavena hodnota je 0, coz znamena, Ze pik skonci co nejvice vpravo, kde je sklon
te€ny co nejblizsi 0° (horizontalni linie). Jina €isla nez 0 posouvaji konec piku smérem k
jeho stfedu. Zadana hodnota nesmi byt pozitivni.
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Kapitola 6 Sprava knihoven

e
Setup a QC Protocol
@ Protocol Name is a required field, Provide a unigue value,

* Protocol Name: | | OLocked

Description: | |

Size Standard: | GSE00LIZ v|

Sizecaller:

| Anelysis Settings | QC Settings |

Size Quality

Fail if ¥alue is Pass if Yalue is

0.25

Broad Peak

Obrézek 29 Protokol QC — Zalozka QC Settings

DULEZITE! Pokud se nezdaif odeéet velikosti fragmentii (parametr SQ (Sizing
Quality) je Esd), normalizace se neprovadi. Program 3500 Series Data Collection
neumoznuje opakovat analyzu dat.

Tabulka 17  Protokol QC — zéloZka QC settings

Nastaveni

Popis

Size Quality - Kvalita
odectu velikosti pika

Zadeijte rozsahy pro oznaceni vysledku “Dobfe” (Pass) a “Spatné” (Fail). Pri
zobrazeni vysledkd (View Fragment Results) program zobrazi pfislusny symbol ve

sloupci SQ — Pass ﬂ Fail %2, vysledky mezi Pass a Fail jsou oznageny i (Check -
“Kontrola”).

Napt. je-li rozsah pro Pass 0.75 az 1.0, pro Fail 0.0 az 0.25, pak jakykoliv vysledek

, vysledek s hodnotou mezi 0.26 a2 0.74 je znazornén < (“Kontrola”).

Size Quality - Kvalita

Jak se urcuje kvalita odectu velikosti pika

Algoritmus pro uréeni velikosti pikt porovnava profilu velikostniho standardu (“pattern”)
a jeho definici (zadané velikosti pikl), pro kazdy vzorek vypogita hodnotu SQ (rozsah 0
az1).

Parametr BD

Parametr Broad Peak (BD) — Siroky pik v protokolu QC v z&loZce QC Settings ma vliv
na hodnotu SQ. Program:
+ Vypocita Sitku pikd velikostniho standardu.
+ Je-li vypocitana sitka jakéhokoliv piku (v rozsahu Sizing range) vétsi nez hodnota v
poli Broad peak, je hodnota parametru SQ nasobena faktorem 0.5:
Pribézna hodnota SQ x (1-0.5)

Poznamka: Toto nastaveni Ize v programu GeneMappere /D-X upravit. Vice informaci
viz navod k programu GeneMappere ID-X.

Broad Peak — Siroky pik

Zadejte maximalni moznou Sitku piku (v bp).

Je-li vypocCitana Sitka vétsi nez hodnota v poli Broad peak, na obrazovce View HID
Results se ve sloupci BD (Broad Peak) zobrazi symbol £ (“Kontrola”).
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Knihovna protokol( pro analyzu vysledki sekvenovani

Knihovna protokollt pro analyzu vysledkd sekvenovani
(sekundarni analyza)

Prehled

Sekvenaéni protokol (sequencing protocol) je volitelny protokol, umoZziujici
definovat parametry sekundarni analyzy (automatickd analyza) v programu
SeqScape® v2.7 nebo vyssi.

V ramci sekvena¢niho protokolu je definovano:

*  Umisténi programu sekundérni analyzy (SeqScape®)

* Projekt, templdt a jedinec (jedinci)
Definujete-li esej pro sekvenovani, mtizete do nf jako volitelny prvek piidat
sekvenacni protokol. Zadavate-li tuto polozku z knihovny, vytvéfite v desticce jeji
kopii, kterou Ize upravit nezavisle na ptivodni poloZce uloZené v knihovné. Vice
informaci o sledovani historie zmén poloZek naleznete v ¢asti “Sledovani zmén
polozky” na strané 210.

Vytvofeni nového sekvenaéniho protokolu

1. Oteviete knihovnu sekvenacnich [t ENEIEE TR AVETE

protokold.

Dashboard Edit ~ Library Mainten
2. Kliknéte na ikonu “¥ Create % Librany Resources = Eate
(Vytvorit).
3. V dialogovém okn¢ Create New Filter:
Sequencing Analysis Protocol 3K Manage
(Vytvoftit novy sekvenaéni Flates
protokol) (Obrazek 30 na strané Asseys E Protocol Mame
190) nastavte parametry (viz File Hame Convertions
Tabulka 18 na strané 190) Resuts Group
4. Kliknéte na Save (UloZit). il 222222
Instrument Protocals
Poznamka: Nezobrazuji-li se Dye Sets
Size Standards

v prisluSnych seznamech
vSechny projekty, templaty a
jedinci, zvolte znovu program
sekunddrni analyzy, seznamy se
aktualizuji.

Baszecalling Protocaols
Sizecaling Protocols

GC Protocols

MicroSeqlD Protocols

DULEZITE! V eseji nastavené protokoly sekundarni analyzy musi odpovidat
nastaveni pro automatickou analyzu (auto-analysis) desticky. Vice informaci
viz “Vytvotreni nové desticky” na stran¢ 144.
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Kapitola 6 Sprava knihoven

B ° Create New Sequencing Analysis Protocol

Setup a Sequencing Analysis Protocol

3 Protocol Name is a required field. Provide a unique value.

* Protocol Mame:

Description:

Application Type: | Sequencing

* Secondary Analysis Software: | SeqScape

* Secondary Analysis Software Instance: |Seq5cape_sanghahs—pc )

Properties

* Project: [p53_v2 .

* Project Template: lp53_ -

Obrazek 30 Vytvoreni nového sekvenacniho protokolu

Tabulka 18 Definice nového sekvenacniho protokolu

Nastaveni

Popis

Name — Nazev protokolu
Description - Popis
Locked - Uzaméeno

Application Type - Typ
aplikace

Secondary Analysis
Software — Program
sekundarni analyzy

Secondary Analysis
Software Instance

Project - Projekt

Project Template -
Templat

Specimen - Jedinec

Néazev protokolu (musi byt unikatni).
Volitelné textové pole.

Je-li tato mozZnost zvolena, miZe dané nastaveni odemknout pouze uzivatel, ktery je vytvoril,
administrator, nebo jiny uZivatel, ktery je k tomu opravnén. Vice informaci viz Kapitola 7
“Zabezpeceni, sledovani zmén a elektronicky podpis (Modul SAE)” na strané 197.

Automaticky nastaveno Sekvenovani.

DULEZITE! Program sekundarni analyzy musi byt spravné nainstalovan a nastaven spolu
s programem 3500 Series Data Collection, jinak nebude na této obrazovce k dispozici.

Pocita¢ na némz bézi program sekundarni analyzy.

Projekt programu SeqScape.
Templat projektu programu SeqScape.

Jedinec v projektu programu SegScape.
Poznamka: Pro kazdého jedince je nutné definovat sekvenaéni protokol.
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Knihovna protokolti MicroSeq® ID

Knihovna protokolt MicroSege ID (sekundarni analyza)

Prehled

Protokol MicroSeqe ID je volitelny protokol, umoziiujici definovat parametry
sekundarni analyzy (automatickd analyza) v programu MicroSeqe ID Analysis v2.2
nebo vyssi.

V rdmci protokolu MicroSeqe ID je definovano:

*  Umisténi programu sekundarni analyzy (MicroSeqe ID)
* Projekt a jedinec (jedinci)

Definujete-li esej pro sekvenovani, miZete do ni jako volitelny prvek pfidat protokol
MicroSeqe ID. Zadavate-li tuto polozku z knihovny, vytvétite v desticce jeji kopii,
kterou lze upravit nezavisle na ptivodni polozce uloZené v knihovné. Vice informaci o
sledovani historie zmén poloZek naleznete v ¢asti “Sledovani zmén polozky” na

strané 210.

Vytvoreni nového protokolu MicroSege 1D

1.

Oteviete knihovnu
protokolt MicroSeqe ID.

Kliknéte na ikonu “# Create
(Vytvorit).

V dialogovém okné Create New
MicroSeqe ID Protocol (Vytvorit
novy protokol MicroSeqe ID)
(Obréazek 31 na strané 192),
nastavte parametry (viz Tabulka
19 na strané 192).

Kliknéte na Save (Ulozit).

Poznamka: Nezobrazuji-li se

v prislusnych seznamech vSechny
projekty a jedinci, zvolte znovu
program sekundarni analyzy,
seznamy se aktualizuji.

Dashboard Edit ~

& Librans Resources

DULEZITE! V eseji nastavené
protokoly sekundérni analyzy
musi odpovidat nastaveni pro
automatickou analyzu (auto-
analysis) desticky. Vice informaci
viz “Vytvoreni nové desticky” na
stran¢ 144.

* Manage

Plates
Azsays
Filz Mame Corventions:

Results Group

|.| , Analyze

Instrument Protocols

Dye Sets

Size Standardz

Baszecalling Protocols
Sizecalling Protocolz

GC Protocals

Seguencing Analysis Pratocaols

o MWieroSeqiD

s

K= 3500 Data Collection Software

Library  Mainten

ar | Cléte

Filker:

@ Pratacal Flarm:
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Kapitola 6 Sprava knihoven

k= Create Mew MicroSeqID Protocol

* Protocol Mame: ||

Description: |

Setup a MicroSeq® ID Protocol

@ Protocol Mame is a required Field, Provide a unigue value.

Application Type:

* Secondary Analysis Software:

* Secondary Analysis Software Instance: | w
Properties
* Project: | v|
* Specimen: | v|
Close

Obrazek 31 Vytvoreni nového protokolu MicroSeqge ID

Tabulka 19 Definice nového protokolu MicroSeqge ID

Nastaveni

Popis

Name — Nazev protokolu
Description - Popis

Locked - Uzam&eno

Application Type - Typ aplikace

Secondary Analysis
Software — Program sekundarni
analyzy

Secondary Analysis
Software Instance

Nazev protokolu (musi byt unikatni).
Volitelné textové pole.

Je-li tato moZnost zvolena, muze dané nastaveni odemknout pouze uzivatel, ktery je
vytvofil, administrator, nebo jiny uZivatel, ktery je k tomu opravnén. Vice informaci viz
Kapitola 7 “Zabezpeceni, sledovani zmén a elektronicky podpis (Modul SAE)” na
strané 197.

Automaticky nastaveno Sekvenovani.

DULEZITE! Program sekundarni analyzy musi byt spravné nainstalovan a nastaven
spolu s programem 3500 Series Data Collection, jinak nebude na této obrazovce
k dispozici.

Pocita¢ na némz bézi program sekundarni analyzy.

Project - Projekt

Projekt programu MicroSeq® ID.

Specimen - Jedinec

Jedinec v projektu programu MicroSeg® ID.

Poznamka: Pro kazdého jedince je nutné definovat sekvenacéni protokol.
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Knihovna protokol( pro analyzu vysledkt fragmentace

Knihovna protokoll pro analyzu vysledkl fragmentace
(sekundarni analyza)

Prehled

Fragmenta¢ni protokol (GeneMappere protocol) je volitelny protokol, umoziiujici
definovat parametry sekundarni analyzy (automatickd analyza) v programu
GeneMappere v4.1 nebo vyssi.

V ramci fragmentacniho protokolu je definovano:

* Umisténi programu sekundérni analyzy (GeneMappere )

Metoda analyzy, velikostni standard a panel, pouZité programem GeneMappere

pri automatické analyze

Vytvofeni nového fragmentacniho protokolu

1.

Oteviete knihovnu fragmentacnich
protokold.

Kliknéte na ikonu " Create
(Vytvorit).

V dialogovém okné Create New
Fragment Analysis Protocol
(Vytvofit novy fragmentaéni
protokol) (Obrazek 32 na strané
194) nastavte parametry (viz
Tabulka 20 na stran¢ 194).

Kliknéte na Save (Ulozit).

Poznadmka: Nezobrazuji-li se

v piislu§nych seznamech vSechny
metody analyzy, standardy a
panely, zvolte znovu program
sekundéarni analyzy, seznamy se
aktualizuji.

k= 3500 Data Collection Software

Dashboard Edt -

% Librans Resources

* Wanage

Plates
Aszaws
File Mame Conventions

Resufts Group

|.| | Analyze

Instrument Protocals
Cryve Sets

Size Standards
Bazecalling Protocols
Sizecaling Protocals

@C Protocals

DULEZITE! V eseji nastavené
protokoly sekundarni analyzy
musi odpovidat nastaveni pro
automatickou analyzu (auto-
analysis) desticky. Vice informaci
viz “Vytvotreni nové desticky” na
stran¢ 144.

Seqguencing Analysis Protocals
MicroSeqD Protocals

W S
-t

——
I} HID Analysis Protocols

Library  Mainten

ar - Igate

Filter:

E Protocal Marn:
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Bl Create New Fragment Analysis Protocol @

Setup a GeneMapper® Protocol

@ Protocol Mame is & required field, Provide a unigue value,

* Protocol Mame: | | [Lacked
Description: |

Application Type:

* Secondary Analysis Software: | vl

* Secondary Analysis Software Instance: | v|
Properties

* Analysis Method: | vl

* Size Standard: | vi

Pangl: | vi

Obrazek 32 Vytvoreni nového fragmentaéniho protokolu

Tabulka 20 Definice nového fragmentacniho protokolu

Nastaveni Popis
Name — Nazev protokolu Nazev protokolu (musi byt unikatni).
Description - Popis Volitelné textové pole.
Locked - Uzaméeno Je-li tato moznost zvolena, muze dané nastaveni odemknout pouze uzivatel, ktery je

vytvofil, administrator, nebo jiny uzivatel, ktery je k tomu opravnén. Vice informaci viz
Kapitola 7 “Zabezpedeni, sledovani zmén a elektronicky podpis (Modul SAE)” na
strané 197.

Application Type - Typ aplikace = Automaticky nastaveno Fragmentacni analyza.

Secondary Analysis DULEZITE! Program sekundarni analyzy musi byt spravné nainstalovan a nastaven
Software — Program sekundarni = spolu s programem 3500 Series Data Collection, jinak nebude na této obrazovce
analyzy k dispozici.

Secondary Analysis Pocita¢ na némz bézi program sekundarni analyzy.
Software Instance

Properties - Vlastnosti Metoda analyzy, velikostni standard a panel pouZité programem GeneMappere pfi
automatické analyze.
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Knihovna protokol( pro analyzu vysledki HID

Knihovna protokolt pro analyzu vysledkd HID (sekundarni

analyza)

Prehled

HID protokol (GeneMappere ID-X protocol) je volitelny protokol, umoZzujici
definovat parametry sekundarni analyzy (automatickd analyza) v programu
GeneMappere ID-X v1.2 nebo vyssi.

V rdmci HID protokolu je definovano:
* Umisténi programu sekundérni analyzy (GeneMappere /D-X)

* Metoda analyzy, velikostn{ standard a panel, pouZité programem GeneMappere
ID-X pfi automatické analyze

Definujete-li esej pro HID, miZete do ni jako volitelny prvek pfidat protokol HID.

Zadavate-li tuto polozku z knihovny, vytvatite v desticce jeji kopii, kterou lze upravit
nezdavisle na ptivodni poloZce uloZené v knihovné. Vice informaci o sledovani historie

zmén poloZek naleznete v ¢asti “Sledovani zmén polozky” na strané 210.

VytvoFeni noveho protokolu HID

1. Otevrete knihovnu HID
protokold.

2. Klikné&te na ikonu “¥ Create
(Vytvorit).

3. V dialogovém okn¢ Create New
HID Analysis Protocol (Vytvorit
novy protokol HID) (Obrazek 33
na stran¢ 196) nastavte parametry
(viz Tabulka 21 na stran¢ 196).

4. Kliknéte na Save (Ulozit).

Poznamka: Nezobrazuji-li se

v piislu§nych seznamech vSechny
metody analyzy, standardy a
panely, zvolte znovu program
sekunddrni analyzy, seznamy se
aktualizujf.

k= 3500 Data Collection Software

. Dashboard Edit = Library  Mainten

% Librans Resouwrces ar Eate

Filter:

* Manzge

Plates
bssays E Protocol Fam:
File Mame Conventions

Results Group

|.| , Analyze

Instrument Protocals
Dye Sets

Size Standards
Basecaling Protocols

Sizecaling Protocaolz

DULEZITE! V eseji nastavené
protokoly sekundarni analyzy
musi odpovidat nastaveni pro
automatickou analyzu (auto-
analysis) desticky. Vice informaci
viz “Vytvoreni nové desticky” na
stran¢ 144.

EC Praotocals
Seguencing Analysis Protocols

MicroZeqlD Protocols

I} HID' Analysis Pratocols

Wain Workfiow
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Kapitola 6 Sprava knihoven

Bl Create New HID Analysis Protocol @

Setup a GeneMapper® ID-X Protocol
@ Protocol Name is a required field, Provide a unigue value,
7]
* Protocol Mame: | | | [Locked
Description: |

Application Type:

* Secondary Analysis Software: | ~ ‘

]

* Secondary Analysis Software Instance: | ~
Properties

* Analysis Method: | v!

* Size Standard: | vi

Pangl: | v:

Obrazek 33 Vytvorfeni nového protokolu HID

Tabulka 21  Definice nového protokolu HID

Nastaveni Popis
Name — Nazev protokolu Nazev protokolu (musi byt unikatni).
Description - Popis Volitelné textové pole.
Locked - Uzaméeno Je-li tato moZnost zvolena, muze dané nastaveni odemknout pouze uzivatel, ktery je

vytvofil, administrator, nebo jiny uZivatel, ktery je k tomu opravnén. Vice informaci viz
Kapitola 7 “Zabezpeceni, sledovani zmén a elektronicky podpis (Modul SAE)” na
strané 197.

Application Type - Typ aplikace = Automaticky nastaveno HID.

Secondary Analysis DULEZITE! Program sekundarni analyzy musi byt spravné nainstalovan a nastaven
Software — Program sekundarni = spolu s programem 3500 Series Data Collection, jinak nebude na této obrazovce
analyzy k dispozici.

Secondary Analysis Pocita¢ na némz bézi program sekundarni analyzy.
Software Instance

Properties - Vlastnosti Metoda analyzy, velikostni standard a panel pouzité programem GeneMappere ID-X
pfi automatické analyze.

vz

Poznadmka: PouZzivéte-li samostatnou verzi programu 3500 Series Data Collection
(verzi, ktera je instalovadna na pocitaci, jeZ neni pfipojen k analyzatoru), mizete
vytvéafet desticky a protokoly a exportovat je na pocita¢ ptipojeny k analyzatoru.
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Zabezpeceni, sledovani zmén a
elektronicky podpis (Modul SAE)

Cést 1 Spravci systému (administratofi)

Spravci systému - prehled

Modul SAE (Security-Zabezpeceni, Audit-Sledovani zmén, E-Signature-Elektronicky
podpis) je volitelnou soucasti programu 3500 Series Data Collection. Modul SAE
umoznuje:
» Zabezpeceni systému — Kontrola piistupu uZivatelti k programu. Program je
instalovan s jednim pfedvolenym uZivatelskym tctem (administrator) a je mozné
definovat dalsi uzivatelské ucty.

Zabezpeceni systému lze aktivovat ¢i deaktivovat.

e Sledovani zmén (Audit ) — Sledovani zmén v knihovnach, sledovani kroku
provadénych uzivateli, sledovdni zmén v nastaveni modulu SAE. Ur¢ité operace
jsou sledovany automaticky, sledovani dalsich operaci lze aktivovat. Je mozné
tisknout soupisy provedenych zmén.

Sledovani zmén Ize aktivovat ¢i deaktivovat, piipadné lze aktivaci ¢i
deaktivaci provést na trovni urcitého typu zdznamu. Po instalaci je sledovani
zmén automaticky aktivovéano.

* Elektronicky podpis (e-sig) — Pro provadéni urcitych krokl je/neni vyZadovano
zadan{ uZivatelského jména a hesla. Tuto funkci lze nastavit i tak, Ze urcité
preddefinované operace nelze provést bez elektronického podpisu (napf. je
mozné spustit destiCku pouze byly-li elektronicky podepsany vysledky
kalibrace) nebo miize byt vyZadovan vice neZ jeden elektronicky podpis nebo
elektronicky podpis konkrétniho uzivatele.

Elektronicky podpis Ize aktivovat ¢i deaktivovat, pfipadné lze aktivaci ¢i
deaktivaci provést na trovni urcitého typu elektronického podpisu. Po instalaci
je elektronicky podpis automaticky aktivovan.

Pfiklady Modul SAE Ize nastavit riznymi zptsoby, napiiklad:
pouciti UZivatel se musi ptihlésit, ale sledovdni zmén a elektronicky podpis se
nepouZzivaji.
» Protokoly sméji upravovat pouze konkrétni uzivatelé.

* Schvilit upravy vzorkt smé&ji pouze konkrétni uzivatelé.
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Cést 1 Sprévci systému (administratofi)

Nastaveni zabezpeceni

Zapnuti nebo vypnuti zabezpeceni systému

Obrazovka Security (Zabezpeceni) umoziiuje zapnout nebo vypnout pouZivani
zabezpeceni systému, nastavit a uplatnit omezend opravnéni pro rizné uzivatele a
definovat zptsoby oznameni udalosti, ktera narusuji pravidla zabezpeceni.

Zabezpecent je po instalaci automaticky aktivovano.

DULEZITE! Pokud zabezpe&eni vypnete, vypindte i funkce sledovani zmén a
elektronického podpisu, nicméné tato zdkladni zména nastaveni zabezpeceni neni
sledovana — nen{ vytvofen zdznam o vypnuti zabezpeceni systému.

1. Oteviete obrazovku Security (Zabezpeceni).
ntenance  Tools T Manage ™ Preferer

2. Kliknéte na Disable (Vypnout) nebo :
Enable (Zapnout) (Obrézek 34 na Audt

g g M , E-Signature
stran¢ 198). Vezméte na védomi:

. Change Password
° Vypnutlrn Zabezpecenl vyplnate 1

sledovédni zmén a elektronicky podpis.
¢ Probiha-li béh, neni pouziti piikazi
Disable a Enable moZné.

View Logs
Manual Commands

* Po zapnuti zabezpeceni musite zadat své uZivatelské jméno a heslo.

e Je-li zabezpeceni vypnuto, ndpovéda @ v dolni césti obrazovky neni
aktivni.

& 35001 ( J Disable System Security
i p—

Uewry Mantwnancs  Took = Masage * e

Sitngs Aisances o

Account Setup L]

T Uaer Rame Uner Pasueord

bt of s g gt b et [ 0 e [ 2| chwrsmee. T beregth o s o et b et [0 e [ 2] charsnene.

§ Matage Unes I ———— o ——
T Cliesarg [lnsieg [loorssatrs [C[P U —
 Mamags Saftiag Defire same e achere i SasdworS ar schoret
e N T I T —— — & JMoha [0 tumerc (8 |ipoweme (8 |iowscme [8 | dpece
s
Lhier Paay S rowsie U Sreitns 3 smrerds
&-tcranes
& impod ( Eecuritr Policies’) @
B Eupan
Passrend Bl it i St s Twsead
Maary Wrowh o

~ Fasiwrcr s vl expire (5 ves i Lo attempts sekh an e ect pawrerced vl 2 U sewsions vl be el #

" sesperd e uer acoount LTES (N there s e sser oty 2 T
5, ey 88| dars

e et 3 s
| Ficthytheser 3| dhaers before e Fore et M oy 5 [0 law
i 1 P [ A et run i ot camsdened e Sctiv

vt e

= ——
A @tup Messaging Matifications D ‘ Save Settings '
P A

Obrazek 34 Zapnuti a vypnuti zabezpeceni
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Nastaveni zabezpeceni

UZivatelské ucty a pravidla zabezpeceni

Pravidla zabezpeceni jsou platnd pro vSechny uZivatelské ucty.

1.

Account Setup

User Name

The length of user names must be between | 5 | and | 32 | characters,

2 s v

V ¢asti Account Setup (UZivatelské tcty — pravidla) nastavte pravidla jak maji
byt definovdna uZivatelskd jména.

User Password

The length of user passwords must be between | 8 | and | 32 | characters.,

Define password spacing

Define name spacing Leading Trailirg Consecutive

[lteading  [Traiing [ consecutive Define password charackeristics

Define name charackeristics i] alpha |0 Mumeric | 0 Uppercase |0 Lowercase | g Special
alpha Mumeric Uppercase Lowercase Special

Password Expiration

Passwords will expire &1ves (O Mo

every | 60 davs,

Matify user | 3 davs before expiration,

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pfirucka

User may not reuse the previous | 3 passwords,

DULEZITE! V uZivatelsky jménech lze pouZivat mezery (Define name spacing),
nicméné pouZzivejte mezery uvazlivé. Vice informaci viz “Mezery
v uZivatelskych jménech” na strané 200.

Definujte znaky, jejichZ pouzivani je v uzZivatelskych jménech povoleno: mezery,
pismena (alpha), ¢islice (numeric), velkd pismena (uppercase), mald pismena
(lowercase), zvlastni znaky (special) jako ¢arky, tecky, stitedniky, pomlcky,
podtrzitka a vinovky.

Nastavte pravidla, jak maji byt definovana hesla (User password).

Definujte znaky, jejichZ pouZiti je v heslech povinné: mezery, pismena
(alpha), ¢islice (numeric), velkd pismena (uppercase), mala pismena
(lowercase), zvlastni znaky (special) — ostatni nevyjmenované znaky.

Definujte pravidla opakovaného pouZiti hesla. Tuto funkci nelze iplné vypnout.

V casti Password Expiration (Platnost hesla) definujte, zda ma heslo omezenou
platnost, na jak dlouho a jak dlouho dopfedu je uZivatel upozornén na bliZici se
konec platnosti hesla.

Account Suspension Session Timeout

Login attempts with an incorrect password will User sessions will be timed out if

suspend the user account Ores @ho there is i user ackivity @®ves O
for the next | 24 Hours b For | 80 minukes.
if consecutively Faling time{s) {&n instrument run is not considered user activity,)
within any minuke

Poznamka: Nejsou-li soucasné provadény jiné kroky dojde po uplynuti doby
nastavené v ¢asti Session Timeout k automatickému odhlaseni uzivatele
pfipadné i béhem béhu.

Kliknéte na Setup Messaging Notification Settings (Oznameni udalosti) a
definujte, kdy a jak maji byt spravci systému oznamovana poruseni pravidel

zabezpeceni. Vice informaci viz “Nastaveni ozndmeni” na stran¢ 200.

Kliknéte na Save Settings (UlozZit nastaveni).
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Cést 1 Sprévci systému (administratofi)

Nova nastaveni se u piihlaSeného uzivatele projevi pfi jeho dal$im pfihlasSeni.

Mezery Povolite-li v uzivatelskych jménech pouzivani mezer, vezméte na védomi:
v uzivatelskych

iménech * Mezery na zaCatku (leading) a konci (trailing) uzivatelského jména lidské oko

obtiZné vnima.
¢ N¢ékolik mezer za sebou lidské oko obtizné rozlisi.

Mezery mohou rovnéz zpusobit potize napf. pti vyhledavani informaci o sledovani
zmén. Chcete-li nalézt zdznam souvisejici s danym uZivatelskym jménem, musi byt
toto uZivatelské jméno napsdno bezchybné véetné vSech mezer.

Nastaveni oznameni

1. Na obrazovce Security (Zabezpeceni) (Obrazek 34 na stran¢ 198) zvolte
Messaging Notifications (Nastaveni oznamenti).

b Setup Notification @

Set Up Notifications

Ewvent Mame Pop-up dialog |Message when Admin logs in I

# of Failed Authentications over specified Time interval
Session Timeaout Far a User

Account Suspension For Failed Authentication
Motification For SAE Ackivation

[2]e]~]-
Doon
Doon

Close

2. Zvolte uddlosti, jejichZ vyskyt ma byt ozndmen:
¢ # failed authentications over specified time interval — UZivatel zadava
nespravné heslo. Ve zpravée je uveden pocet chybnych zadani hesla.

¢ Session timeout for a user — UZivatel byl automaticky odhlasen pro
necinnost.

* Account suspension for failed authentication — UZivatel prekrocil
povoleny pocet moZnosti zaddni hesla (pfihlaSeni se nezdafilo).

¢ Notification for SAE activation — Zabezpeceni bylo zapnuto nebo vypnuto.
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Nastaveni zabezpeceni

3. Zvolte zptisob ozndmeni téchto udalosti:

* Pop-up dialog — Thned jakmile se chyba vyskytne, objevi se okno tuto
chybu oznamujici. Soucasti oznameni je vyzva, aby uzivatel nahlasil tuto
uddlost administratorovi.

¢ Message when Admin logs in — Okno se seznamem chyb a uzivateld,
u kterych byly zaznamenany, se objevi, jakmile se pfihlasi uZivatel
s administratorskymi pravy.
Administradtor m4d moznost potvrdit, Ze mu byla zprava ozndmena,
¢imz ji vymaze.

4. Kliknéte na OK.

Sprava uzivatelskych uctu

VytvoFeni nebo Uprava uZivatelského uctu

Soucasti programu je pfednastaveny ucet spravce systému (Administrator), ktery
je opravnén provadét v programu veskeré operace. Tento uzivatelsky ucet nelze
upravit.

Vytvoreni 1. Oteviete obrazovku Users (UZivatel€).

uzivatelského
uétu © Dashboard Edit = Library Maintenance  Tools = Manage ~
Settings Resources 5 Creste f Audit 1 | i
E-Signature J

" Users ] Rales
- — _hange Password

o Manage Reparts E IFU” s Yiew Logs L_

Audiit Reports Administrakor Administratl  Manual Comrnands rator

E-Signature Repotts

Manage Usars
7]

2. Kliknéte na ikonu “# Create (Vytvofit), zobrazi se dialogové okno New User
(Novy uZzivatel).

1
2
3
4
5
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Cést 1 Sprévci systému (administratofi)

Setup a User

@ User first name: Both User First name and User last name can not be empty,

* User Mame: l:l Created By Admin On: Last Updated On:
* Password: I:I Pre-expired
Re-Enter Password: l:l Password Expires On:
srpsthame: | | owm [l | FlastMame: ||

* User Role: | Administrator % | * Status: Electronic Signature () Enable (%) Disable

Comments:

Cloze

3. Zadejte uzivatelské jméno (user name), heslo (password), kiestni jméno (first
name), druhé jméno (middle initial - volitelné) a ptijmeni (last name). Po
kliknuti do ptislusného pole se zobrazi omezeni pro toto pole platnd (nastavena
pti konfiguraci Zabezpeceni).

Poznamka: Kifestni jméno, druhé jméno a piijmeni vytvoii nasledné tplné
jméno uZivatele, které program rovnéZz zobrazuje.

Poznamka: Po jeho uloZeni nelze jiz uZivatelské jméno zménit.

4. Zvolte Pre-expired (Omezena platnost), chcete-li, aby musel uZivatel pfi
prvnim piihlaseni definovat nové heslo. Datum expirace hesla (Password Expires
On date) je definovano v pravidlech Zabezpecen.

5. Zvolte tlohu uzivatele (user role) (viz “Vytvofeni nebo tprava tlohy uZivatele”
na stran¢ 203) a definujte pravidla pouziti elektronického podpisu (zda je
uZivatel opravnén k elektronickému podpisu). V poli Status (Stav) ponechte
nastaveno Active (Aktivni).

6. (Volitelné) Zadejte emailovou adresu (pouze informativni), telefon a komenta.

7. Kliknéte na Save (Ulozit).
Je-li tlacitko Save Sedé, je zadani v ne¢kterém z poli neplatné. Kliknéte do
jednoho pole po druhém, aby se zobrazila omezeni pro toto pole platna.

Na obrazovce Users (UZivatelé) se pro kazdého uZivatele zobrazuji nasledujici

udaje:
* Full Name - Jméno » Password Change Date (by
e Role - Uloha either user or administrator)

— Datum zmény hesla
(uzivatelem nebo spravcem)

e Status - Stav

* Password Expired — Omezend

platnost hesla (true=ano, false=ne) Email
* Last Modified On — Datum * Phone - Telefon
posledni tGpravy * Comments - Komentéf
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Sprava uZivatelskych ucta

Uprava 1. Na obrazovce Users (UZivatelé) zvolte uZivatelsky dcet a kliknéte " Edit
uzivatelského (Upravit).
uctu

Poznamka: Zvolite-li vice uZivatelil, 1ze zménit pouze pole Stav a Uloha.

Create 4 Edit f1 Delete [ viewReport L2 Print v
’ ==

_ 1 Rales '1}

(7] | User |Fu|| fame |ROIe |Status |Password Expired |Last Modified Cn |Created Date |Password Change Date|EmaiI |Phone |Comments

1 |Adm... Adminis... Ad... Ackive False

Ad... Ackive Erue 12-Feb-2009 1... 12-Feb-200... 12-Feb-Z002 12:28:...

2. Upravte nastaveni dle potteby. UZivatelské jméno nelze zméenit.

3. Kliknéte na Save (Ulozit).

Aktivace 1. Zvolte uZivatele.
neaktivniho

uzivatelského G&tu 2. Kliknéte na - Edit (Upravit).

3. V poli Status (Stav) zménte nastaveni Suspended (Neaktivni) na Active (Aktivni).
Vymazani UZivatelsky tcet nelze vymazat, nebot’ zdznamy uZivatelti podléhaji sledovani zmén.

(inaktivace) Uzivatelsky tcet Ize inaktivovat.

uzivatelského ucétu
1. Zvolte uzivatele.

2. Kliknéte na ' Edit (Upravit).

.V poli Status (Stav) zméiite nastaveni z Active (Aktivni) na Suspended
(Neaktivni).

4. Kliknéte na Save (Ulozit).
Zjisténi jména pfihlaseného uzivatele

Chcete-li zobrazit jméno piihlaSeného uzivatele,

umistéte kurzor mysi nad piikaz Logout - Help ~ Lagout
(Odhlésit). Jméno uzivatele se rovnéz zobrazuje — _
|F\dm|n|strator is currently logged on,

na obrazovce Load Plates for Run (Nacteni desticek
ke spusténi) a Monitor Run (Monitorovani béhu).

Vytvoreni nebo Uprava ulohy uzivatele
Uloha uzivatele umoZiiuje definovat opravnéni piislu§ného uZivatele.

V programu jsou definovany tii pfednastavené dlohy. Dvé z nich miZete upravit a
miliZete vytvorit i nové dlohy podle potieby:

* Sprévce systému - Administrator (nelze upravit ani smazat)

* Védec - Scientist

e Laborant - Technician
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Cést 1 Sprévci systému (administratofi)

Chcete-li upravit opravnéni pro tyto tlohy, zvolte dlohu a kliknéte na " Edit

(Upravit).
Vytvoreni ulohy 1. Oteviete obrazovku Roles (Ulohy).
Dashboard Edit = Library Maintenance Tools ~ Manage ~
f
Settings Resowrces B Create il Audit E—ﬂ u (
= E-Signature —
[ Users | Rales

LY L

Rale Marme i 3| |IZ

Adriniskrator

Change Password

> Manage Reparts View Logs

Maral Commands

Audit Reports
Technician

E-Signatire Repotts o
Scientist

[+ ]=~]- |ED

Manage Users
| g Users

s 2

2. Kliknéte na ikonu “F Create (Vytvorit).

3. Zadejte nazev ulohy (Role name) a komentaf (volitelné).

4. Nastavte opravnéni (viz Tabulka 22 na stran¢ 204). Chcete-li vybrat vSechna
opravnéni, zatrhnéte policko vedle ndzvu kategorie.

5. Kliknéte na Save Role (Ulozit dlohu).

Tabulka 22 Opravnéni

204

Kategorie

Setup — Zadani
Run — Spusténi

Primary Analysis — Primarni analyza

Opravnéni
Vytvoreni desticky/templatu desti¢ky
+ Uprava pfednastaveného nazvu pfistroje
» Sprava seznamu nastfiku
+ Zdvojeni néstriku
» Opakovany nastfik

Uprava nazvt vzork(
Export vysledk( sekvenovani

+ Assay - Esej + Vytvoreni

+ File name convention — Pojmenovani + Uprava
soubort « Smazani

+ Results group — Vysledkova skupina « Import

+ Instrument protocol — Protokol pfistroje - Export

» PA protocol — Protokol primarni analyzy
(basecalling a sizecalling)

» SA protocol — Protokol sekundarni
analyzy (sekvenovani, fragmentacni
analyza, HID)

» QC protocol — QC protokol (primarni
analyza: HID)

» Size standard — Velikostni standard
» Dye set — Soubor barev
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Sprava uZivatelskych ucta

Tabulka 22 Opravnéni (pokracovani)

Kategorie

Plates and templates — Desticky a
templaty

Locking/Unlocking —
Uzamdéeni/Odemdéeni

Preferences - Nastaveni

Calibrations - Kalibrace

Opravnéni

« Uprava

* Smazani

* Import

« Export

» Assay - Esej

+ File name convention — Pojmenovani soubort
» Results group — Vysledkova skupina

* Instrument protocol — Protokol pfistroje

+ PA protocol — Protokol primarni analyzy
(basecalling a sizecalling)

» SA protocol — Protokol sekundarni analyzy
(sekvenovani, fragmentacni analyza, HID)

» QC protocol — QC protokol (primarni analyza:
HID)

« Size standard — Velikostni standard
» Dye set — Soubor barev

» Zména Nastaveni systému (System preferences)
» Zména Nastaveni exportu (Export preferences)
« Zména Nastaveni importu (Import preferences)

» Provedeni prostorové kalibrace
» Provedeni spektralni kalibrace

Performance check — Kontrola
funkénosti

Archiving — Archivace

Provedeni kontroly funkénosti pomoci instalacnich
standard

» Archivace
« Cisténi
* Obnoveni

SAE configuration — Nastaveni
modulu SAE

» Nastaveni modulu SAE
« Nastaveni automatického odhlaseni uzivatele

Uprava tlohy 1. Na obrazovce Roles (Uloha) zvolte tlohu a kliknéte na " Edit (Upravit).

2. Upravte nastaveni dle potieby. Ulohu Administrator nelze upravit.

3. Kliknéte na Save (Ulozit).

Zobrazeni a tisk zpravy o uZivateli

1. Zvolte zdlozku User (Uzivatel) nebo Roles (Ulohy). Kliknéte na | View

Report (Zobrazit zpravu).

2. Pomoci ikon v néstrojové listé
upravte zpravu dle potieby.
Unmistite-1i kurzor nad ikonu,
zobrazi se popis jeji funkce.

3. Chcete-li _zprévu vytisknout, k
na ikonu =2 Print.

Page 1 of 1 OO L[{‘ x =)

~

A\)
|M0dify settings For this report

k= Modify report settings
liknéte - 08-Feb-2 Font settings

Page 1 of 1 Y OO0 B we

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pFirucka 205



Cést 1 Sprévci systému (administratofi)

UloZeni zpravy Chcete-li uloZit zpravu ve formdtu .pdf, vytisknéte ji pomoci tiskirny CutePDF
ve formatu .pdf Writer.

Zprava - nahled

Last Password
# User Full Role Email Phone Status Created Modified Change Pass!mrd Comments
Name Date E xpired
on Date
1 Administra Administr Adminis Active false
tor ator trator
2 technician First Technici Active 29-Jan-  01-Feb-  31-Jan- false
Mame M| an 200910 200910: 200810:12:
LIser2 1357 AM 10:49 AM 4B AM
3 scientist  Firstham Scientist Active 289-Jan-  01-Feb-  31-Jan- false
Ml 2009 11: 200910: 2009 03:36:
User3 IT1ZAM 10:22 AM SBPM
4  Analystt First Login Active 01-Feb-  01-Fehb- 01-F eb- true
Mame M| to 2009 10; 200810: 200810:21:
Analystl timed- 2126 AM 21:26 AM 26 AM
out
session
# Role Name Description Last Updated Date User Counts
1 Administrator 3
2 Technician 1
3 Scientist 1
4 Log in to timed-out session 01-Feb-2009 10:12:18 AM 1
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Nastaveni sledovani zmén (audit)

Nastaveni sledovani zmeén (audit)

Obrazovka Audit a nastaveni sledovani zmén

Na obrazovce Audit je mozné zapnout/vypnout sledovani zmén, jaké zmény jsou
sledovany, a je mozné definovat diivody, které mohou uzivatelé uvést pii provadéni
zmeén.

Po instalaci programu je sledovani zmén automaticky zapnuto.

DULEZITE! Pokud vypnete zabezpe&ent, vypinite i funkce sledovani zmén a
elektronického podpisu, nicméné tato zdkladni zména nastaveni zabezpeceni neni
sledovdna — neni vytvofen zdznam o vypnuti sledovani zmén a elektronického
podpisu.

1. Oteviete obrazovku Audit (Sledovani zmén).

intenance  Tools ¥ Manage ~ Preferen

2. Kliknéte na Disable (Vypnout) nebo Enable Security

(Zapnout) (Obrazek 35 na stran¢ 207). Hi

. . v . Change Password
Poznamka: Je-li zabezpeceni vypnuto,

s ¥z

ndpovéda @ v dolni casti obrazovky neni
aktivni.

Wiew Logs
rManual Commands

k= 3500 Data Collection Seftware

Dashboard  Edt =  Library Maintenance Tooks ~ Manage ™ Preferences Help ™ LogCut

Settings Resounces Q | j ¥ Disable Audit  #& Save Sett@
ﬁ e °
Audit Settings } should be enabled,

P, o
AU ooty = [#] Object Type
E-Signature Reports [¥] Dve Set
= [#] See Standard
|| Manage Users M Protocal
Lisars [#] P& Protocol
[#] 54 Protocol
# Manage Settings [] &< Protocol
[#] Assay
[5#] Flate Template
I T [E] Fbe Nams Conwvertion
[7] Resuk Group
] Fiste
2 [#] Sample Files
A= fpcd =l [+] Action Type
B Ewpont [¥] Export Assay
[5] Export Plate Record

\'_:"'_%, ( Audit Reason Settings ) (=]

"'\'\! O] Select & reasen Freen the kst For your ehange.

l'.1 =

[

4

£% EEEEEERRNLEE 2

|y | [messsn

lEI‘l:I"J' Ll
jwelarmlah'.

| Caloulation arror.
_Needho change threshold,
_Nesdho reanatyze,

!
.O'.Ui-twl\ln-

Obrazek 35 Sledovani zmén — vypnuto nebo zapnuto
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Volba polozek, jejichz zmény jsou sledovany

1. Zvolte polozky a kroky, které jsou sledovany.

Typ polozky

Typ kroku

Dye set — Soubor barev

Size standard — Velikostni standard
Instrument protocol — Protokol pfistroje
PA protocol — Protokol primarni analyzy
SA protocol — Protokol sekundarni
analyzy

QC protocol — QC protokol

Assay - Esegj

Plate template — Templat desticky

File name convention — Pojmenovani
soubort

Results group — Vysledkova skupina
Plate — Desticka
Sample files — Soubory s vysledky

Export assay — Export eseje

Export plate record — Export zaznamu
desticky

Poznamka: Seznam poloZek, u nichZ probihd sledovani zmén automaticky bez
zdsahu uzivatele, viz “Zprava o sledovani zmén” na strané 209.

2. Pro kazdou polozku nastavte rezim sledovani zmén (Audit Mode):

3. Kliknéte na Save Settings (UlozZit nastaventi).

Duvody provadéni zmén

Prompt — Zmény jsou sledovény, zobrazi se vyzva ke zdivodnéni
provadéné zmény, ale uzivatel mize pokrac¢ovat bez udani diivodu.

Required — Zmény jsou sledovany, zobrazi se vyzva ke zdtvodnéni
provadéné zmény, uzivatel musi udat diivod.

Silent — Zmény jsou sledovany, nezobrazi se vyzva ke zdtivodnén{

provadéné zmény.

Muizete vytvofit, upravit a smazat mozné diitvody, které maji uzivatelé k dispozici
v dialogovém okné Audit Reason (Diivod zmény) (zobraz{ se, provede-li uzivatel
sledovanou zménu).
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Nastaveni sledovani zmén (audit)

Pozadujete-li, aby
uZivatelé pouze volili
néktery ze zadanych
davodi provadéni
zmén, zvolte moznost
User must

select a reason.
Uzivateliim neni
umoznéno zapsat
vlastni zdivodnéni.

Podle potieby kliknéte
na ikonu *¥ Create

(Vytvorit), nebo zvolte

diivod a kliknéte na “F
Edit (Upravit) nebo

I Delete (Smazat).

Audit Reason Settings

Select a reason from the list For your chang;

e
Cr; 3 &= Audit Reason

Reason Setup Audit Reason

1 |Manually edited. €3 Audit Reason is a required field, Provide aun
1 value,

2 |Entry error.

3 | well anomaly. Enter an Audit Reason in £

4 | Calculation error, |

5 |Need to change threshold.

6 |Need to reanalyze.

Zprava o vysledku sledovani zmén

Zobrazeni zpravy o vysledku sledovani zmén

1.

Oteviete obrazovku Audit Reports (Zpravy o
vysledku sledovani zmén).

ntenance  Tools *  Manage ~ Preferen

Securiky
Poznamka: Chcete-li oteviit obrazovku b
Audit Reports, musite mit opravnéni pro E-Signature i
Nastaveni modulu SAE (Configure SAE Change Password
permission). UZivatelé bez tohoto oprdvnéni View Logs
mohou sledovat historii jednotlivych poloZek Manual Cammands

v knihovnach (viz “Historie sledovanych

zmén a elektronického podpisu pro polozky :
v knihovnach” na stran¢ 142.

2. Zvolte zalozku:

3.

v Manage Reporls

Audit Reports

E-Signature Reports

* Object Audit History — Aktudlni sledované zmény vSech uzivatelskych
polozek (vzorky a polozky v knihovnach).

¢ System Configuration History — Zmény nastaveni modulu SAE vcetné
historie zmén uZzivatelskych uéta.

* Action log — Systémov¢ definované sledované zmény.

(Volitelné):

* Tabulku setfid’te. Viz “Ttidéni podle vice sloupcti” na stran¢ 72.

* Filtrujte tidaje v tabulce (datum, uZivatelské jméno, krok, polozka nebo typ
zdznamu, nazev poloZky nebo zdznamu, divod), poté kliknéte na Go.

Poznadmka: V ¢&asti System Configuration History se nepouZziva pole

Reason (Dtvod).
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* Zvolte zdznam a kliknéte na Show Object History |-
(Historie zaznamu) nebo Show Audit Details |
(Detaily sledovani zmén).

P’J Cm‘umn_ﬁl

B’ Table Preferences

* Kliknéte na Table Settings a zadejte, které Selact your table display preferen
sloupce se maji zobrazovat.

Sledovani historie polozky

Available Columns to Display

[ aia

Zaznamy V ¢&isti Object Audit History (Historie polozKy) se zobrazuji aktudlni provedené
zmény pro niZe uvedené polozky (vzorky a polozky knihoven).

e Soubor barev * Esej

* Velikostni standard * Templat desticky

¢ Protokol piistroje * Pojmenovan{ souborti
¢ Protokol primarni analyzy * Vysledkova skupina
* Protokol sekundarni analyzy * Desticka

*  QC protokol

* Soubory s vysledky

Moznosti  Polozky je mozné aktualizovat, vytvafet a mazat:

Moznost

Update -
Aktualizace

Create -
Vytvoreni

Delete -
Smazani

Popis

Sledovani aktualizaci zavisi na tom, zda je polozka upravena nebo
prepséana:

Modified — Upravena — Zaznam se vytvoii pokud polozku upravite.

Updated — Pfepsana — Zaznam se nevytvoii pokud je polozka
prepsana v knihovné. Priklad: Vytvorite desticku, v ramci desticky
vytvofite vysledkovou skupinu a uloZite ji do knihovny. Poté desticku
otevrete, upravite vysledkovou skupinu v ramci desti¢ky a ulozite ji do
knihovny. Systém zobrazi upozornéni, ze vysledkova skupina jiz
existuje, a zeptd se, zda ji ma prepsat. Kliknete na Yes (Ano). Tento
krok je povazovan za vytvoreni nové vysledkové skupiny, nikoliv Gpravu
stavajici. Nevytvofi se zdznam o aktualizaci ale o vytvoreni.

Zaznam se vytvofi pokud:

Vytvofite polozku v knihovné.
Vytvofite polozku v jiné polozce.

Upravite polozku v jiné poloZce, poté prepiSete tuto polozku v knihovné
(viz “Update” vyse).

Sledovani smazani zavisi na tom, jakou polozku mazete:

Polozky v knihovné — Zaznam je v knihovné az do svého vymazani.
Smazani neni sledovano. Pokud napfiklad smaZete velikostni standard
z knihovny, neni vytvofen Zadny zdznam o jeho smazani v ¢asti Object
Audit History.

Polozky v polozkach — Smazani polozky existujici v ramci jiné
polozky je sledovano. Pokud napfiklad zménite definici velikostniho
standardu v protokolu QC, je vytvofen zaznam o smazani a zobrazen
v ¢asti Object Audit History.
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Zprava o vysledku sledovani zmén

Historie poloéky Chcete-li zobrazit historii polozky, zvolte polozku a kliknéte na Show Object
History.

V historii polozky je vyobrazen vypis sledovanych zmén poloZek a polozek, které tuto
polozku obsahuji. Napiiklad pokud vytvofite esej, jsou jeji soucasti kopie protokolu
pristroje, kopie protokolu primdrni analyzy (tzn. i soubor barev a velikostni standard)
a kopie protokolu sekundérni analyzy. PoloZky, které jsou soucdsti jinych polozek,
maji jinou historii nez polozky v knihovnach.

Sledovani historie nastaveni systému

Historie nastaveni systému obsahuje zdznamy o nastaveni modulu SAE.

Poznamka: V casti System Configuration History se nepouziva pole Reason
(Divod).

Tabulka 23 Historie nastaveni systému

Typ zaznamu

Zabezpedeni

Nastaveni uzivatelského
Gctu

Sledovat divod zmény

Pravidla sledovani zmén

Typ sledovani zmén

Typ sledovani zmén

Funkce elektronického
podpisu

Nastaveni elektronického
podpisu

Typ elektronického podpisu

Aktualizace

Aktualizace

Aktualizace
Vytvofit
Smazat
Aktualizace

Aktualizace
Aktualizace

Aktualizace

Aktualizace

Aktualizace

Krok

Odpovida

Umoznit zabezpeceni
Vypnout zabezpedeni

Upravit pravidla zabezpeceni:
Automatické odhlaseni

Upravit nastaveni uzivatelského jména
Upravit nastaveni hesla

Upravit pravidla zabezpedeni
Vyprseni platnosti hesla

Zruseni platnosti Gctu

Upravit ddvod zmény

Vytvofit ddvod zmény

Smazat divod zmény

Umoznit sledovani zmén

Vypnout sledovani zmén

Upravit pravidla sledovani zmén

Upravit pravidla sledovani zmén

Vytvofit davody zmén

Smazat divody zmén

Upravit pozadovany pocet podpist nebo osob pro
funkci “vyzva pfed”

Upravit stav Umoznit pro funkce “kontrola pfed” nebo
“vyzva pfed”

Umoznit elektronicky podpis

Vypnout elektronicky podpis

Upravit nastaveni elektronického podpisu
Upravit stav Umoznit pro typ elektronického podpisu
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Tabulka 23 Historie nastaveni systému (pokrac¢ovani)

Typ zaznamu

Prifazeni tlohy

Opravnéni ulohy

UZivatelsky Ucet

Uloha uzivatele

Krok

Vytvorit

Smazat
Aktualizace

Vytvofit

Smazat

Aktualizace

Vytvorit
Aktualizace
Vytvofit

Smazat

Zaznam akci — Action Log

212

Odpovida

« Vytvofit novy uzivatelsky Ucet
+ Pfifadit jinou Ulohu stavajicimu uzivatelskému
Gctu

Pfifadit jinou Ulohu stavajicimu uZivatelskému G¢tu

Upravit opravnéni Glohy uZivatele

Vytvofit Ulohu uzivatele — Vytvofi jeden zdznam o
pfifazeni Ulohy pro kazdé opravnéni

Smazat Ulohu uzivatele — Vytvofi jeden zaznam o
smazani ulohy pro kazdé opravnéni

+ Upravit
+ Zrusit

Vytvofit novy uZivatelsky ucet

Upravit tlohu uZivatele

Vytvofit Glohu uzivatele

Smazat Ulohu uzivatele

Zobrazuje seznam systémové definovanych sledovanych zmén.

Veskeré zmény poloZek v zdznamu akci jsou sledovdny na pozadi (bez
védomi uZivatele) vyjma poloZek vedenych jako nastavitelné. Soucasti
nastavitelnych polozek miZe byt komentar.

Tabulka 24 Sledovani zmén — zaznam akci

Kategorie

Esej

Prihlaseni

Praivodce kroky udrzby

Desticka

Akce

Esej Uspésné exportovana

Poznamka: Exportujete-li vice eseji, je vytvoren
pouze jeden zdznam

Uzivatel pfihlasen

PrihlaSeni se nezdafilo

UzZivatel odhlasen

Spusténi privodce Odstranéni bublin
Spusténi privodce Promyti Usti kapilarni sady
Spusténi privodce Zména typu polymeru
Spusténi pravodce Vyména kapilary

Spusténi privodce Doplnéni polymeru
Spusténi pravodce Plnéni polymeru

Spusténi privodce Oplach vodou

Desti¢ka Uspé&sSné exportovana

Poznamka: Exportujete-li vice desticek, je vytvoren
pouze jeden zdznam.
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Zprava o vysledku sledovani zmén

Tabulka 24 Sledovani zmén — zaznam akci (pokracovani)

Kategorie Akce

Béh + Start
+ Pauza
+ Obnoveni
+ Stop (Zruseni nastfiku)
+ Ukonceni (seznam nastfiki)

Nastaveni modulu SAE » Export
Zaznamy sledovani zmén systému « Archivace
* Vymazani
+ Obnoveni
Z&znamy akci systému + Archivace
+ Vymazani
» Obnoveni
UZivatelsky profil » Export

Zobrazeni a tisk zprav o sledovani zmén
1. Zobrazte zvolené zdznamy podle postupu vyse.

2. Filtrujte polozky v seznamu, aby zobrazen{ zpravy netrvalo piili§ dlouho.

DULEZITE! Kliknete-li na tlagitko View (Zobrazit), musite vy¢kat na zobrazeni
zpravy, akci nelze prerusit.

3. Kliknéte na £ View Audit Summary Report (Zobrazit souhrnnou zpravu o

sledovani zmén) nebo E View Audit Detailed Report (Zobrazit detailni
zpravu o sledovani zmén).
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# Date User Name User Full Name Record Type Record Name  Action
1 28-Jan-2009 05:01:08 Administrator Admirnistratar Security Settings Update
P
2 28-Jan-2009 05:00:57 Administrator Admiristrator Security Settinas Update
P
1 Date: 28-Jan-2009 05:01:08 PM Action : Update
User Name : Administrator User Full Name :  Administrator
Record Type: Security Settings Record Name :
# Record Type Object Name 0Old Value Cument Value Action
1 Security Settings  Security On /J Security DISABLED EMABLED Update
Off
2 Date: 28-Jan-2009 05:00:57 PM Action : Update
User Name : Administrator User Full Name :  Administrator
Record Type: Security Settings Record Name :
# Record Type Object Name Old Value Cumrent Value Action
1 Security Settings  Security On /J Security EMABLED DISABELED Update
Off

4. Pomoci ikon v ndstrojové listé

i . Page 1 of 1 0D 21 x = |
upravte zpravu dle potteby. 0 I
Py . . AF -~
Umistite-li kurzor nad ikonu, [Madify settings Far this report

zobrazi se popis jeji funkce.

k= Modify report settings
5. Chcete-li zpravu vytisknout, . 08-Feb-2A' Font settinas

kliknéte na ikonu é Print.

6. Chcete-li uloZit zpravu ve formatu .pdf, vytisknéte ji pomoci tiskarny CutePDF
Writer.

Page 1 of 1 280 m EYEV S

7. Zavtete zpravu.

Archivace, vymazani a obnoveni zaznamu o sledovani zmén

Funkce archivace (Archive) vytvoii kopii zdznamt o sledovani zmén, funkce
vymazani (Purge) vytvoii kopii zdznamtl o sledovani zmén a zdznamy smaze.
Nasledné 1ze pro obnoveni vymazanych zaznamti pouzit funkci obnoveni
(Restore).

Vice informaci o archivaci polozek v knihovnéch viz “Archivace, vymazani a
obnoveni dat” na stran¢ 254.

Archivace a Chcete-li archivovat nebo vymazat zdznamy o nastaveni systému nebo o akcich:

vymazani o )
Na pifslusné obrazovce zvolte zdznamy.

214 Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pfirucka



Zprava o vysledku sledovani zmén

Kliknéte na & Archive Audit Records (Archivace zaznami o sledovani

zmén) nebo i Purge Audit Records (Vymazani zdznami o sledovani
zmén).

Zvolite-li archivaci, musite urcit cilovy adresar a ndzev pro archivni soubor .asz.

Obnoveni Chcete-li obnovit zdznamy o nastaveni systému nebo o akcich, kliknéte na
“EvRestore (Obnovit) a vyberte soubor .asz, ktery mé byt obnoven.

Export zaznamu o sledovani zmén

Podle potieby 1ze zdznamy o sledovani zmén exportovat do souboru .txt a nasledné je
pouzit mimo prostiedi programu 3500 Series Data Collection.

1.
2.

Na pfislusné obrazovce zvolte zdznamy.

Zadejte nazev souboru .txt a zvolte cilovy adresar.

Kliknéte na Save (Ulozit).

Poznamka: Chcete-li exportovat zaznamy o sledovani zmén vzorkd, které
nejsou ve svém puvodnim adresafi (soubory byly vymazany nebo presunuty),
zobrazi se chybova hldska. Musite vratit soubory do jejich pivodniho adresafe a
exportovat zdznamy znovu.
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Elektronicky podpis - nastaveni

Zapnuti nebo vypnuti elektronického podpisu

DULEZITE! Pokud vypnete zabezpeéenti, vypinite i funkce sledovani zmén (audit) a
elektronického podpisu, nicmén¢ tato zdkladni zména nastaveni zabezpeceni neni
sledovdna — neni vytvofen zdznam o vypnuti sledovani zmén a elektronického
podpisu.

1. Oteviete obrazovku E-Signature
Settings (Nastaveni elektronického

pOdplSll). ntenance  Tools = Manage ™ Preferenc
. v . Security
2. Kliknéte na Disable (Vypnout) nebo At

Enable (Zapnout) (Obrazek 36 na
strané 216).

E-Signature
_hange Password

B . . . . Yiew Logs
Poznamka: Je-li elektronicky podpis Manual Cammands

vypnut, ndpovéda @ v dolni césti obrazovky
nenf aktivni.

k= 3500 Data Collection Software

Dashboard  Edt ~ Lbrary Mantenance Tocks ™ Manage ™ Preferences Help ™ LogOut

setings Rescurces ..@E”ab'eﬁ-ﬁi@ fy Disable £-5ig | [ save Set >

! E-Signature Settings
Sedeck the shectronic signaturs types that choukd be slowssd.

> Monoage Rieports | E-Sonatirs Type Gelect the Functions after which the systern will prompt
Audt Reports L] Apprenes Dye Set T Function
) [ Approve Size Standard
E-Signature Reports [] Approve Spatial Calbeation
[ Approve Spectral Calbeation
] Maniage Users | | ] Approve tnstrument Frotocel
P [ Approve Sizecall Protocel
[ Approwe Basexal Protocol
' nlawage Settings (1 Apprave QC Protocol
] Approve Gene Mapper Protocol
Securty [ Apsprovve Gene Mappsr D Prokocol
A ] Approve SeqScape Probocel
(] Approve MiraSeq 16 Frotocal
) hopove ey - :
] Plate Templste . : 5
& Import 0 xﬁ Plste @Iect the Functions before which the system will check
(] Appearve Sample R
'aE:‘m (] Approve Sequencing Install Standard Results # Signabur|
= ] Apprors MicraSeqlD Install Standard Resuks
Mein Wokfiow ] Apsprones Fragrenk Inetsll Standard Rsuks
N, ] Approve HID tnstall Standard Resuks
N
0
= < >
- = 1

Obrazek 36 Elektronicky podpis — vypnuti nebo zapnuti
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Elektronicky podpis - nastaveni

Volba krokl vyZadujicich podpis

DULEZITE! Nastaveni elektronického podpisu neméiite b&hem spektralni kalibrace.

1. Chcete-li
. E-Signature Settings

aktlvova't Select the electronic signature bypes that should be allowed.

elektronlcky E-Signature Type Select the functions after v
pOdplS pro urcite . . - —

kl'Oky, zvolte [ approve Size standard

: - [[] save Dve Set

t krok [] Approve Spatial Calibration

ytO OKYy [] approve Spectral Calibration

Vv seznamu T T DR

v okné¢ E-Signature Type (viz Tabulka 25 na stran¢ 218). Pro provadéni téchto
krokti bude nasledné vyZadovan elektronicky podpis.

2. (Volitelné) Pro kazdou zvolenou polozku,:

a. V pravé horni ¢asti okna definujte funkce po jejichz provedeni systém
vyzve k zadani elektronického podpisu. UZivatel mlize tyto kroky
elektronicky podepsat nebo pokracovat bez podpisu.

b. V pravé dolni ¢asti okna definujte funkci (spustit béh) pred jejimz
provedenim systém zkontroluje platnost elektronického podpisu/t (viz
Tabulka 26 na stran¢ 219). Pokud nebyl béh ptedesle autorizovan
(podepsan), objevi se pted jeho provedenim vyzva k zadan{
elektronického podpisu. Pfed pokracovanim se uZivatel musi elektronicky
podepsat. Pro funkce vyZadujici podepsani “pfed” mlZete rovnéz:

¢ Zménit pocet pozadovanych podpist.

* Nastavit pozadavek na specificky elektronicky podpis: kliknéte do
pole Authorities Required a zvolte uZivatelsky ticet nebo dlohu, kterd
je pro podepséani vyZadovdna. Program je pfednastaven tak, Ze
specificky podpis neni vyzadovan, elektronicky podepsat se mize
jakykoliv uZivatel.

* Kliknéte na Apply (Pouzit).
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218

2a

2b

E-Signature Settings

Select the electronic signature types that should be allowed,

E-Signature Type

77 Approve Dye Set

[] approve Size Standard
Approve Spatial Calibration
[ approve Spectral Calibration
|:| Approve Instrument Protocol
O Approve Sizecall Protocol

[] Approve Basecal Protocol
[¥] Aoorave OC Protocol

Select the functions after which the system will prompt for an electronic signature of th

Function
[] Accept Spatial Calibration

Select the Functions before which the system will check For required electronic signature

Function # Signatures Required  Authorities Required

Approve Gene Mapper Protocol
Approve Gene Mapper IDx Protocol
Approve SeqScape Protocol
Approve MicroSeq ID Protocol
Approve Assay

Approve Plate Template

ol EETOS 1 Any

N

Select the minimum signatures that must exist for data to qualify as being signed.

|v| Approve Plate

Approve Sample

Approve Sequencing Install Standard Resulks
Approve MicroSeqID Install Standard Results
Approve Fragment Install Standard Results
Approve HID Install Standard Results

Funition Name: Rurn.Skart
# Signatures Required [1 =
Authorities Required [ any

3. Kliknéte na Save Settings (UloZit nastaventi).

Program je pfednastaven tak, Ze Zddny podpis neni vyZadovan.

Tabulka 25 Nastaveni elektronického podpisu — vyzva po provedeni funkce

Typ elektronického podpisu

Krok

Schvalit soubor barev
Schvalit velikostni standard
Schvalit prostorovou kalibraci
Schvalit spektralni kalibraci

Ulozit
Ulozit
Prijmout

Prijmout

Schvalit protokol pfistroje

Ulozit

Schvalit protokol pro odecet velikosti
Schvalit protokol pro odecet bazi

Ulozit
Ulozit

Schvalit protokol QC

Schvalit protokol GeneMapper
Schvalit protokol GeneMapper IDX
Schvalit protokol SeqScape

Ulozit
Ulozit
Ulozit
Ulozit
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Elektronicky podpis - nastaveni

Tabulka 25 Nastaveni elektronického podpisu — vyzva po provedeni funkce

(pokrac¢ovani)

Typ elektronického podpisu Krok
Schvalit protokol MicroSeq ID Ulozit
Schvalit esej Ulozit
Schvalit templat desticky Ulozit
Schvalit desticku Ulozit
Schvalit vzorek Ulozit
Schvalit vysledky sekvenaéniho Pfijmout
instalaéniho standardu
Schvalit vysledky MicroSeq ID PFijmout
instalacniho standardu
Schvalit vysledky fragmentaéniho PFijmout
instalacniho standardu
Schvalit vysledky HID instalaéniho Pfijmout

standardu

Tabulka 26  Nastaveni elektronického podpisu — vyzva pred provedenim funkce

Typ elektronického podpisu Krok Podpisvs_pecifického
uzivatele
Schvalit prostorovou kalibraci Spusténi béhu 1 podpis, jakykoliv uzivatel,

Schvalit spektralni kalibraci jakakoliv dloha

Schvalit desticku

Schvalit vysledky sekvenacniho
instalacniho standardu

Schvalit vysledky MicroSeq ID
instalacniho standardu

Schvalit vysledky fragmenta¢niho
instalacniho standardu

Schvalit vysledky HID instalaéniho
standardu
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Jak program vyzve Je-li systém nastaven tak, Ze se md pied spusténim b&hu provést kontrola platnosti
k elektronickému elektronického podpisu, zobrazi se po spusténi b&hu (Start Run) ozndmeni.
podpisu
PFiklad

Systém je nastaven tak, Ze je pied spusténim béhu vyzadovan elektronicky podpis
prostorové kalibrace dvou uZivatell (podpis administratora a podpis uZivatele
s tlohou védec-scientist). Prostorova kalibrace nenf podepséna.

UZivatel spusti béh. Zobraz{ se nasledujici zprava:

k= E-Signature Check El

2 ) The Spatial Calibration Spatial_Run 2009-01-29-09-59-13 record must be
\_‘H signed by 2 users to be utilized For this Start Run, but is not signed by any

UsErs,
The Following signatures are missing:

* Approve Spatial Calibration by & user with User Account:  Administrator
authority

* Approve Spatial Calibration by a user with User Rale: Scientist authority
would vou like to sign now?

I Ves ] [ i} ]

Pred spusténim béhu se musi elektronicky podepsat dva uzivatelé:

* Administrator
» Jakykoliv dalsi uzivatel s ilohou védec-scientist, kterému je povolen
elektronicky podpis

Podepise-li se elektronicky uzivatel nespliiujici uvedena kritéria, zprava se zobrazi
Znovu.
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Zprava o pouzivani elektronického podpisu

Zprava o pouzivani elektronického podpisu

Fage 1of 1

Zobrazeni zaznamu

D D0 B me

1. Oteviete obrazovku E-Signature Reports
(Zprava o pouzivani elektronického
podpisu).

2. (Volitelné):

* Filtrujte polozky v seznamu (datum,
uZzivatelské jméno, krok, typ polozky,
ndzev polozky), poté kliknéte na Go.

e Zvolte zdznam a kliknéte na Show
Object History (Zobrazit historii
polozKky).

e Zvolte zdznam a kliknéte na Show E-
Signature Details (Detaily
elektronického podpisu).

itenance  Tools ™ Manage ™ Preferen

Security
Audit
E-Signature LY

ls
Change Password

View Logs
Manual Commands

v Manage Reporls

Avcit Repaorts

* Dvojim kliknutim do zdhlavi sloupce tabulku settid’te.
Tabulku Ize tfidit i podle vice sloupcti (viz
“Ttidéni podle vice sloupcti” na strané 72).

» Upravte tabulku dle potieby (viz “Vlastni nastaveni tabulek” na strang 72).

3. Zobrazené zaznamy (jsou-li zvoleny v nastaveni elektronického podpisu):

¢  Schvdlit soubor barev °
e Schvilit velikostni standard .
e Schvilit prostorovou kalibraci .
e Schvdlit spektrlni kalibraci °
¢ Schvdlit protokol piistroje °
¢ Schvdlit protokol pro odecet °
velikosti
e Schvilit protokol pro odecet bazi .
e Schvilit protokol QC
e Schvilit protokol GeneMapper .
e Schvilit protokol GeneMapper
IDX o

e Schvilit protokol SeqScape
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Schvdlit protokol MicroSeq ID
Schvdlit esej

Schvdlit templat desticky
Schvilit desticku

Schvilit vzorek

Schvilit vysledky sekvena¢niho
instala¢niho standardu

Schvdlit vysledky MicroSeq ID
instala¢niho standardu

Schvilit vysledky fragmentac¢niho
instala¢niho standardu

Schvilit vysledky HID instala¢niho
standardu
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Cést 1 Sprévci systému (administratofi)

Zobrazeni a tisk zprav o pouzivani elektronického podpisu

1. Zobrazte zvolené zaznamy podle postupu vyse.
Poznamka: Filtrujte polozky v seznamu, aby zobrazeni zpravy netrvalo piili§
dlouho.

2.

Kliknéte na [ View E-Sig Summary Report (Zobrazit souhrnnou zpravu o

pouzivani elektronického podpisu) nebo £ View E-Sig Detailed Report
(Zobrazit detailni zpravu o pouzivani elektronického podpisu).

Applied
Bigspystems

ignature Summary Report

# Date UserName UserFullName Object Type

1 04-May-2009 03:11:  Administrator
47 PM

Calibration

Applied
Biggystems

1 User Name : Administrator
Object Type : Approve Spatial Calibration
Date : 04-May-2009 03:11:47 PM

Esignature Details
Esignature Type : Approve Spatial Calibration

Sighed By : Administrator

Object Name

Report created on : 04-May-2009 03:13:09 PM
3500 Data Collection Software Version 1.0.0

Comments

Administrator - Approve Spatial ~ Spatial_Run  Spatial calibration is
2009-05-04-15-
10-51

acceptable

Report created on : 04-May-2009 03:14:16 PM
3500 Data Collection Software Version 1.0.0

User Full Name : Administrator
Object Name : Spatial_Run 2009-05-04-15-10-51

Comments : Spatial calibration is acceptable

Full Name

:Administrator
Signed On : 04-May-2009 03:11:47 PM

Authority : User Account: Administrator, User Role: Administrator

Object Details

5 Intensity 165-551328912-1-1736-11-7T4485
-2092-30-66-2744-9-3-8-38-742
1-3-5-21-3-456530201-12513230
1301-340-5-7-5-T-314

6 RunlD Spatial_Run 2008-05-04-15-10-51

7 Number of Capillaries 24

§ Locked false

9 Instrument 13527-029

10 Capillary Array 80K0850

3. Pomoci ikon v néstrojové listé mem——
L v age 1 ol =] »®
upravte zpravu dle potfeby. O ~
e 1 . =
Umistite-1i kurzor nad ikonu, [Madify sottings For this report
zobrazi se popis jeji funkce.
k= Modify report settings @
4. Chcete-li zpravu VyElsknout, - 08-Feb-A Font ssttings
kliknéte na ikonu “=* Print. Select the fort to be used in reports.
i v
5. Chcete-li uloZit zpravu ve formatu .pdf, T
vytisknéte ji pomoci tiskdrny CutePDF
Writer. [ oc | cancel
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Zprava o pouzivani elektronického podpisu

6.

Zaviete zpravu.

Page 1 of 1 % ) m B | we

Export zprav o pouzivani elektronického podpisu

Podle potieby 1ze zpravy o pouZzivani elektronického podpisu exportovat do souboru
.txt a ndsledné je pouzit mimo prostfedi programu 3500 Series Data Collection.

1.
2.

Na pftislusné obrazovce zvolte zdznamy.

Kliknéte na [ Export E-Sig Records (Export zpravy o pouZzivani
elektronického podpisu).

Zadejte nidzev souboru .txt a zvolte cilovy adresaf.

Kliknéte na Save (Ulozit).
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Cést 1 Sprévci systému (administratofi)

Export a import uzivatelskych uctu a nastaveni zabezpeceni,
sledovani zmén a elektronického podpisu

Export 1. Na jakékoliv obrazovce modulu SAE kliknéte na

W Manage Users

Uzers

2. Zvolte polozky, které chcete exportovat:

Select Security Configurations to Export

2 Manage Settings

At

E-Signature
[ Import
User Profiles [ Swstem Configuration
R Export
Main Workflow %

[ Export H Cancel ]

» UZzivatelské profily — Obsahuji v§echna nastaveni na ndsledujicich
obrazovkach:
— Edit User (Upravit uzivatele) — VSechny aktivni uzivatelské ucty
— User Role (Uloha uZivatele) — Viechny tlohy uZivateli a piid&lend
opravnéni (v ptipadég, Ze pro uZivatelsky tcet je definovdna dloha,
kterd neni definovana v systému, do néhoZ profily importujete)
¢ System Configuration (Nastaveni systému) — Obsahuji v§echna nastaveni
na nasledujicich obrazovkéch:
— Security (Zabezpeceni) — Nastaven{ tctu a pravidla zabezpeceni
— Audit (Sledovani zmén) — Polozky, jejichZz zmény jsou sledovany,
nastaveni sledovani a dvody
— E-Signature Settings (Nastaveni elektronického podpisu) —
Polozky, které musi byt podepsany, funkce, pocet podpist, podpis
specifického uZivatele/ti
— User Roles (Ulohy uzivatelii) — Viechny tlohy a opravnéni uZivateld

3. Kliknéte na Export.

4. Zadejte nazev a adresar pro umisténi exportovaného souboru .dat, poté kliknéte
na Save (Ulozit). Po ukonceni exportu se zobrazi informativni hlaska.

Import 1. Na jakékoliv obrazovce modulu SAE kliknéte na ikonu e Import v navigacni
liste.

2. Zvolte soubor .dat, ktery chcete importovat, a _
kliknéte na Open (Oteviit).
Please resolve conflicts

Zobrazi se dotaz, zda chcete piepsat aktualni
nastaveni systému. Kliknéte na Yes (Ano).

Y

Pokud néjaky uZivatelsky dcet jiz v systému = Overarite |Siap |
existuje, musite se rozhodnout, ma-li se jeho
nastaveni pfepsat nebo pireskocit.

Administratar [l [l
User 1 ] L]

—_

i8]
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UZivatelé - prehled

Cast 2

Uzivatelé

UZzivatelé - prehled

Zabezpeceni

Pfihlaseni

Opravneéni

Modul SAE (Security-Zabezpeceni, Audit-Sledovani zmén, E-Signature-
Elektronicky podpis) je volitelnou soucasti programu 3500 Series Data Collection.
Modul SAE umoziuje:

» Zabezpeceni systému — Kontrola piistupu uZivatelti k programu.

¢ Sledovani zmén (Audit ) — Sledovani zmén v knihovnach, sledovani kroka
provadénych uzivateli, sledovdni zmén v nastaveni modulu SAE.

* Elektronicky podpis (e-sig) — Pro provadéni urcitych kroki je/neni
vyZadovano zaddni uzivatelského jména a hesla.

V zévislosti na tom, jakym zplisobem spravce systému nastavil pravidla jeho
pouzivéni, je mozné, Ze se uzivatelé systému pfi praci s programem setkaji
s nasledujicimi dialogovymi okny a pokyny.

Je-li ve vasem systému

aktivovano jeho zabezpecent,
) RPN 3500 Log In
musite pro pfihldSeni do , ,
.. . Provide your user name and password to login.
programu zadat uZzivatelské
jméno a heslo.

5, User Name: Il
Moznosti pouzivani programu jsou -
. ,p . .. p ,g . J L'." ) Password: I
dany opravnénimi, kterd vdm byla 4
pfidélena. Nemdte-li opravnéni
pouzivat urcité funkce, jsou tato

tladitka Seda. Reset | [

Je-li nastavena omezena platnost
vaseho hesla, budete pravidelné vyzyvani k jeho obméné. Je-li nastaven limit pro
pocet neuspesnych piihlaseni, bude po jeho prekroceni (tzn. pokud se pokusite

Y

pfihlasit do systému pomoci chybnych tdaji) vas uZivatelsky ucet blokovan.

Nemate-li opravnéni pouzivat urc¢ité funkce, jsou tato tlacitka Seda.
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Cést 2 Uzivatelé

Zjisténi jména

pfihlaSeného

uzivatele

Zména hesla po
vyprseni jeho

platnosti

Inaktivace
uctu

Automatické
odhlaseni

226

Chcete-li zobrazit jméno piihlaSeného uzivatele,
umistéte kurzor mysi nad piikaz Logout (Odhlésit).

= Help = Log Qut

|Administrator is currently Iogge% an.

Jméno uZivatele se rovnéz zobrazuje na obrazovce
Load Plates for Run (Nacteni desticek ke spusténi) a Monitor Run (Monitorovani

béhu).

Dojde-li k ukonceni platnosti vaseho hesla, zobrazi se po ptihlaseni informativn{

Zprava.

ntenance  Tools = Manage < Preferen

Chcete-li zménit heslo, kliknéte na Tools > Change

Password (Nastroje > Zménit heslo).

Zadejte vase stdavajici heslo, poté dvakrit nové

heslo a kliknéte OK.

Je-li ve vaSem systému nastaven limit
pro pocet netspésnych piihldseni a
zadate chybné opakované uzivatelské
jméno a heslo, takze tento limit
ptekrocite, dojde k inaktivaci vaSeho
uzivatelského uctu, coz je indikovano
i na pfihlaSovacim okné Log In.

Y

Uzivatelsky ucet lze opét
aktivovat dvéma zpisoby:

» Muzete vyckat, aZ automaticky

(=] (=

Security
audit
E-Signature

Change Password = &

‘iew Logs
rManual Commands

&= 3500 Log In X

3500 Log In

€3 The user is nok ackive,

,5’\. User Name: | technician |

~

G Password: |* |
&
A

H Cancel ]

vyprsi doba inaktivace.

* Spravce systému muZe vas ucet opét aktivovat.

Poznamka: Je-li ucet inaktivovan, miZe se po kliknuti na tlacitko Reset pfihlasit

jiny uZzivatel.

Je-li ve vaSem systému nastaveno
automatické odhldseni uZzivatele po
urc¢ité dobé necinnosti, je po takovém
automatickém odhldSeni zobrazena
zprava v okn€ Log In (PfihldSeni).
Zadejte znovu vase uZivatelské jméno a
heslo.

Poznamka: Po kliknuti na tlacitko Reset
se muze prihlasit spravce systému nebo
dalsi uZivatel s pravem piihlaseni po
automatickém odhléSeni.

3500 Log In

The user session has timed out,
Please provide vour user name and password to unlock your sessiol

n.

User Name: | Administrator |
|

.
L= Password:|
7

Ok Cancel
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Sledovani zmén (audit)

Sledovani zmén (audit)

Je-li vas systém nastaven tak, aby byly

sledovany nékteré jeho zmény, miZete byt
pfi provadéni urcitych krokti v programu
vyzvani ke zdtivodnéni provadéné zmeny.

Setup Audit Reason

V zavislosti na nastaveni systému méte

X . o Select From List of Reasons: w

moznost bud’ udat diivod nebo vybrat ditvod a

Manually edited, g

Z€ seznamu. Ertry eftor. E
‘el anomaly,

Camments; Calculation error, %

Close Save

Elektronicky podpis

Je-1i vas systém nastaven tak, Ze pro
provedeni urc¢itych kroku je zapotiebi
elektronicky podpis, miZete byt Electronic Signature

VyZVé.l’li k Zadénf Vaéeho Enter yaur uset name, password and any comments.,

uZzivatelského jména a hesla.

X

k= Electronic Signature

E-Sig Record Type: | [&fa] sl gapimeats at= o= s g=a1

Je-li poZadovéno zadani dvou
podpist, neni nutné tyto podpisy
vlozit v tyZ okamZik.

Po zadani prvniho podpisu je stav
daného kfoku nastaven na Partially [ ox [ concel |
Signed (Caste¢né podepsino). Po
zadani druhého podpisu je stav
nastaven na Signed (Podepsano).

User Mame: | Userl |

Password: | |

Camments: | |

Rovné€Zz mutizete byt vyzvani k podepsani polozek jako jsou desti¢ky, kalibrace nebo
dalsi polozky v knihovnach. Je-li elektronicky podpis vyzadovan k podepsani polozek,
mohou nastat nasledujici situace:

* V knihovné nebo kalibraci je aktivni ikona A elektronického podpisu.

* Podpis je poZzadovén v souladu s pokyny v ¢ésti “Jak program vyzve
k elektronickému podpisu” na strané 220.
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Cést 2 Uzivatelé

228

V dialogovém okné Open Plates (Oteviit desti¢ky) nebo v knihovnéch se
zobrazuje sloupec “Is signed” (“Podepsano’), ktery udava stav elektronického
podpisu dané polozky.

= Open Plate From Library 1

Instructions

Select row from table and click on "Open” button.

Filter: IHID j Search: I IAII j ] | Clear | (7]
|Plate Mame |Type “H‘Date Modified |Is Signed
1 |Plate 01 HIC: 12-Apr-2009 05:13:13 PM Mo
2 |kest well attributes HID 13-Apr-2009 09;58;39 AM Mo
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7

Udrzba pristroje

Planovani udrzby
V této Casti jsou uvedeny tkony, jejichZ provadéni umoZni udrzet vas geneticky
analyzator Applied Biosystems 3500/3500xL v dobrém stavu provozuschopnosti.

Prehled tkont tdrzby je uveden na Ovladacim panelu (Dashboard) a vychdzi z tidaji
zadanych v ¢asti vénované planovani krokd udrzby (Planned Maintenance).

A VYSTRAHA! Kdykoliv pracujete s provoznimi kapalinami pouZivanymi
v pristroji, nebo soucdstmi, které s nimi mohly pfijit do kontaktu, pouZivejte
ochranny odév véetné rukavic, ochrannych bryli a laboratorniho plasté.

DULEZITE! Cistici prostiedky pouZivejte pouze v souladu s pokyny v této piiruéce.
Pouzivani ¢isticich prostfedkli neuvedenych v této piiru¢ce miize pfistroj poskodit.

Reseni moznych problému viz Ptiloha E “ReSeni problémi” na strané 299.

Vyzvy k provadéni udrzby

Vyzvy k provadéni kroki tdrzby jsou uvedeny na Ovladacim panelu. Kazdy den
tyto vyzvy kontrolujte a provadéjte odpovidajici kroky.

r/c—Maintenance Notifications —\

Mame |Pri0rity |N0tiFicati0n Diate |Descripti0n |.0.cti0n
Perform Performance Check  HIGH 26-Jan-2009 12:00:00 AM  Performance Check £
Clean Drip Tray HIGH 28-Jan-2009 12:00:00 &AM Clean Drip Tray x
Clean Autosarmpler HIGH 28-Jan-2009 12:00:00 &AM Clean Autosampler x
Replace Reservoir Septa HIGH 28-Jan-2009 12:00:00 AM  Replace Reservoir Septa 4
Wash Pump Trap HIGH Z8-Jan-2009 12:00:00 AM  Wash Pump Trap 4
Pokud dany krok provedete, klikn€te na «* , ¢imZ jej oznacite jako hotovy. Pfipadné

kliknéte na # , ¢imz jej oznacite jako krok, ktery nehodlate provést.

Poznamka: VSsechny kroky oznacené jako provedené nebo jako kroky, které
nebudou provedeny, jsou ze seznamu odstraiiovdny a neobjevi se v ném znovu,
neni-li potfeba jejich provadéni opakovana. O krocich, které nebyly zdmérné
provedeny, lze vést zdznamy (log).

Zaznamy lze vést o vSech provadénych krocich. Viz “Kontrola zdznamt o udrzb&” na
strané 257.
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Kapitola 8 Udrzba pristroje

Ukony udrzby provadéné denné

Udrzujte drzaky desticek, zasobnik na anodovy a katodovy pufr v Cistoté a

suchu.

DULEZITE! Cistici prostfedky pouZivejte pouze v souladu s pokyny v této piiruéce.
Pouzivani Cisticich prostfedkii neuvedenych v této piiru¢ce mize piistroj poskodit.

Ukon Cetnost

Viz ...

Zkontrolujte stav spotfebniho materialu v Ovladacim panelu —
ovéite stav anodového a katodového pufru a polymeru.

Pfed kazdym bé&éhem

Vizuélné zkontrolujte hladinu anodového a katodového pufru
v zasobniku. Hladina musi byt po rysku.

Ujistéte se, ze destiCky jsou spravné usazeny v drzacich.

DULEZITE! Pokud septum a horni drzak nejsou v dokonalém
zakrytu, dojde k poskozeni hrotl kapilar.

Ujistéte se, Ze jsou desticky a zasobnik na katodovy pufr
spravné usazeny v pristroji.

Ujistéte se, Ze je kapilara zajisténa.

“Kontrola spotfebniho
materialu na Ovladacim
panelu” na strané 236

“VYyména zéasobniku na
katodovy pufr’ na
strané 238

“Desti¢ka a drzaky” na
strané 53

“Vlozeni desticky do
pfistroje” na strané 53

Kapitola 1 Popis
pristroje a softwaru

Ovéfte, Zze v pumpé a kandlcich nejsou bubliny. Denné nebo pred

Poznamka: Odstrarite bubliny pomoci priivodce Remove Bubble. kazdym béhem

Ovétte, Ze hroty kapilar nejsou viditelné poskozeny.

Ujistéte se, Ze blok pumpy je zasunut dozadu. Denné

Vycistéte povrch pfistroje, odstrante zaschlé zbytky chemikalii
apod.

Zkontrolujte, ze v okoli ventilu elektroforetického pufru (Buffer-
Pin Valve), zpétné klapky (Check Valve) a Usti kapilary
nedochazi k viditelnému Uniku provoznich kapalin.

DULEZITE! Dochazi-li opakované k tniku, kontaktujte
spole¢nost Applied Biosystems.

“Odstranéni bublin
z polymerové pumpy”
na strané 251

“Vyména kapilarnich
sad” na strané 252

Kapitola 1 Popis
pfistroje a softwaru

“Bézné dgisténi pristroje”
na strané 242

“Pokyny k Gdrzbé” na
strané 28
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Planovani udrzby

Ukony udrzby provadéné tydné

Ukon Cetnost Viz ...
Mate-li uskladnéné kapilarni sady, ovérte, ze nedochazi Tydné “Kontrola uskladnénych
k vysychani jejich zasobnikl (konce kapilar musi byt smaceny). kapilarnich sad” na
strané 240
Spustte pravodce Wash Pump and Channels. “Promyti pumpy a
kanalk(” na strané 249
Pomoci papirového ruéniku otfete ventil jimz Usti zasobnik na Kapitola 1 Popis pfistroje
anodovy pufr do polymerové pumpy. a softwaru
Restartujte pocita¢ a pfistroj. “Resetovani pfistroje”
na strané 314
Ukony udrzby provadéné mésicné
Ukon Cetnost Viz ...
Promyjte tzv. lapa¢ pumpy (pump trap) Mésicné nebo podle  “Promyti lapace pumpy
potfeby (pump trap)” na strané
241
Vyprazdnéte zasobnik na kondenzat a odpadni zasobnik tzv. Kapitola 1 Popis pfistroje
vodni pasti (vpravo od pumpy). a softwaru
Vyménte septum zasobniku na katodovy pufr. “Vyména z&sobniku na
katodovy pufr” na strané
238
Provedte kontrolu funkénosti Kapitola 5 Kalibrace a
kontrola funkénosti
Vycistéte podavac (autosampler) “Bézné dcisténi pfistroje”
Vyprazdnéte odpadni misku na strané 242
Zkontrolujte volny prostor na disku “Kontrola volného prosto-
ru na disku” na strané 256
Defragmentujte pevny disk Mésicné “Defragmentace pevného

Drive nez fragmentace
dosahne 10%.

disku” na strané 257

Ukony Gdrzby provadéné kvartalné

Ukon

Cetnost

Viz ...

Provedte kontrolu funkénosti

Kazdé tfi mésice

Kapitola 5 Kalibrace
a kontrola funkénosti
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Kapitola 8 Udrzba pristroje

Ukony udrzby provadéné kazdoroéné

Kontaktujte spolecnost Applied Biosystems a napldnujte pravidelnou

ro¢ni prohlidku pfistroje.

Ukony udrzby provadéné podle potieby

Ukon

Cetnost

Viz ...

Vymérite misku.

Pomoci papirového ruéniku namoceného v destilované vodé
ocistéte hroty kapilar od zaschlého polymeru.

Archivujte a vymazte objekty z knihoven
Ovléadaci panel: Manage > Archive nebo Purge

Podle potfeby

“Bézné Cisténi
pfistroje” na strané 242

Kapitola 6 Sprava
knihoven

Kalendar udrzby pfistroje

Kalendét udrzby pristroje zobrazuje bézné ikony tdrZzby piistroje v dennim nebo
mésic¢nim piehledu. Ma-li byt dany tikon proveden, bude uveden v seznamu kroki
udrZzby na Ovlddacim panelu v ¢asti Maintenance Notifications (viz “Vyzvy

k provadéni udrzby” na strané 229).

Zobrazeni kalendare

2y 2

Chcete-li zobrazit kalend4ft GidrZby pfistroje:

1. Na Ovlddacim panelu kliknéte na Maintain Instrument

(Udrba pfistroje).

s ¥z

V levé dolni ¢asti hlavniho okna se zobrazi okno Planned

Maintenance (Planovana udrzba):

Na Ovlddacim panelu se zobrazuji aktudlné potfebné
dkony tdrzby. Vice informaci ziskate po klikn#ti na

2. 'V ¢asti Planned Maintenance (Planovana udrzba)

kliknéte na Schedule (Kalendar).

3. Vice informaci ziskéte po kliknuti na o v Kalendari

vlevo nahofre.

3
s |

Maintain
Instrument

9 Maintenance

[iF] caliirate

Spatial
Spectral

'] Performance Check

Sequencing Install Standard
Fragment Install Standard

HID Install Standard

™ Planned Maintenance

Motifications Log

Service Log

Spolecnost Applied Biosystems doporucuje, abyste si
provadéni pravidelnych krokt tidrzby napldnovali do —
Kalendéte podle postupu niZe. e

Schedule
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Kalendar udrzby pristroje

Pfednastavené zaznamy v kalendafi

Provadeéni nekterych tkond je v kalendati jiz definovano spolecnosti Applied
Biosystems, tyto kroky jsou v mésicnim prehledu oznaceny zkratkou FR (Factory
Repeating) a v dennim piehledu F (Factory). UZivatelem definované opakované tikony
udrzby jsou v Kalendafi oznaceny v mésicnim piehledu pismenem R (Repeating), viz
obrézek niZe.

U tovarn¢ definovanych tkonii miiZzete pozménit prioritu jejich provedent, ale

nemuzZete je z kalendéfe odstranit ¢i zménit frekvenci jejich provadéni.

Spolecnost Applied Biosystems doporucuje, abyste do kalendéte zadali provadéni:
* Pravidelnych krokd udrzby.

* Informaci o nutné vyméné spotiebniho materidlu (na zdkladé data expirace),
napf. vytvoite vyzvu k vymeéné polymeru, kterd se zobrazi dva dny pred
datem expirace

VytvoFeni zaznamu v kalendafi

Chcete-li vytvotit novy planovany ukon, kliknéte na Create (Vytvorit) a postupujte
podle pokyni. NiZe je vyobrazen piiklad napldnovanych tkont v kalendati.

11 12

[Fr]Restart PC, Instrum...

Deiragmerﬂ Hard Dr ...

e b e K] A0 L,

Zalozky Month (Mé&sic) a Day (Den) vam umozni zobrazit kalendaf v rizném
formatu. Kliknutim na Detach (Vy€lenit) okno kalendafe oddélite od hlavniho okna.

Dashboard  Edit ~

9 Maintenance P Create A il floetach | @

Caliorate

Spatial

| Monday Tuesday
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Kontrola zaznamu o udrzbé

234

V programu jsou pro zpétnou kontrolu krokti idrzby vedeny zaznamy (Notifications
Log). Jedna se o seznam vSech vyzev k provadéni krokti idrzby spolu s informaci o
tom, zda dany krok byl/nebyl proveden. Zdznamy poskytuji informace o stavu stroje
v dob¢ provadéni predeslych béh.

Aktudlni kroky udrzby se zobrazuji na Ovladacim panelu (Dashboard) jak je
popséno niZe.
Udaje je mozné tiidit podle vice sloupcii (viz “Tiidéni podle vice sloupcti” na
stran¢ 72. Chcete-li z Ovladaciho panelu zdznamy otevfit:

1. Kliknéte na Maintain Instrument (Udrzba p¥istroje).

2. V levé ¢asti okna v sekci Planned Maintenance (Pldnovana tdrZba) kliknéte na
Notifications Log (Zaznamy o tdrzbé).

Vice informaci ziskéte po kliknuti na 7 v levé horni ¢4sti okna Notification Log.

V zéznamech ziskate o kazdém ukonu tyto informace:

Zaznam Popis
Name — Nazev Nazev Ukonu.
Priority — Priorita Priorita Ukonu.
Notification Date — Datum oznameni Datum ozndmeni ukonu.
Status — Stav Aktualni stav Ukonu.
User — Uzivatel Jméno uzivatele.
Acknowledge Date/Time — Datum Datum a ¢as provedeni/zamitnuti Ukonu.
provedeni/zamitnuti
Description — Popis Popis Ukonu.

Interval ptipomenuti krokti idrZby je definovan v Nastaveni (Preferences). Na
Ovladacim panelu kliknéte na Preferences (Nastaveni), otevie se dialogové okno
Preferences, kliknéte na Scheduler Preference (Interval pfipomenuti krokti idrzby)
a postupujte podle pokynti.
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B Preferences

type filker text

= System
-Date Format
: Instrument Settings
- culer Prefere
= Sequencing Settings
- Export
Spectral Calibration
=-User
Plate Setup
-Reports Settings
: Run Setup
é Sequencing Settings
- Trace

rence

-Trace Print
- Trace Quality
Trace Quality Repar

|~
%3

Scheduler Preference

Maintenance reminders trigger time |12:00 FM v

’ Restore Defaults ] ’

Apply ]

Lo Jf

Cancel ]
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Kapitola 8 Udrzba pristroje

Provoz pfistroje

KaZdodenni provoz pfistroje zahrnuje provadéni nasledujicich ikont.

Kontrola spotfebniho materialu na Ovladacim panelu

* Vymeéna zasobniku na anodovy pufr
* Vymeéna zdsobniku na katodovy pufr

Vyména polymeru
» Pouziti regeneracniho roztoku

PInéni kapildrni sady Cerstvym polymerem
* Odstrafiovani bublin

V &asti Quick view (Rychlé zobrazeni) se zobrazuji zdkladni informace k provozu
piistroje.

Informace zobrazené v ¢asti Quick View jsou vytvafeny automaticky pomoci ¢ipa a
Ctecky (tzv. Radio Frequency Identification - RFID).

Informace zobrazené v ¢asti Quick View vyuZijete pied a po provedeni n¢kterého

o s 1.\
z krokd udrZby.
/ Quick Yiew \
~ Gauges
POP7 Polymer AB 3500 Buffer - (Anode) AB 3500 Buffer - (Cathode) 50cm - 24 cap Array
384 576 3 4 3 4 64 9
Ay, 2 Y, 5 2 Vx5 KRR
Méfice 192 .° . o8 L ’ L ’, - I o ]
1C . -
9 & 'I b 'I 4t 144
lll %0 0 al 0 al On 160
— — 9
634 Samples Remaining 7 Days Remaining 7 Days Remaining 43 Injections Performed
(34 Injections Remaining) (96 Injections Remaining) (96 Injections Remaining)
et d [ J Pre-Heat the Oven
Instrument: 3500 Instrument ate: e .
‘iews Instrument Sensor Details Set Temperature to:
Informace o Laser: On Oven:  Off -
pﬁStrOji ) EP: On Oven Door:  Open OVeniTetos Silis (GE) I35 | 60 o ‘ {°C) | Start Pre-Heat
I Detection Cell Temperature (°C): 23.5 .
nstrument Door:  Close
+ Consumables Information
2]
Consumable JName |5tatus lnays on InstrumertﬂExpiration Date [Lot MNumber lPart Number
Paolymer POPT 634 Samples Remaining 1 28-Mar-2009 11... S1A007 4315930
Spotfebni Anode Buffer A 356 Buffer 7 Days Remaining 1 28-Mar-2010 11... 518007 4315931
material Cathode Buffer AB 356 Buffer 7 Days Remaining 1 28-Mar-2009 11... 51B007 4315931
Capillary Array  50cm - 24 cap 117 Injections Remaining 80 31-Dec-2009 11... 80KO00S 4319899 - Serial # 80K2450
~ Maintenance Notifications Q
Name |Pririty | Notification Date | Descripkion | Action ~
Replace cathode buffer c... HIGH 22-Mar-2009 1... Replacec... x
. Clean Drip Tray HIGH 22-Mar-2009 1... Clean Drip... ®
Zaznamy
;o Llazn vk ampler HIGH 22-Mar-2009 1... Clean Aut... x
udrzby
Restart computer, Instru,.. MEDIUM 22-Mar-20091... Restart co... ES ¥
\ Defragment Hard Drive MEDIUM 22-Mar-2009 1... Defragme... ® v/
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Provoz pristroje

Vymeéna zasobniku na anodovy pufr

Podrobné informace o riziku vyplyvajicim z pouZivani ur¢itych chemikalii
naleznete v ¢asti “Specifické vystrahy” na strané 333.

A VYSTRAHA! CHEMICKE RIZIKO. Zasobnik na anodovy pufr.

Vice informaci viz “Spotfebni materidl a reagencie” na strané 9.

Kvalitu dat mtize vyrazné zhorsit kontaminace. Abyste zabranili kontaminaci,
pouzivejte ptivodni zabaleny polymer, anodovy a katodovy pufr a regeneracni
roztok.

1.
2.

Pripravte si novy zasobnik na anodovy pufr.

Oveéite na jeho obalu, Ze anodovy pufr nebude expirovat pred nebo
béhem svého pouzivani.

Zasobnik nechte pfed pouZzitim temperovat na pokojovou teplotu. Zasobnik
ponechte zapecetény dokud nedokonéite krok 5 niZe.

DULEZITE! Dfive neZ odstranite zapedeténi zdsobniku, ujistéte se, Ze veskery
pufr je ve ve&tsi casti zasobniku.

Oveéite, Ze hladina pufru je nejméné po plnici rysku, a Ze zapeceténi neni
poruseno.

DULEZITE! Zasobnik nepouZivejte, je-li hladina pufru pfili§ nizk4 nebo je
zapeceténi poskozeno. Tolerance hladiny pufru je £ 1 mm od rysky.

Mirné nakloiite zdsobnik (jako na obrdzku), aby
byl pokud mozno veskery 1 Xpufr ve vétsi ¢asti

zdasobniku. V mensi ¢asti zdsobniku by mél ztstat
méné nez 1 ml 1 X pufru.

2\

Ovéite, ze hladina pufru je po plnici rysku.

Odstranite zapeceténi zasobniku.
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Kapitola 8 Udrzba pristroje

8. Umistéte zdsobnik do pfistroje do drzdku
pod pumpu.

DULEZITE! RFID &ip musi byt orientovan
smérem k piistroji (a ne k vam), jenom tak
budou udaje z ¢ipu RFID nacteny spravné.

9. Zavrete dvitka pfistroje.

Poznamka: Pokud nezavfete dviika piistroje, musite kliknout na Refresh
(Obnovit) na Ovladacim panelu.
10. Kliknéte na Refresh (Obnovit) na Ovlddacim panelu — tidaje se aktualizuji.

11. Po vyméné zasobniku ovétte udaje v ¢asti Quick View (Rychlé zobrazeni),
kde se aktualizuji informace o zasobniku na anodovy pufr.

Vyména zasobniku na katodovy pufr

Podrobné informace o riziku vyplyvajicim z pouZivani ur¢itych chemikélii
naleznete v ¢asti “Specifické vystrahy” na stran¢ 333.

/'\ VYSTRAHA! CHEMICKE RIZIKO. Zasobnik na katodovy pufr.

Vice informaci viz “Spotiebni materidl a reagencie” na strané 9.

Kvalitu dat mZe vyrazné zhorsit kontaminace. Abyste zabranili kontaminaci,
pouzivejte ptivodni zabaleny polymer, anodovy a katodovy pufr a regeneracni
roztok.

Pouzivejte pouze origindlni soucasti a reagencie. PouZiti jinych soucasti ¢i reagencii
vede ke snizené kvalité vysledkd, pfipadné k poskozeni piistroje.

1. Ptipravte si novy zdsobnik na katodovy pufr.

2. Oveéite na jeho obalu, Ze katodovy pufr nebude expirovat pted nebo
béhem svého pouzivani.

3. Zasobnik nechte pfed pouZzitim temperovat na pokojovou teplotu. Zasobnik
ponechte zapecetény dokud nedokoncite krok 5 niZe.

4. Otfete papirovym ru¢nikem kondenzat na povrchu zdsobniku.

5. Ovéite, Ze hladina pufru je nejméné po plnici rysku, a Ze zapeceténi neni
poruseno.

DULEZITE! Zasobnik nepouZivejte, je-li hladina pufru p#ili§ nizkd nebo je
zapeceténi poskozeno. Tolerance hladiny pufru je £ 0.5 mm od rysky.

Poznamka: Meniskus musi byt na
rysce nebo nad ryskou.
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10.

11.

12.
13.

14.

Nakloiite zdsobnik opatrn€ vpted a vzad, aby byl pufr rovhomérné distribuovén.

Poznamka: Pokud zasobnik nenaklonite, ztistava pufr diky povrchovému napéti
na mezisténach.

Oveéite, Ze hladina pufru je po ¢i nad plnici rysku.

Umistéte zasobnik na rovny povrch a odstrate
zapeceteni.

Pomoci papirového ruéniku odstrarite pufr na
povrchu zdsobniku. Horni strana zdsobniku
musi byt suchd.

DULEZITE! Pokud tento krok neprovedete,
miZze dojit k probijeni a pfed€asnému ukonceni
béhu.

Umistéte septa na ob€ strany zdsobniku. n I

a. Zkontrolujte, Ze septa se piekryvaji (jejich
symetrickd Cast) se 24 otvory v zdsobniku.

b. Nejprve mirné a potom siln¢ zatlaéte septa do otvord v zasobniku.

Umistéte zasobnik na katodovy pufr do podavace (autosampler).

Poznamka: Pfi spravném umisténi se po usazeni
zéasobniku do podavace ozve kliknuti.

Zavtete dvitka pfiistroje.

Kliknéte na Refresh (Obnovit) na Ovladacim
panelu — tudaje se aktualizuji.

Po vyméné zdsobniku ovéite tdaje v ¢asti Quick View (Rychlé
zobrazeni), kde se aktualizuji informace o zdsobniku na katodovy pufr.
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Kontrola uskladnénych kapilarnich sad

240

DULEZITE! Kdykoliv pracujete s provoznimi kapalinami pouZivanymi v pifstroji,
nebo soucdstmi, které s nimi mohly pfijit do kontaktu, pouZivejte ochranny odév
vcetn€ rukavic, ochrannych bryli a laboratorniho plaste.

Po instalaci kapildrni sady jsou elektrody na spodnim konci ponofeny do zasobniku
na katodovy pufr. Druhy konec elektrod je napojen do polymerové pumpy.
Spolecnost Applied Biosystems doporucuje, aby elektrody na spodnim konci byly
ponoteny do 1X pufru. Vice informaci viz “Spotiebni material a reagencie” na
strané¢ 9.

DULEZITE! Elektrody na spodnim konci kapilarni sady udrzujte v 1X pufru, aby
nedochézelo k vysychani polymeru v kapildrach. Je-li hladina pfili§ nizk4, ptidejte do
pufru destilovanou vodu.

Pokyny k uchovéni kapildrni sady viz pravodce Install capillary.

1X pufr a destilovana voda

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pfirucka



Provoz pristroje

Promyti lapace pumpy (pump trap)

Lapac¢ pumpy (téZ tzv. vodni past — Water trap) je zapotiebi jedenkrat mé&sicné
promyt, aby se prodlouZila Zivotnost pumpy a vymyl fedény polymer.

Promyjte lapa¢ pumpy destilovanou a deionizovanou vodou a ujistéte se, Ze voda
odtéka do odpadniho zdsobniku. Zasobnik vyprazdnéte. Viz “Chemické riziko” na
stran¢ 328.

Poznadmka: Lapac ponechte naplnény destilovanou nebo deionizovanou vodou.

1. Naplinte doddvanou stiikacku (20 mL, PDP Cleaning kit, kat. ¢. 4359572)
destilovanou nebo deionizovanou vodou. Vytlacte ze stifkacky bubliny.

DULEZITE! Nepouzivejte stifkacku mensi nez 20 mL. Mohlo by to vést k pfilis
vysokému tlaku uvniti lapace.

2. Pripojte stitkacku k dopfedu vystupujicimu

ventilu v hornf ¢asti bloku pumpy. Podrzte ventil
jednou rukou a druhou nasroubujte stitkacku.

3. Oteviete ventil — uchopte jej a mirné povolte i
s nasazenou stifkackou asi jednu a ptl otacky
proti sméru hodinovych rucicek.

DULEZITE! NETLACTE NA PIST STRIKACKY
PRILIS SILNE, miize dojit k poskozeni tésnéni
lapace. 5 mL destilované nebo deionizované vody
byste méli protlacovat lapacem asi 30 sec.

Poznamka: Objem lapace je asi 325 uL, takze staci relativné maly objem vody
k jeho tplnému promyti. Vyssi objem vSak kvalitu promyti jenom zlepsi, za
predpokladu, Ze tlak na pist a rychlost proudéni vody jsou adekvétni tzn.

v limitech uvedenych vyse.

4. Odsroubujte stiikacku z ventilu. PodrZte ventil jednou rukou a druhou
odSroubujte stifkacku proti sméru hodinovych rucicek.

5. Dotdhnéte ventil oto¢enim ve sméru hodinovych rucicek.
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Bézné Cisténi pristroje

DULEZITE! Kdykoliv pracujete s provoznimi kapalinami pouZivanymi v pifstroji,
nebo soucdstmi, které s nimi mohly pfijit do kontaktu, pouZivejte ochranny odév
vcéetné rukavic, ochrannych bryli a laboratorniho plasté.

1. Ujistéte se, Ze jsou dvitka picky a piistroje uzaviena.

2. Stisknéte tlacitko Tray na ¢elnim panelu pfistroje, ¢imz presunete podavac
(autosampler) do ptedni pozice. Vyckejte nez se podavac zastavi.

DULEZITE! Cistici prostfedky pouZivejte pouze v souladu s pokyny v této
piirucce. Pouzivani Cisticich prostfedkl neuvedenych v této piirucce mize
ptistroj poskodit. V piipad€ pochybnosti kontaktujte spolecnost Applied
Biosystems.

3. Pomoci papirového ruéniku setfete veskeré tekutiny na a pobliZ podavace.

4. Pomoci papirového rucniku a deionizované vody otfete krystaly polymeru
viditelné kdekoliv v pfistroji v€etné hroti kapilar.

5. Vycistéte Sroub kapilarni sady.

6. Deionizovanou vodou nebo etanolem vyplachnéte/vytete odpadni misky.

Poznamka: Odpadni misky lze vyjmout.
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Pfemisténi a vyvazeni pfistroje

A VAROVANI! RIZIKO PORANENI. Rozhodnete-li se pristroj premist'ovat
nebo zvedat poté co byl instalovédn, provadéjte to vZdy v dostatecném poctu
osob, za pouziti ptislusného vybaveni a odpovidajicim zplisobem. Nespravna
manipulace miZe zplisobit bolestiva a trvald poranéni zad. V zdvislosti na
jeho hmotnosti mtize pfemistovani nebo zvedani piistroje vyZadovat dvé a
vice osob.

1. Vyjméte z pfistroje:
* Desticky z podavace.
» Zasobnik na katodovy pufr z podavace.

» Kapildrni sadu: pomoci privodce Shutdown the Instrument (Odstavka
pristroje) v ¢asti Maintenance (Udrzba). Viz “Odstavka piistroje” na
strang 253.

» Ziasobnik na anodovy pufr.
2. Vypnéte pojistku na zadni strané pfistroje.

3. Odpojte ptivodni elektrickou $iidru a sitovy kabel.

DULEZITE! Pii premistovani piistroje se vyvarujte otfesti a narazi.

4. Premistéte pifstroj.

5. Otacenim nozicek uved'te piistroj do vodorovné polohy.

Chcete-li roh pristroje... Otacejte nozickou ...
zvednout doprava (po sméru hodinovych rugi¢ek)
snizit doleva (proti sméru hodinovych rucicek)
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Privodce jednotlivymi kroky udrzby

O privodcich

244

Chcete-li pouZit pritvodce urcitym krokem udrzby (tzv. Wizards),
kliknéte na Ovlddacim panelu na ikonu Maintain Instrument
(UdrZzba pfistroje).

IMaintain
Instrument

Privodce jednotlivymi kroky tidrzby umoziuji provadét urcité
operace Udrzby v fadném sledu krok.
Jedna se o nasledujici operace (potadi operaci neni duleZité):

* Instalace kapilarni sady

* Odstranéni bublin z polymerové pumpy

e Promyti pumpy a kanalkt

* PInéni kapildrni sady Cerstvym polymerem

* Doplnéni polymeru instalovaného v piistroji

* Zména typu polymeru instalovaného v pfistroji se souasnou moznosti

vymeény kapildrni sady.
* Odstavka pfistroje.

DULEZITE! Jakmile je priivodce spustén, nelze jej stornovat.

DULEZITE! Promyjete-li piistroj pomoci regeneraéniho roztoku, ujistéte se pied
provedenim néslednych krokii (vyjma privodce promytim pumpy a kandlki), ze
hladina pufru v zdsobniku na anodovy pufr je na nebo nad plnici ryskou.
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INSTALL & capillary aray FILL the array with fresh palymer

REMOVE bubbles fram the palymer purnp REFPLEMNISH the polymer installed on the instrument

CHAMGE the type of palymer installed on the instrurnent

WASH the pump chamber and channels with the option 1o change arrays

SHUTDOWMN the instrument

Instrument

Doplnéni polymeru

DULEZITE! Pokud byl polymer jiz instalovan na jednom typu piistroje, nepouzivejte
jej na jiném typu piistroje. Napt. pokud jste instalovali novy vacek s polymerem na
pristroji 3500 (8-kapildrni), nepouzivejte tento polymer na piistroji 3500xL (24-
kapildrni). Pokud to udélate, mize byt vacek pouZit na mén¢ vzorkl/nastiik nez dle
specifikace.

Podrobné informace o riziku vyplyvajicim z pouzivani urcitych chemikalif
naleznete v ¢asti “Specifické vystrahy” na stran¢ 333.

A VYSTRAHA! CHEMICKE RIZIKO. Polymery POP-4r, POP-6m a
POP-7n.

Vice informaci viz “Spotfebni materidl a reagencie” na stran¢ 9.

Dopliujete-li polymer v pfistroji, tzn. neménite typ polymeru, postupujte podle
pokyni nize:

DULEZITE! Vyjmete-li z piistroje vacek s polymerem, ktery chcete uchovat,
nezapomeiite jej uzaviit pomoci vicka (tzv. Pouch Cap, kat. ¢. 4412619) a
do’piistroje nasad’te prazdny vacek nebo regeneracni roztok, ¢imz zabranite
vysychani zbytkového polymeru.
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1. Na obrazovce Maintenance Wizards (Privodce tdrZzbou)
kliknéte na Replenish Polymer (Doplnit polymer).

Poznamka: Privodce doplnénim polymeru trva 10 az 20 min.

2. Postupujte podle pokynii na obrazovce.

Replenish Polymer - Introduction
Wakome ta the Replenish Polymer’ mainfenanca wizard

3. Kliknutim na ikonu Refresh

— - N e
(Obnovit) na Ovladacim panelu E e
aktualizujete obrazovku. . e S

“The polymer TYPE canmnot be changed with this wizard, Use the.

4. V casti Quick View Ovladaciho
panelu by se méla po doplnén{
polymeru aktualizovat informace o
jeho stavu.

‘Changs Folymer Type' maintenance wizard o nstal a polymer
otfer than POP7,

o replenish the palymer you will esd:
* Pouch of FOPT palymer.

Click Next to install a new POP7 palymar pouch, or click
‘Cancel to extt this weard.
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Zména typu polymeru

DULEZITE! Pokud byl polymer jiZ instalovén na jednom typu piistroje, nepouZivejte
jej na jiném typu ptistroje. Napt. pokud jste instalovali novy vacek s polymerem na
pristroji 3500 (8-kapilarni), nepouZivejte tento polymer na piistroji 3500xL (24-
kapildrni). Pokud to ud€late, miZe byt vacek pouzit na méné vzorkd/nastiikl nez dle
specifikace.

Podrobné informace o riziku vyplyvajicim z pouzivani ur¢itych chemikélii
naleznete v ¢asti “Specifické vystrahy” na strané 333.

A VYSTRAHA! CHEMICKE RIZIKO. Polymery POP-4~, POP-6~ a
POP-7n.

DULEZITE! Vyjmete-li z piistroje vadek s polymerem, ktery chcete uchovat,
nezapomeiite jej uzaviit pomoci vi¢ka (tzv. Pouch Cap, kat. ¢. 4412619) a
dopfistroje nasad’te prazdny vacek nebo regeneracni roztok, ¢imz zabranite
vysychani zbytkového polymeru.

Vice informaci viz “Spotfebni materidl a reagencie” na stran¢ 9.

DULEZITE! Dojde-li k vysychani polymeru v misté upevnéni vacku do piistroje nebo
v usti vacku, mize dojit k naruseni funkce systému upevnéni vacku. Po odstranéni
polymerového vacku nasad’te do pfistroje novy nebo prazdny vacek, piipadné
regeneracni roztok. Aby nedoslo k vysychani, uzaviete vacek vickem (tzv. Pouch
Cap, kat. ¢. 4427991).

Poznamka: Vacky s proSlym datem expirace nelze v pristroji pouZit.

1. Vyjmeéte polymer z lednice (4 °C).
2. Nechte polymer temperovat na pokojovou teplotu.

3. Ov¢ite na jeho obalu, Ze polymer neni expirovany.

DULEZITE! Vigek s polymerem nepouZivejte je-li poskozeny nebo chybi
svrchni zapeceténi.

4. Odstrante zapeceténi vacku.
Poznamka: V usti vacku muiZete pfileZitostné spatfit malou kapku polymeru

(zbytek po plnéni vacku ve vyrobe). Tato kapka nepiisobi Zadné problémy
s fungovanim polymeru.
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248

10.

Nasuiite vacek na dsti pdkového mechanismu pro uchyceni polymeru. Zatlacte
paku nahoru, ¢imZ nasadite vacek na vyusténi polymerové pumpy.

Poznamka: RFID ¢ip musi byt orientovan
smérem k piistroji (a ne k vam), jenom tak
budou tdaje z ¢ipu RFID nacteny spravné.

RFID &ip smé-
rem Kk pfistroji

Pokud vyjimate ¢astecné spotiebovany
vacek, ktery chcete v budoucnu pouZit,
uzavrete jej vickem a uchovejte dle
doporuceni.

Na obrazovce Maintenance Wizards (Privodce
udrZbou) kliknéte na Change Polymer Type
(Zména typu polymeru).

CHANGE the type of polymer installed on the instrument
with the option o change arrays

DULEZITE! Tento priivodce umoZiiuje zménit typ polymeru instalovaného
v piistroji s volitelnou moznosti sou¢asné vymeény kapildrni sady.

Poznamka: Priivodce zménou typu polymeru trvd 60 az 70 min.

Postupujte podle pokynli na
obrazovce. P

Currently installed polyrmer information:

Polyrer Type: FOP7
Runs Remaining: 43
Samples Remaining: 850
Expiration Date: 30 Aug 2009
Lot number: 514007

Part number: 4315930

Poznadmka: Vymeéna polymeru
vyzaduje pouZiti regeneracniho
roztoku (Conditioning Reagent).
Viz “Pouziti regenera¢niho s s el ol W i sl f
s o polymer of any type with polymer of the same type.
roztoku” na stran¢ 250. M ——————

exit this wizard.

Use this Change Polymer Type Wizard to change from one TYFE of
polyrer to a different TYPE (2.3, from POP-7 to POP-6),

Kliknutim na ikonu Refresh
(Obnovit) na Ovlddacim panelu
aktualizujete obrazovku.

V &asti Quick View Ovladaciho
panelu by se méla po vymené

polymeru aktualizovat informace

o jeho stavu.
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Césteéné spotifebovany polymer

DULEZITE! Pokud byl polymer jiZ instalovén na jednom typu piistroje, nepouZivejte
jej na jiném typu ptistroje. Napt. pokud jste instalovali novy vacek s polymerem na
pristroji 3500 (8-kapilarni), nepouZivejte tento polymer na piistroji 3500xL (24-
kapilarni). Pokud to udélate, mize byt vacek pouZit na méné vzorkl/nastiikt nez dle
specifikace.

Vyjmete-li z ptistroje vacek s polymerem, ktery chcete uchovat, nezapomeiite jej
uzaviit pomoci vicka (tzv. Pouch Cap, kat. ¢. 4412619) a uchovavejte vacek dle
doporuceni.

Dojde-li k vysychani polymeru v misté upevnéni vacku do piistroje nebo v tsti
vacku, miZe dojit k naruseni funkce systému upevnéni vacku. Po odstranéni
polymerového vacku nasad'te do piistroje novy nebo prazdny vacek, piipadné
regeneracni roztok. Aby nedoslo k vysychdni, uzaviete vacek vickem (tzv. Pouch
Cap, kat. ¢. 4427991).

DULEZITE! Pii instalaci vacku postupuijte podle pokynii priivodce.

Promyti pumpy a kanalkd
Poznadmka: Prtivodce promytim pumpy a kanalkt trva vice nez 40 min.

1. Na obrazovce Maintenance Wizards (Privodce
udrzbou) kliknéte na Wash Pump and Channels
(Promyti pumpy a kanalku).

WASH the pump chamber and channels

2. Postupujte podle pokynt na
obrazovce.

To wash the pump chamber and charriels you will nesel
New Cordifioning Reagent Pauch
1. Open the main docr.

2. Remove, empty, and replace the Anoe Buffer Cup.

supply connection. Set aside the.
jscard,

with purified (2.9, citiled or
alab wipe.

5. Attach a new Conditioning Reagent Pouch t the pouch
conmectin,

6. Click Verify Pouch’ ta confirm the pauch s vald,
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Pouziti regeneracniho roztoku (tzv. conditioning reagent)

Vice informaci viz “Spotfebni materidl a reagencie” na strané 9.

DULEZITE! Expirovany regenera¢ni roztok nelze v pifstroji pouZit. Roztok je uréen
pro jednorazové pouZiti.

Pouziti regenera¢niho roztoku je dano priivodci jednotlivymi kroky udrzby.

Kvalitu dat miiZze vyrazné zhorSit kontaminace. Abyste zabranili kontaminaci,
pouzivejte ptivodni zabaleny polymer, anodovy a katodovy pufr a regeneracni
roztok.

Pouzivejte pouze origindlni soucdsti a reagencie. PouZiti jinych soucasti ¢i
reagencii vede ke snizené kvalité vysledkd, piipadné k poSkozeni piistroje.

v Kapitole 3 Zadani a spusténi.
Informace nezbytné k pouZivani regenera¢niho roztoku (Conditioning Reagent)

naleznete v ¢asti Quick View Ovladaciho panelu.

Poznadmka: Regeneraéni roztok instalujte pouze pokud vas k tomu vyzve néktery
z priavodci udrzbou pfistroje.

Chcete-li regeneraéni roztok (conditioning reagent) pouzit v pfistroji

1. Ovéite na jeho obalu, Ze regeneracni roztok neni expirovany.

DULEZITE! Vagek s regeneraénim roztokem nepouZivejte je-li poskozeny nebo
chybfi svrchni zapeceténi.

2. Odstraiite zapeceténi vacku.

3. Nasuiite vacek na usti pakového mechanismu pro uchyceni polymeru. Zatlacte
paku nahoru, ¢imZ nasadite vacek na vyusténi polymerové pumpy.

Poznamka: RFID ¢ip musi byt orientovdn smérem k piistroji (a ne k vdm),
jenom tak budou udaje z ¢ipu RFID nacteny spravné.

4. Postupujte podle pokynl na obrazovce.

. , . RFID ¢&ip smé-
5. Kliknutim na ikonu Refresh rem k pristroji

(Obnovit) na Ovlddacim panelu
aktualizujete obrazovku.

6. V casti Quick View Ovladaciho panelu by se méla po vyméné regenera¢niho
roztoku aktualizovat informace o jeho stavu.
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PInéni kapilarni sady ¢erstvym polymerem

Podrobné informace o riziku vyplyvajicim z pouZzivani ur¢itych chemikalii
naleznete v ¢asti “Specifické vystrahy” na stran¢ 333.

A VYSTRAHA! CHEMICKE RIZIKO. Polymery POP-4~, POP-6~ a
POP-7n.

Vice informaci viz “Spotfebni materidl a reagencie” na stran¢ 9.

PInéni kapilarni sady Cerstvym polymerem je ddno pritvodci jednotlivymi kroky
udrzby.

1. Chcete-li naplnit kapildrni sadu Cerstvym polymerem
(stejny typ polymeru), kliknéte na Fill the Array with
fresh Polymer.

FILL the arraywith fresh palymer

2. Postupujte podle pokyntll na obrazovce. [ B

Fill Array with Polymer - Introduction
Wekcome to Fill Array with Polymer Wizard

3. Kliknutim na ikonu Refresh -l

(Obnovit) na Ovladacim panelu
aktualizujete obrazovku.

Currently installed palymer pouch information

514007
Part Nurber 4315030

4. V ¢asti Quick View Ovladaciho panelu
by se méla po plnéni kapildrni sady
cerstvym polymerem aktualizovat
informace o stavu systému.

Click Next' o Fill Array with Palymer, er clik ‘Cance to
exit this wizard,

Odstranéni bublin z polymerové pumpy

Odstrafite bubliny z polymerové pumpy pied kazdym b&hem. Vice informaci viz
“Ukony udrzby provadéné denn¢” na stran¢ 230.

DULEZITE! Pii manipulaci s polymerem, kapildrni sadou, septy nebo zdsobnikem na
katodovy pufr pouZivejte rukavice.

1. Bubliny se do systému dostdvaji z vacku na polymer, skrz
vyusténi kapildrni sady a ze zdsobniku na anodovy pufr.
Chcete-li je odstranit, kliknéte na Remove Bubbles
(Odstranit bubliny).

REMOVE bubbles romthe polymer purnp,

Poznamka: Pravodce odstranénim bublin trva 5 aZ 15 min.
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2. Postupujte podle pokynt na
obrazovce.

Wekome ta the Bubble Remove mainfenance wezard.

& bubbles from the polymer pump fluid path,

3. 'V ¢asti Quick View Ovladaciho panelu
by se méla po odstranéni bublin
aktualizovat informace o stavu vacku
s polymerem

Vymeéna kapilarnich sad

& VAROVANI! OSTRE HROTY Konce kapildr jsou tvofeny tupymi ale malymi
hroty a mohou zpusobit bodné zranéni.

DULEZITE! Ujistéte se, Ze hroty kapildr nejsou poskozeny.

Vice informaci viz “Spotfebni materidl a reagencie” na strané 9.

1. Na obrazovce Maintenance Wizards (Privodce ddrZzbou)
kliknéte na Install Capillary Array (Instalace kapilarni
sady).

INSTALL & capillary array

Poznamka: Privodce instalaci kapilarni sady trva 15 az 45 min.

= Install Capillary Array Wizard

2. Postupujte podle pokyni na obrazovce.

Install Capilary Array - Introduction

3. 'V ¢&asti Quick View Ovlddaciho —
panelu by se méla po vymeéné .
kapilarni sady aktualizovat
informace o jejim stavu.

Welcome t the Install Capillry Array maintenance wizerd.

Click Next' 1o continise

o[ e | (o]
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Odstavka pfristroje
Privodce odstavkou piistroje pouzijte pfi odstaveni piistroje z provozu.

1. Na obrazovce Maintenance Wizards (Priivodce idrzbou)
kliknéte na Shutdown the Instrument (Odstavka piistroje).

SHUTDOWN the instrument

Poznamka: Priivodce odstavkou pfistroje trva 60 min.

2. Postupujte podle pokynii na obrazovce.

Instrument Shutdown Wizard - Introduction

Zptsob odstavky piistroje zvolte na zdkladée
ndsledujici tabulky:

Ara
Conditioning Reagent

T T
Artay port sy
_ o

DULEZITE! Pii provadéni odstdvky pifstroje umistéte do piistroje regeneraéni
roztok (conditioning reagent).

Bude-li odstavka trvat ... provedte odstaveni pristroje z provozu takto:

ne vice nez 1 tyden Odstaveni z provozu neprovadéjte.
1 az 2 tydny DULEZITE! Elektrody na spodnim konci kapilarni sady udrzujte v 1 X
pufru, aby nedochéazelo k vysychani polymeru v kapilarach. Je-li
hladina pfili§ nizka, pfidejte do pufru destilovanou vodu. Chcete-li
pristroj znovu spustit, dejte do pfistroje novy zasobnik na katodovy
pufr.

vice nez 2 tydny Dlouhodobé odstaveni z provozu.

Pouzijte prdvodce Shutdown the Instrument (Odstavka pristroje).
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Udrzba poéitace

V této Casti jsou uvedeny bézné dkony, jejichZ provadéni umoZni udrzet pocitac
vaseho genetického analyzatoru Applied Biosystems 3500/3500xL v dobrém stavu
provozuschopnosti.

Reseni problémt s pocitacem viz Piiloha E “ReSeni problémli” na stran¢ 299.

Odinstalovani softwaru

Chcete-li odinstalovat software, jste vyzvani k zalohovani{ dat (adresafe, ktery
obsahuje polozky knihoven, jez jste vytvofili, jako jsou desticky a protokoly).

DULEZITE! Zalohu neumistujte do instalaéniho adreséte, nebot’ ten je pfi
odinstalovani softwaru odstranén.

Archivace, vymazani a obnoveni dat
* Archivace (Archive) — Vytvoii kopii dat do externiho souboru, ktery
muZete uloZit do libovolného adreséte.

* Vymazani (Purge) — UmoZni vymazat uZivatelem vytvofené polozky ulozené
v knihovné. Tovarné vytvofené polozky nejsou vymazany, polozky mizZete
rovnéZ archivovat.

* Obnoveni (Restore) — Obnovi archivované polozky.

DULEZITE! Tyto funkce maji vliv na polozky uloZzené v knihovnach. Nemaji vliv
na datové soubory.

Cetnost Spolec¢nost Applied Biosystems doporucuje vymazéani poloZek z knihoven kazdé tii
meésice.

Archivace Funkce archivace umozni archivovat polozky uloZené v knihovnéch. Chcete-li
poloZzek archivovat zdznamy o sledovani zmén (audit), postupujte podle pokynil v &4sti
v knihovnach “Archivace, vymazani a obnoveni zdznamu o sledovani zmén” na strané 214.

1. Kliknéte na Archive (Archivace).

ols ™ Manage T Preferen:

archive |

Restare %

Purge

2. Definujte rozsah dat uréenych k archivaci a kliknéte na OK.
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Date @ Created () Modified () All

Date Range from | // B to|// ]

[ OK 1 | Cancel |

3. Definujte cilovy adresaf a ndzev archivu (.dsz), poté kliknéte na Save (UloZit).
Po ukonceni archivace se zobrazi informativn{ zprava.

DULEZITE! Neuklddejte archiv do adreséfe
x:\Applied Biosystems\3500\datastore, jinak bude archiv pfi odinstalovani
softwaru odstranén.

Pokud zvolite adresaf, do n€hoZ neméte opravnéni ukladat data, objevi se
vystraznd hl4dska a méate moznost uloZit soubor do jiného adreséie.

Archivace souborli Datové soubory miiZete archivovat dvojim zplisobem:

Obnoveni

1. Start > Control Panel > System and Maintenance > Backup and Restore Center

NEBO
Programs > Accessories > System tools > Backup

2. Pouzijte jednu z moznosti pro zdlohovani datovych soubort.

Poznamka: Chcete-li exportovat zdznamy o sledovani zmén vzorkd, které nejsou ve
svém puvodnim adresafi (soubory byly vymazany nebo presunuty), zobrazi se
chybova hlaska. Musite vratit soubory do jejich ptivodniho adresafe a exportovat
z4dznamy znovu.

Tato funkce obnovi polozky ulozené v knihovné. Chcete-li obnovit zdznamy o
sledovani zmén (audit), postupujte podle pokynil v ¢asti “Archivace, vymazani a

X .99

obnoveni zdznamu o sledovani zmén” na strané 214.

1. Kliknéte na Restore (Obnovit).

ols T Manage T Preferenc

archive |

2. Zvolte archiv (.dsz), ktery chcete obnovit, poté kliknéte Open (Otevrit).
Jsou-li v archivu polozky, které jiz v systému existuji, objevi se informativni
zprava.
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Item exists in datastore

Datastore item PlateRecard: 1-29-09 already exists

lRepIacel [Replace .C\II] [Skjp AII] [Cancel]

3. Zvolte jednu z moZnosti.

Po ukonc¢eni obnoveni se zobrazi informativni zprava.

Vymazani Tato funkce vymaZe polozky uloZené v knihovné. Chcete-li vymazat zdznamy o
sledovani zmén (audit), postupujte podle pokynt v ¢asti “Archivace, vymazani a

X9

obnoveni zdznamu o sledovani zmén” na strané 214.

1. Kliknéte na Purge (Vymazat).

als = Manage ~ Preferenc

archive
Restore

s
.|

2. Objevi-li se vystraznd zprava, kliknéte na Yes (Ano), ¢imz potvrdite,
Ze chceete vSechny zaznamy z knihovny definitivné vymazat.

3. Definujte rozsah dat ur¢enych k vymazani a kliknéte na OK.

4. Kliknéte na Yes (Ano) objevi-li se vystraznd zprava.

Po ukonceni vymazani se zobrazi informativni zprava.

Kontrola volného prostoru na disku

Zajistéte, aby na disku byl neustdle dostatek mista:
* Archivujte data
* Mazte nepotiebné soubory
* Vyprazdnujte odpadkovy kos
* Defragmentujte disky

Stav pevného Zkontrolujte velikost volného mista na disku D.
disku

Chcete-li zkontrolovat velikost volného mista, zvolte My Computer, kliknéte pravym
tlacitkem mysi na disk D, zvolte Properties (Vlastnosti), kliknéte na zalozku General
(Obecné).
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Kontrola zaznamut o udrzbé

Pozndmka: Program Data Collection zobrazi zpravu v okamziku,
kdy disk bude plny z 70-75% (pti 78% se nespusti béh).

Neni-li na disku dost mista:

* Archivujte soubory s vysledky.

* VymaZte soubory s vysledky z disku D a vyprazdnéte Ko§
(Recycle Bin).

Defragmentace Defragmentaci Ize naplanovat do kalendéfe. Jsou-li soubory fragmentovény, m4 to
pevného disku vliv na fungovan{ programu Data Collection a operacni systém pocitace. Programtim
trva nacteni souborti déle jsou-li fragmentovany.

Zvolte Start > Programs > Accessories > System Tools > Disk Defragmenter a
postupujte podle pokynu.

Poznamka: MiZete kliknout na tlacitko Analyze (Analyzovat), abyste vidéli, zda je
defragmentace nutnd.

Kontrola volného Pied kazdym béhem kontroluje program Data Collection volné misto na disku. Neni-li
prostoru v8ech na disku dost mista na uklddani dat, zobraz{ se nasledujici zpréva:

disku

Remove data: the drive is getting full
(Odstrarite soubory: disk je prili$§ zaplnén)

Zkontrolujte chybové hlasky, které se zobrazi (okno Event Log). Viz Ptiloha E
“Reseni probléml” na strané 299.

Zkontrolujte rovnéz stavovou diodu v levém dolnim okné programu Data
Collection zda neblika Cervené.

Kontrola zaznamu o udrzbé

V programu jsou pro zpétnou kontrolu kroki udrzby vedeny zdznamy (Notifications
Log). Jedna se o seznam vsech vyzev k provadéni krokti idrzby spolu s informaci o
tom, zda dany krok byl/nebyl proveden. Zdznamy poskytuji informace o stavu stroje
v dobé& provadéni predeslych beha.

Aktudlni kroky udrzby se zobrazuji na Ovladacim panelu (Dashboard) jak je
popséno niZe.

Udaje je mozné tiidit podle vice sloupcii (viz “Tiidéni podle vice sloupcti” na
strané 72.

Chcete-li z Ovlddaciho panelu zdznamy otevfit:
1. Kliknéte na Maintain Instrument (Udrzba piistroje).

2

2. V levé ¢asti okna v sekci Planned Maintenance (Pldnovand tdrZba) kliknéte na
Notifications Log (Zaznamy o tdrzbé).

a -9

Vice informaci ziskate po kliknuti na v levé horni ¢asti okna Notification Log.
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V zaznamech ziskate o kazdém tkonu tyto informace:

Zaznam Popis
Name — Nazev Nazev ukonu.
Priority — Priorita Priorita Ukonu.
Notification Date — Datum oznameni Datum oznameni ukonu.
Status — Stav Aktudlni stav Ukonu.
User — Uzivatel Jméno uzivatele.
Acknowledge Date/Time — Datum Datum a ¢as provedeni/zamitnuti Ukonu.

provedeni/zamitnuti
Description — Popis Popis Ukonu.

Interval pfipomenuti krokti idrZby je definovan v Nastaveni
(Preferences). Na Ovlddacim panelu kliknéte na Preferences
(Nastaveni), otevie se dialogové okno Preferences, kliknéte na
Scheduler Preference (Interval ptipomenuti krokti ddrzby) a
postupujte podle pokynd.

Servisni zaznamy
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Servisni zdznamy jsou seznamem vSech krokd, které provad{ servisni
technik spole¢nosti Applied Biosystems pfi servisu pfistroje.

Chcete-li z Ovladaciho panelu zdznamy oteviit:

1. Kliknéte na Maintain Instrument (Udrzba pristroje).

2. 'V levé ¢asti okna v sekci Planned Maintenance (Pldnovana
udrzba) kliknéte na Service Log (Servisni zaznamy).

Vice informaci ziskate po kliknuti na v levé horni ¢asti okna

Service Log.

Servisni zdznamy jsou seznamem vSech servisnich zasahl v systému
pocinaje nejnovejSim zdsahem. V zdznamech ziskate o kazdém tkonu
tyto informace:

Zaznam Popis
Ticket Number — Cislo zasahu Cislo servisniho zasahu.
Service Type — Typ zasahu Typ servisniho zasahu.
Event Occur Date — Datum udalosti Datum, kdy doslo k zavadé.
Service Start Date — Poc¢atek servisu Datum, kdy byl zahajen servisni zasah.
Service End Date — Konec servisu Datum, kdy byl ukonen servisni zasah.
Service Engineer — Jméno technika Jméno servisniho technika.
Reason — Divod ‘ Davod zaznamenani udélosti.
Comments - Komentar ‘ Dodate¢ny komentar.
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Spotiebni reagencie a moduly
béhu

Reagencie pro sekvenovani

Poznamka: Vice informaci naleznete v ptisluSném piibalovém letdku.

V nésledujici tabulce jsou uvedeny veskeré reagencie pro sekvenovani.

Tabulka 27 Reagencie pro sekvenovani

Nazev Kat. gislo Skladovani Zivotnost
v pristroji pfi
pokojové teploté
BigDyee Terminator (BDT) v3.1 Cycle Sequencing Kit 4337454 -15°Caz-25 °C 24 hod
24 reakci
BigDyee Terminator (BDT) v3.1 Cycle Sequencing Kit 4337455 -15°Caz-25 °C 24 hod
100 reakci
BigDyee Terminator (BDT) v3.1 Cycle Sequencing Kit 4337456 -15°Caz-25 °C 24 hod
1000 reakci
BigDyee Terminator (BDT) v3.1 Cycle Sequencing Kit 4337457 -15°Caz-25 °C 24 hod
5000 reakci
BigDyee Terminator (BDT) v1.1 Cycle Sequencing Kit 4337449 -15°Caz-25 °C 24 hod
24 reakci
BigDyee Terminator (BDT) v1.1 Cycle Sequencing Kit 4337450 -15 °C az-25 °C 24 hod
100 reakci
BigDyee Terminator (BDT) v1.1 Cycle Sequencing Kit 4337451 -15 °Caz-25 °C 24 hod
1000 reakci
BigDyee Terminator (BDT) v1.1 Cycle Sequencing Kit 4337452 -15 °C az-25 «C 24 hod
5000 reakci
Tabulka 28 Sekvenaéni standardy
Nazev Kat. &islo Skladovani Zivotnost
Vv pristroji pri
pokojové teploté
BigDyee Terminator (BDT) v3.1 Sequencing Standard (long read)| 4404312 -15°Caz-25C 24 hod
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Tabulka 28 Sekvenaéni standardy

Nazev Kat. &islo Skladovani Zivotnost
Vv pristroji pri
pokojové teploté
BigDyee Terminator (BDT) v1.1 Sequencing Standard (long read) | 4404314 -15°Caz-25 °C 24 hod
BigDyee Terminator (BDT) v3.1 Matrix Standard 4336974 2°Caz8C 24 hod
BigDyee Terminator (BDT) v1.1 Matrix Standard 4336824 2°Caz8C 24 hod

Reagencie pro fragmentacni analyzu a HID

Poznadmka: Datum expirace naleznete na obalu.

V nésledujici tabulce jsou uvedeny veSkeré reagencie pro fragmentacni analyzu a HID.

Tabulka 29 Standardy pro fragmentaéni analyzu a HID

Nazev Kat. éislo | Skladovani Zivotnost
v pristroji pfi
pokojové teploté
Fragment Analysis Matrix Standards (5-Dye) -DS-02 4323014 2az8C 24 hod
Fragment Analysis Matrix Standards (4-dye) - DS-32 4345831 2az8C 24 hod
Fragment Analysis Matrix Standards (5-Dye) -DS-33 4345833 2az8C 24 hod
Fragment Analysis Installation kit (5-Dye) -DS-33 4376911 2az8C 24 hod
GS120LIZ Size Standard 4322362 2az8C 24 hod
GS500ROX Size Standard 401734 2az8%C 24 hod
GS600 LIZ Size Standard v2 (for Normalization) 4408399 2az8C 24 hod
GS1200 LIZ Size Standard 4379950 2az8%C 24 hod
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Soubory barev pro sekvenovani

Soubory barev pro sekvenovani

Poznadmka: Datum expirace naleznete na obalu.

V nasledujici tabulce jsou uvedeny veskeré soubory barev pro sekvenovani.

Tabulka 30 Soubory barev pro sekvenovani

Soubor barev Pouziti
E (v1.1 BigDyee Terminator) Rychlé DNA sekvenovani
Z (3.1 BigDye® Terminator) DNA sekvenovani

Soubory barev pro fragmentacni analyzu

Poznadmka: Datum expirace naleznete na obalu.

V nésledujici tabulce jsou uvedeny veSkeré soubory barev pro fragmentacni analyzu.

Tabulka 31  Soubory barev pro fragmentacni analyzu

Soubor barev Pouziti
E5 Souprava SNaPshote
G5 DNA sizing — 5 barev
J6 DNA sizing — 6 barev
F DNA sizing — 4 barvy
Any dye (Jakakoliv barva) DNA sizing
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Soubory barev pro HID

Tabulka 32 Soupravy AmpF(STR

Soubor barev (pro modul HID Fragment
Soupravy AmpF{(STRe Analysis 36_POP4)

4-barevne: F
» COfilere

+ Profiler Pluse

» Profiler Pluse ID

+ SGM Pluse

+ Jiné 4-barevné soupravy

5-barevné: G5
* Identifilere

*  Minifilerm

» SkEfilerm Plus

+ SinoFilerm

* Yfilere

+ Jiné 5-barevné soupravy
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Moduly b&hii

Moduly b&ha

Kapilarni sada a polymer (moduly béht pro sekvenovani)

Na zakladé nasledujici tabulky zvolte kapildrni sadu a polymer tak, aby byly
splnény vase pozadavky na délku a rychlost ¢teni.

Tabulka 33 Kapilarni sada a polymer (moduly béhu pro sekvenovani)

Konfigurace Pocet analyz béhem 23 hod;|  VVsledek
Typ modulu
&
Nazev modulu S
Délka Typ | Doba Spojita délka
kapilary | olyym 'y b&hu | 3500 | 3500xL | contiguous
(cm) (min) Read Length
(CRL)§
Rapid sequencing — Velmi rychlé sekvenovani 50 POP-7m <40 >280 >840 >500
RapidSeq50_POP7
Standard sequencing — Standardni sekvenovani 50 POP-6™ <135 >80 >240 >600
StdSeq50_POP6
Fast sequencing — Rychlé sekvenovani 50 POP-7m <65 >168 >504 >700
FastSeg50_POP7
Standard sequencing — Standardni sekvenovani 50 POP-7m <125 >88 >264 >850
StdSeg50_POP7
Short read sequencing — Kratké ¢teni 50 POP-7m <30 >368 >1104 >300
ShortReadSeqPOP7
Rapid sequencing BigDye® XTerminator™ — Velmi 50 POP-7m <40 >280 >840 >500
rychlé sekvenovani, BigDye® XTerminator™
RapidSeq_BDX_50_POP7
Standard sequencing BigDye® XTerminator™ - 50 POP-6™ <140 >80 >240 >600
Standardni sekvenovani, BigDye® XTerminator™
StdSeq_BDX_50_POP6
Fast sequencing BigDye® XTerminator™ - Rychlé 50 POP-7m <65 >168 >504 >700
sekvenovani, BigDye® XTerminator™
FastSeq_BDX_50_POP7
Standard sequencing BigDye® XTerminator™ - 50 POP-7m <125 >88 >264 >850
Standardni sekvenovani, BigDye® XTerminator™
StdSeq_BDX_50_POP7
Short read sequencing BigDye® XTerminator™ - 50 POP-7m <30 >368 >1104 >300
Kratké ¢teni, BigDye® XTerminator™
ShortReadSeq_BDX_POP7
Microbial Sequencing — Sekvenovani mikrobialni 50 POP-7m <125 >88 >264 >850
DNA
MicroSeq_POP7

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pfirucka 263



Priloha A Spotfebni reagencie a moduly béht

Tabulka 33 Kapilarni sada a polymer (moduly béhu pro sekvenovani) (pokracovani)

Konfigurace Pocet analyz béhem 23 hod; | VYsledek
Typ modulu
&

Nazev modulu S
Délka T Doba Spofia delka
kapilary | olyﬁeru bshu | 3500 | 3500xL | Contiguous
(cm) (min) Read Length

(CRL)§

Microbial Sequencing — Sekvenovani mikrobidln{ 50 POP-6™ <135 >80 >240 >600

DNA
MicroSeq_POP6

1 Pocet vzorkl za den: Celkovy pocet vzorkli analyzovanych b&hem 23 hod (0.5 hod pocitdno na nastaveni stroje a 0.5 hod

na predehrati).

§ Nejdelsi nepreruSovany Usek sekvence s ukazatelem kvality (QV) > 20. Program hodnoti QV pro kazdou bazi a pro
sousedni baze (okno +/- 20 bazi). Poc&itano na zakladé vzorku AB Long Read Standard. Vypocet zac¢ina od baze ¢.1.

Délka ¢teni je pocitana od stfedni baze prvniho dobrého okna az po stfedni bazi posledniho dobrého okna, kde “dobrym”

oknem se rozumi okno s prdmérem QV >20.

Kapilarni sada a polymer (moduly béht pro fragmentacni analyzu a HID)

Tabulka 34 Kapilarni sada a polymer (moduly béhu pro fragmentaéni analyzu a HID)

Konfigurace Pocet am':IZ::éhem 23 Vysledek
Typ modulu
Piesnost odectu velikosti
- Délka Typ bsh 3500 | 3500xL fragmentdi#
Nazev modulu kapilary (cm) polymeru | (min) Rozsah§ | obp- | 401bp- | 601bp-
400bp | 600bp | 1200bp
Fragment analysis — 50 POP-7m <40 | 2280 2840 <40 az | <0.15 <0.30 NA$t
Fragmentaéni analyza >520
FragmentAnalysis50_POP7
Fragment analysis — 50 POP-6™ | <100 | =112 >336 <20 az | <0.15 <0.30 NA:t
Fragmenta¢ni analyza >550
FragmentAnalysis50_POP6
Long fragment analysis — Dlouha 50 POP-7m | <125 | >88 >360 <40az | <0.15 <0.30 <0.45
fragmentacéni analyza >700
LongFragAnalysis50_POP7
HID 36 POP-4m <35 | 2312 >936 <60az | <0.15 NA+ NA:
HID36_POP4 >400
HID 36 POP-7m <26 | 2424 | 21272 <60 az | <0.15 NA++ NA+t
HID36_POP7 2400
SNaPshot® 50 POP-7m <30 | =376 | 21104 <40az | <0.50 NA#+ NA:+
SNaPshot50_POP7 2120

1 Pocet vzorkl za den: Celkovy pocet vzorkll analyzovanych béhem 23 hod (0.5 hod poc¢itano na nastaveni stroje a 0.5

hod na predehrati).
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Moduly béhii

§ Rozsah (Range): Rozsah velikosti fragment, v némz je docileno rozliSeni >1. RozliS§enim se rozumi vzdalenost mezi piky
vydélend Sitkou piku méfenou v poloviné jeho vysky, ziskano za pouziti velikostnich standard GS600 nebo GS1200 LIZ
a pfi pouziti metody nejmenSich &tvercl tfetiho fadu pro odecet velikosti jejich fragmentl. Tabulka znazorriuje rozsah
velikosti, v némz bylo toto rozliSeni dosazeno u 290% vzork.

# Presnost odectu velikosti fragmentu (Sizing Precision): Standardni odchylka velikosti jedné alely v instala¢nim standardu
DS-33 ziskana pfi pouziti velikostniho standardu GS600 LIZ v kapilarach téhoz béhu. Aby byla v jednom néstfiku spinéna
podminka dosazeni pozadované presnosti, musi 100% alel v tomto nastfiku splnit toto kritérium. Tabulka znazorriuje
presnost odectu velikosti 100% alel v >90% vzorku.

11Nelze stanovit, nebot to neumozriuje velikost fragmentd v daném béhu.
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Sekundarni analyza: Sekvenovani

Provedeni sekundarni analyzy pfi sekvenovani

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xL a program 3500 Series
Data Collection umoziiuji propojit vystupy piistroje s programy sekunddrni analyzy
vysledkti SeqScape® v2.7 a MicroSeqe ID v2.2. Vzorky jsou automaticky nacteny do
téchto programt a analyzovany v souladu s protokoly, jejichZ pouZiti bylo
definovéno pro kazdou desticku pted jejim spusténim.

Program Ugel

SeqScape® Resekvenovéani — detekce SNP, mutaci, identifikace haplotypa,
typizace patogenu, ovéfovani sekvence klona.

MicroSege ID Srovnavaci sekvenovani — identifikace bakterii a hub.

Automaticka analyza

Automatickou analyzu Ize provést pouze na pocitaci, ktery je uren pro ovladani
genetického analyzdtoru, proto musi byt programy SeqScape® nebo MicroSeqe ID
instalovany na témze pocitaci jako program 3500 Series Data Collection (operacni
systém Windows Vista®). Automaticky odecet bdzi je provddén za pouziti algoritmu
KBm™ Basecaller v1.4.1 (odecet ¢istych nebo smésnych bazi a uréeni ukazatelt kvality)
a ndsledna automatickd analyza je provadéna pomoci programti SeqScape® nebo
MicroSeqe ID.

NiZe je popsan postup vytvoreni templatd a projektd v programu SeqScape® a dile
nastaveni pro provedeni automatické analyzy v programu 3500 Series Data Collection.
Po skonceni behu jsou vysledky plynule prevedeny do programu SeqScape® a v ném
analyzovény.

Poznadmka: Podrobny popis nastaveni programu MicroSeqe ID a nastaveni
automatické analyzy v programu 3500 Series Data Collection viz,ptirucka MicroSeq®
ID v2.2 Getting Started Guide.
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Vytvoreni projektu pro automatickou analyzu v programu

SeqgScapees

Import referenéni
sekvence

268

vs o 2

DULEZITE! PouZivéte-li pro automatickou analyzu vysledkii program SeqScapee,
musi byt jeho v2.7 instalovdna na romtéZ poc€itaci, na kterém je i program
3500 Series Data Collection.

Pred spusténim behu na piistroji 3500/3500xL musite v programu SeqScape®
vytvofit novy projekt. Analyza v programu SeqScape® probiha v rdmci projekta.
Projekt vytvoftite takto:

Sl

1.

Importujte referencni sekvenci a vytvoite RDG (Reference Data Group).
Definujte parametry analyzy a zobrazeni.
Vytvoite templét projektu.

Vytvoite prazdny projekt a definujte jedince (specimen).

Spustte program SeqScapee, zvolte Tools > SeqScape Manager (Nastroje >
Spravce programu SeqScape).

Zvolte zdlozku Reference Data Group (Referen¢ni skupina dat), kliknéte na
New (Nova) a zadejte nazev.

RDG Properties

General | ROI | MNT Yariants | A8 Variants I Variant Stele
Reference Data Group Description

Reference Data Group Mame:|¥YourRDG

Created: Created By:
hodified: hodified By:

Source:
General Settings

Codon Table vertebrate mitochondrial ~

Comments

3. Zvolte zalozku ROI (Regions of Interest — Oblasti zdjmu), kliknéte na Add Ref.

Segment (Pridat ¢ast ref. sekvence).

2] Reference Sequence -

Add Ref. Segment | | Paste Ref. Segment
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Vytvoreni projektu pro automatickou analyzu v programu SeqScape®

4. Vyberte soubor obsahujici vasi referencni sekvenci a kliknéte na Import.

5. V zdlozce NT Variants (NT varianty) definujte nukleotidové varianty
referencni sekvence, poté kliknéte na Import a importujte .txt soubor
(tabelatorem oddélena data) nebo multi fasta soubor (.fsta).

Poznamka: Pii importu aminokyselinovych variant pouZijte format .txt.

6. Kliknéte na OK.

—_—

Definice parametru Zvolte Tools > SeqScape Manager (Nastroje > Spravce programu

SeqScape).

2. Zvolte zdlozku Analysis Protocols (Protokoly analyzy), kliknéte na New
(Novy) a zadejte nazev.

3. Zvolte zalozku Basecalling (Odecet bazi), zvolte Basecaller a soubor
DyeSet/Primer.

Analysis Pratocol Editor

|Genera\|BaSECa”i"D Mixed Bases | Clear Hange F\Heri

Basecalling

Bazecaller
[Basaca\ler—ETEDPOP?LR bep vl

DweSet! Primer:
lDT3?30POF’T{EDv3} mob vI

Processed Data

@ True Profile

Flat Profile

Poznamka: Neni-li to nezbytné nutné, neméiite nastaveni v sekci Processed
Data (Zpracovana data), Ending Base (Posledni baze) a Quality Threshold
(Prahova hodnota kvality).

4. V zdlozce Mixed Bases (Smésné baze) definujte prah rozliSeni smésnych bazi.

5. Zalozky Clear Range a Filter ponechejte beze zmén, kliknéte na OK.

6. Zvolte zalozku Analysis Defaults (Pfednastavené parametry analyzy), kliknéte
na New (Nové) a zadejte nazev.

7. V zalozce Sample (Vzorek) zvolte v rozbalovaci nabidce protokol analyzy,
ktery jste praveé vytvorili.

8. Zalozky Project (Projekt) a Specimen (Jedinec) ponechejte beze zmén, kliknéte
na Save (Ulozit). Ve vétsing piipadl pouZijete pfednastavené parametry
zobrazeni (Default Display Settings) a budete pokracovat vytvofenim templatu
projektu.
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Vytvoreni
templatu projektu

Vytvoreni
prazdného
projektu

1. Zvolte Tools > SeqScape Manager (Nastroje > Spravce programu SeqScape).

2. Zvolte zalozku Project Templates (Templaty projekti), kliknéte na New
(Novy) a zadejte nazev.

3. V rozbalovacich nabidkach Reference Data Group (Referen¢ni skupina dat) a
Analysis Defaults (Pfednastavené parametry analyzy) zvolte pravé vytvorena
nastaveni.

4. PouZijete pfednastavené parametry zobrazeni (Default Display Settings),
kliknéte na OK.

Tim je vytvofen templat projektu.

1. V programu SeqScapee zvolte File > New Project (Soubor > Novy projekt).

o

Zadejte ndzev projektu.
3. 'V seznamu templatd zvolte templat projektu, ktery jste vytvofili.

4. Jakmile se projekt otevte, kliknéte na Add Specimen (Tools > New
Specimen) (Pridat jedince — Néstroje > Novy jedinec) a vytvoite jedince
podle potieby, poté kliknéte na OK.

5. Zavfete program SeqScapee.

Nyni jste pfipraveni zadat v programu 3500 Series Data Collection béh za
pouZiti protokolu sekundarni analyzy v programu SeqScape.

Definice desti¢ky (v programu 3500 Series Data Collection) pro
sekundarni analyzu programem SeqScapee

Spusténi
programu 3500
Series Data
Collection

270

1. Pted spusténim programu 3500 Series Data Collection spust’te program Auto-
Analysis Manager.

2. Spust'te program 3500 Series Data Collection.
3. Zadejte ndzev nové desticky.

4. Zvolte pocet jamek (Number of Wells), zadejte typ desticky — Sekvenovani
(Sequencing), délku kapildry (Capillary Length) a polymer.

5. (Volitelné) Zadejte své jméno (Owner — Majitel), Carovy kéd a popis desticky.
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Definice desticky (v programu 3500 Series Data Collection) pro sekundarni analyzu programem SeqScape

Nastaveni 1. Zvolte moznost Perform Auto-Analysis (Provést automatickou analyzu),

automatické rozbali se okno umoziujici nastaveni parametra.
analyzy
_E 3500 Data Collection Software =)=
Dashhnard| Edit ~ Library Maintenance Toals v Manage v Preferences Help ~ Log Out
Eulsoiene [ New Plate  ~ Eik Open Plate SavePIate ~ i Close Plate
Plate Details o
|2 Sotap

*Mame: | lew SeqScape Run Owner:  tester

Assin Pt Carterts * Number of Wells: @ 96 ©) 96-FastTube ) 384 Barcade:
[ Run nstrument Plate Type: [Sequencing  ~| Tk sesuiee om 2500 %
Losd Plates for Run * Capillary Length: cm Description:
Preview Run
“Palymer: [POPT_~ G
Woniar Run
B ~ Secondary Analysis BT Ae A
) Review Resuts erform Auta-Analysis
View Sequencing Resute
View FragmentHD Resuts Software Type: (SCRBGADG I
. " Saftware Lacation: [SeqScape_3500-FVTEST -
\t'q., * Username:
e -
5 *Password:

Assign Plate Cantents

2. Zvolte program SeqScape (v ¢asti Software Type).

Poznamka: Pokud v rozbalovaci nabidce v ¢4sti Software Type neni moZnost
SeqScape, zkontrolujte spravnost instalace. Neni-li program sekundarni
analyzy spravné instalovan ve vaSem pocitaci, neobjevi se ani v této
rozbalovaci nabidce.

3. Zkontrolujte, Ze v ¢asti Software Location je zobrazen ndzev vaseho pocitace.

DULEZITE! Pro tispéch automatické analyzy je nezbytné, aby byl protokol
sekundérni analyzy umistén na zde uvedeném pocitaci.

4. Zadejte vaSe uzivatelské jméno (User Name) a heslo (Password) pro piistup do
programu SeqScape.

Save Plate

5. Kliknéte na ikonu , ¢imz definici desti¢ky uloZite, poté na Assign
Plate Contents (Definice obsahu desti¢ky).

Definice obsahu  Pro jednotlivé jamky desti¢ky zadéavate esej (Assay), pojmenovéni soubort (File
destiCky Naming Convention) a vysledkovou skupinu (Results group).
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Zadani eseje 1. Na obrazovce Assign Plate Contents (Definice obsahu desti¢ky) v ¢asti Assays

(Eseje) zvolte Create New Assay (Vytvorit novou esej) nebo Add From
Library (Pfidat z knihovny).

Assays

Actions ¥

Add from Library

Create MNew Assay

2. V dialogovém okn¢ Setup an Assay (Zadani eseje) zvolte esej.

Poznamka: (Volitelné) Zvolte barvu eseje — zobrazuje se v ndhledu desticky.

3. Zvolte protokol piistroje (Instrument Protocol) pro esej.

Poznamka: Vice informaci o protokolech piistroje viz “Vytvoteni nového
protokolu piistroje” na strané 165.

4. Zvolte protokol pro odecet bazi (Basecalling) pro danou ese;j.

DULEZITE! Uijistéte se, Ze toto nastaveni odpovid4 nastaveni v &asti Analysis
Protocol v programu SeqScape.

Poznamka: Vice informaci o protokolech pro odecet bazi viz “Vytvoreni
nového protokolu pro odecet bazi - basecalling® na strané 174.

5. Kliknéte na Create New (Vytvorit novy), ¢imz vytvotite novy protokol pro
analyzu vysledkd sekvenovani.

B Create Mew Sequencing Analysis Protocol ==
Setup a Sequencing Analysis Protocol
@ Protocol Name "Test" already exists in the Library.
@
* Protocel Name: | Test] [T Locked

Description:

Application Type: | Sequencing

* Secondary Analysis Software: | SeqScal

* Secondary Analysis Software Instance: | SeqScape fospradhaaaD03  ~

Properties

pe

* Project: | p53.2 -
* Project Template: | p53_exen? -
* Specimen: | 12586 -

Close Save
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Definice desticky (v programu 3500 Series Data Collection) pro sekundarni analyzu programem SeqScape

6. Pojmenujte novy sekvenacéni protokol, poté kliknutim zvolte jednoho jedince
(specimen) za druhym a vzdy kliknéte na Save (UlozZit).

DULEZITE! V kazdém protokolu SeqScape existuje jeden jedinec (specimen),
pro vice jedincti musite tedy vytvofit vice protokolt. Vice protokolti znamena
1 vice eseji, jelikoZ kazda esej je propojena s jednim protokolem sekundarni
analyzy.

Poznamka: Vice informaci o nastaveni protokold sekundarni analyzy naleznete
v ¢asti “Vytvoreni nového sekvenac¢niho protokolu” na stran¢ 189.

:E Mew SeqScape Run - Create New Assay

Setup an Assay

[[Locked

" Assay Name:

Color: | Dark Cyan =

Mew SeqScape Assay

Application Type: | Sequencing
Protocols

Do you wish to assign multiple instrument pratocols ta this assay? @ No (D) Ves

* Instrument Protocal:

" Basecalling Pratacal:

SeqScape/MicroSeqlD Protocol:

[EDsFastseqsa_POPT_L

'] [CreateNew]

IESﬂG-MD(-Base(i\ing Pratacal

VI I(reateNm]

Close

[AA SeqScape SA Protocol VJ [ Create New]
AA SeqScape 5A Protocal
AA SA Protocol

AA SeqScape SA Protocal o Plate | | Save to Library
h Protocol 4 SegScape

7. Kliknéte na tlacitko . Chcete-li tuto esej ulozit do knihovny pro
opakované pourziti, kliknéte na Save to Library (Ulozit do knihovny).

8. Kliknéte na Close (Zavrit).

7 Plate View BE Table View
[ setup
B Show In Wells v| [=] Select Wells v| F] Array Selection ‘EColumn ‘ B3 ZoomIn [ Zoom Out [ Fit
Define Plate Properties
Assign Piste Contents 1 B [z [4 [s [s [7 [s [a [10 [11 [12
&, Run instrument A S pie100| Smple108 Soruple116 Samplel2s Smplel32 Sampleld0 Sampleld8 SamplelS6 Samplel6d Samplel72 Samplel80 Samplelss
Zample100| sample108 samplel16 samplel2d samplel32 Samplel40 samplel48 samplelS6 samplel6d ssmplel72 samplel80 ssmple
= L ot e i Aoz Aod Aos e b it oo Ao ki A2
] 5 5 5 5 5 s 5 5 ] 5 s
LondBlats b, E | samplel0l samplel0S samplell7 samplel2S ssmplel33 sempleld]l ssmpleldS samplelS7 samplel6S ssmplel73 samplel8l ssmplels
. | |8o1 802 803 804 805 i) 807 it 800 810 Bl 817
i 5 5 s 5 ] 5 | 5 5 5 5 5
: C |Samplel02 samplell0 samplells samplel26 samplel3d ampleld2 SamplelS samplelS8 samplel66 samplel?4 samplel82 zamplel
TR || & ar b ar & & & & Faiti bl & ar
i D | Smple103 Sormplel1l Somplells Samplel2? Soruplel35 Sompleld3 SamplelSl Sormplels9 Samplel6? Samplel75 Samplels3 Ssmplelol
Samplel03 samplelll samplelld samplel2? samplel35 samplel43 samplelsl samplelS9 samplel67 ssmplel75 samplel83 sample
Wit || 51" b ikl Boa” it 86" it i il il B pibig
View Sequencing Results s s s s s s s s s s s s
EIER E | Samplel04 samplel1? samplel20 samplel28 samplel36 sampleldd samplel5? samplel60 samplel68 samplel76 samplel8d sample1o2
|_|&t £07 i3 £0d 05 £06 &7 £08 £09 £10 5t £17
View Fragment/HID Results g 5 g H 5 5 5 g 5 g H g
F | Samplel0S samplelll samplel2] samplel2d famplel37 samplel4S samplels3 samplel6l samplel§9 samplel?7 samplel8S sampleld
e || for £0z £03 Fod £05 £06 fo7 fog ] f10 3tk f12
X 6 |Sarmple105 Sorplell4 Sormplel22 Somplel30 Sormplel38 Iomplelds famplelst Tormplel62 Samplel70 Jomplel78 samplel8 omplelsd
Zamplel06 samplelld samplel22 zamplel30 amplel38 zampleld6 samplelsd samplel62 zamplel70 ssmplel78 samplel§6 sampleld
ey || &1 & &3° o &5 o &7 s ek i il &
: s § s 5 s s s 8 | § s
H [Sample107 samplel1s sample123 samplel31 camplel30 sampleld? samplelSS samplel63 samplel7l samplel70 samplel87 samp

9. Pojmenujte vzorky — oznacte jamky v desticce a pojmenujte vzorky v ¢asti
Customize Sample Info.
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Priloha B Sekundarni analyza: Sekvenovani

Pojmenovani

274

souborl a
vysledkova
skupina

(for Customize Sample Info h
(7]
: : Property Value -
Assays ile Name Conventions 1+ Somple
Actions + Actions Sample Name  samplel00
@ ' BDxFastSeqAssay. A K @ ¥ Genersl File Name A B SampleType  Sample T
. . 2: Custom
User Defined Fic
User Defined Fic
User Defined Fic
User Defined Fic
User Defined Fic p,
« M ' T I »
N v

Poznamka: Vice informaci o pojmenovani vzorkli naleznete v ¢asti
“Pojmenovani vzorkli ve vyobrazeni desticky” na stran¢ 70.

. Definujte zptisob pojmenovani soubori (File Name Convention - FNC) a

parametry Vysledkové skupiny (Results Group - RG).

Oznacte jamky v desti¢ce (zobrazeni Plate View) a zvolte pro kazdou jamku
piislus$ny zpiisob pojmenovani souborti.

Zopakujte tyto kroky i pro vysledkovou skupinu.

Poznamka: Vice informaci o pojmenovani soubort naleznete v ¢asti
“Vytvoreni nové definice pojmenovani soubori” na stran¢ 151. Vice informaci
o nastaveni vysledkové skupiny naleznete v ¢4sti “Vytvoteni nové vysledkové
skupiny” na stran¢ 156.

Kliknéte na & VPt (Ulo7it destidku).
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Definice desticky (v programu 3500 Series Data Collection) pro sekundarni analyzu programem SeqScape

Iz i5 TableVlewl =

B Show In Wells '| [=] Select Wells v| [Z] Array Selection ‘E Column ‘ B ZoomIn B Zoom Out EHFit @

1 [2 [3 [4 [s [ [7 [ [a [10 [t [12 E
|8 assona R asonas B assmvas Ra assona s B asavas B asoyd s R asmnd s Rn assova s B asmras A soya s B asmvas A assena
R Asyd s R Asoyas R Asayds M Asend s B Aumrd s M Aronds BA Asard s R Assand s RA Asend s R Asoxd s R Ay s R Assayd
R Assayd 3 R Assoyd 3 Ra Aoy s e Ao 3 R Aol s R Asserd R Asserd s R Assend 8 R Assord s R Assayd 3 R Assyd 3 R Assyd
R Asoyd s R assoya s R Assayd s Ra Aseyd s R Assd s R Asond s RA Assard s R Assand 3 Ra Asend s R Asaxd & R assayd s R Assayd
R Assmyd s R Aoy d s R Aoy s Ra Aseowd 3 R Aol s RA Aserd s R Aserd s R Asserd & R Assrd s R Assmyd 3 R Asseyd s R Assyd
R Asrd 5 R Aoy s R Assyd s A Asmnd s R Assmrd S R Asend A Assoyd s R Assord 3 RA Assend 3 R Asond & B Assond 5 R Assayd
R Assayd 3 R Assoyd s B Aoy s B Ao 3 R At s RA Arerd $ A Asserd s R Assond & B Assord. M Aoy d 3 M Assoyd s M Assyd
EA Assay A & i& Assay 4 S i&:‘a\ssa\m S i.a Assay 4 & i&&ssw,& S a&'?ssw,d S i& Assay 4 S g& Assayd & i& Assay A S EA Assay A & i& Assay 4 S i&:‘a\ssa\f"d s

[2[~[~[=]~]~ &

- I

Sequen:ing

Name: AA Seq) Plate 4 SeqScape Barcode: sqa

(7]

Assays File Name Conventions Results Groups

Actions ¥ Actions ¥ Action:

[ON%] AA Assay 4 SeqScape 2 A @® [V TESTFNC A2 0 ® /] TESTRG A O

Customize Sample Info

Link Plate far Run

5. Kliknte na (Propojit desticku).

6. Kliknéte na Create Injection List (Vytvorit seznam nastrikii), poté kliknéte
na OK.

Spusténi béhu  Kliknéte na Start Run (Spustit béh), soucdsti béhu je i automatickd analyza.

Béhem kontroly stavu spotfebniho materidlu se na monitoru zobrazuje okno
vyobrazené niZe.

Progress Information

@ Preparing Instrument Run...

e —— =

Starting Instrument Run

Cancel
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Priloha B Sekundarni analyza: Sekvenovani

Monitorovani béhu Monitorovat béh miiZete pomoci stavovych ikon na obrazovce Monitor Run
v Casti Injection Details.

" 3500 Data Collection Software B

Stavové ikony

Dashboard | Edit + Library Maintenance Tools * Manage ¥ Preference: Help v Lag Out

Flale Name: tove Up in List @ Move Down in List gyﬂte | BY Duw [ Re-Inject | [ Pause Run B Resume Run LbortInjection G Terminate Injection List

Connection Status: Connected User Name:

Setup | Run Name: Run 2000-04,

Iministrator Last Login Time: 28-Apr-2009 12:43:51 PM

#11-52-26-992 Run Status: RunMs Estimated Time Remaining: 03:05:54

Define Plate Froperties | |~ Injection List Details

Assign Plate Cortents | " 4inPlate A- 0 inPlate B

T W Plate knnlyns\ Plate & IPIateB ‘ B - B E

AA Assay 4 SeqScape RapidSeqS0_POPT:_L AA Seq Plate 4 Se.

Ran instrument

Load Plates for Run

I AAAssay dSeqScape RapidSeqS0POPTM_L A SeqPlate 4 Se.. (2 3[4 5 [s [7 s [3 [u[ufn ~
AAAssay dSeqScape RapidSeqS0POPTM_L A SeqPlate 4 Se.. AT AR AR AA A A AR AR A i A A A
AA Assay 4 SeqScape RapidSeqS0_POPTs_L  AA SeqPlate 4 Se.. [ A A A IR - on o 8000 8
T (D] Ak A% AA A4 AA AR AA AA AA AR AA AA
[F | Ak A% AA A4 AR AR AA AA AA A& AA AA
y ) [F] Ak A AA A4 AR AR AA AA AA AR AA AA
ew Sequencing Results | A A AATAA A AR AR AA AA A AR AR _
TH T &a Aa A8 &K KA KA A& AR AA AR A& AA
“iewy FragmertHD Resuts
1l " ‘ C Mame: AA Seq Plate 4 Barc
<s— Legend
\\/’ Mot Started [ Active [0 Paused B3] Aborted [l Completed [ Re-Injection [ Duplicate (B Flags
e

Zobrazeni Vysledky sekvenovani miZete zobrazit v programu 3500 Series Data Collection na
vysledkd obrazovce View Sequencing Results, kde zvolite poZzadovanou zédlozku.
sekvenovani

a8 Trace Quality View (Select Table:| ((Select Filter: | All Traces

Analysis Results

& sew

Detine Plate Propertiss @ PA Pratacal Name
[ — ) A Seq Assay BDTv3.1 PA Protoc.. <B14.13 KB 3500 POP7 BD...
- = 2 " AA Seq Assay BDTv3.1_PA Pro#ic.. KB_3300_POPTED... |
Fun Instrument 3 . AASeq Assay KB_3500 POP7BD... 1%
e 4 . AR Seq Assay i KB_3500_POP7BD... |
5 AR Seq Assay KB 14,13 KB_3500 POP7 BD... |
Preview Run T2
6 |AA_Smpl_BDTw3.1PA Protglol-POPT(G).. AA SeqAssay . KB1413 KB_3500 POPTBD... 1
Monitor Run 7 |AA_Smpl BDTv3.LPA_Py #T PA Protoc.. KB L4.L3 KB_35300_POPTED... |
= 3 #fTv3.1_PA Protoc... KB L4.L3 KB_3500 POP7_BD... 1
Ruview Resufts —
9 | AA_Smpl_BOTv3 JfA_ o BDTv3.1PA Protac... KB 14.13 KB_3500 POP7_BD... 1
10| AA_Smpl BOTyA L PA_ - . 4 BDTv3.LPA Protac... KB 14.13 KB_3500 POP7BD... 1
\iew Fragment/HD Resuts 11| AA_Smpl B BDTv3.LPA Protac.. KB 1413 KB_3500 POPTBD... |
- 1 1 _Smp¥B _PA_| # MSe:\ Assay BDTv3.1 PA Protoc.. KB L1413 KB_3300_POPTED.. 1+
CH /s S N | ’
V y4 A
b > sk 7 B AEB 00 0wl Wk D588
\ = =0

70 (7

/

s
}i?.

Moinosti
zobrazeni

(]

i
=
51
&
@
4
o
&

-
i
=
=
=
=
]
=
B
3
=
=
w
B
=]

GCTACTACTS
TGCTTCTTTT
CCTTCCTETT
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CGTGCCGG6G
GGCGAATCAR
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T8

=
151
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Automaticka analyza v programu MicroSeq® ID

Dokonéeni  Jsou-li vysledky béhu dspédné zpracovédny/analyzovany, zobrazi se informativn{
b&hu upozornéni v okné Autoanalysis Manager (Project successfully processed — Projekt
uspésSné zpracovan).

is al'mgev“ E=RigcR x|
File Edit Help
General 5«5@%2.7“
SeqScape Job Queue
b Project Asival Date Status 5
Injection 2009-04-30-09-51-46-950 - Auto-Analysis_RG-BDTv3.1_PA_Protocol-POP7 - 2009-Apr-30-09-55-53  |AA-Testerl-Project] Apr 30,2009 9:55:53 AM  [Complete ( ‘iject successfully D’U(ESS%
i

Spust’te program SeqScapee a zkontrolujte vysledky analyzy.

Poznamka: Vice informaci o prici s programem SeqScape® naleznete v piirucce
SeqScapee Software v2.7 Workflow Quick Reference Guide (kat. ¢. 4401740) nebo
SeqScapee Software User Guide (Kat. €. 4359442).

Automaticka analyza v programu MicroSeqge ID

Informace k nastaveni protokolu pro analyzu v programu MicroSeqe ID naleznete

v Casti “Vytvoteni nového protokolu MicroSeqe ID” na stran€ 191. Popis jak nastavit
program MicroSeqe ID, aby fungoval ve spolupréci s programem 3500 Series Data
Collection, naleznete v ptiru¢ce MicroSeq® ID v2.2 Getting Started Guide.
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Sekundarni analyza: Fragmentace

Provedeni sekundarni analyzy pfi fragmentaci

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xL a program 3500 Series Data
Collection umoziluji propojit vystupy piistroje s programy sekundarni analyzy
vysledkti GeneMappere v4.1 a GeneMappere ID-X v1.1. Vzorky jsou automaticky
nacteny do téchto programi a analyzovany v souladu s protokoly, jejichZ pouZiti bylo
definovano pro kazdou desticku pfed jejim spusténim.

Program Ugel

GeneMapper® V8§estranny program pro vSechny typy fragmentaéni
analyzy a genotypizace.

GeneMappere ID-X Program pro identifikaci osob (databaze, stopy, testy
otcovstvi) pouzivany spolu se soupravami AmpF(STR.

Automaticka analyza

Automatickou analyzu Ize provést pouze na pocitaci, ktery je uren pro ovladani
genetického analyzatoru, proto musi byt programy GeneMappere nebo
GeneMappere ID-X instalovany na témZe pocitaci jako program 3500 Series Data
Collection (operacni systém Windows Vista®). Sekundarni analyza je provadéna
v programech GeneMappere nebo GeneMappere ID-X.

NiZe je popsan postup vytvoreni panelt a sad binti v programu GeneMappere v4.1 a
dale nastaveni programu 3500 Series Data Collection pro provedeni automatické
analyzy. Po skonceni behu jsou vysledky plynule pfevedeny do programu
GeneMapperea v ném analyzovany.

Poznadmka: Vice informaci o nastaveni programii GeneMappere ID-X a 3500 Series
Data Collection pro provedeni automatické analyzy naleznete v pfirucce
GeneMappere ID-X v 1.1 User Guide.
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Priloha C Sekundarni analyza: Fragmentace

Nastaveni programu GeneMappere pro provedeni
automatické analyzy

DULEZITE! PouZivite-li pro automatickou analyzu vysledki program GeneMapper @,
musi byt jeho v4.1 instalovana na fomtéz pocitaci, na kterém je i program
3500 Series Data Collection.

Postup automatické analyzy fragmentace je zndzornén na obrazku niZe.

Otvira

Auto-
analysis ‘ﬁ:_é.
Manager

Hiasi
stav

GeneMapper
Software
v4.1

Béh ukoncen

Vvsledkova skupina
Velikostni standard

Vvsledkové skupina
> Panel/Bin

Destickv

-_— 0~
Protokol ofistroie

Hruba data

il

Pted spusténim béhu na piistroji 3500/3500xL musite v programu GeneMapper ®
vytvofit novy projekt. Analyza v programu GeneMapper ® probiha v rdmci projektu.

Kit, panel a sada 1. Oteviete program GeneMappere v4.1. m .
bi n l’:l eneMap per

vi.l

2. Kliknutim na ikonu oteviete Panel Manager (Spravce panelt).

3. Oznacte adresai Panel Manager v levé ¢asti okna.

% Panel Manager
File Edit Bins ‘“iew

O = ar [l

----- o Panel Manager

B B ™ binoet:
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Nastaveni programu GeneMapper® pro provedeni automatické analyzy

4. Kliknéte na File > Import a importujte predesle vytvorenou soupravu (kit)
s informaci o panelech a markerech.

Poznamka: Panely musite importovat postupné, opakujte import pro kazdy
pozadovany panel.

@ Panel Manager
File Edit Bins View

Gx|wEam |

| Binset:

[=-| L Panel Manager|

& [CILMS-HD5-Y2.5
[CILMS-MDLO-Y2.5
[CILOH Kt

[y Microsatellite: Kit

[+ (L2 SHPlex_48plex_3130
B [ SNPlex_4aplex_3730

Kit Hame

Kit Type

Comment

M3-HDS-Y2.5

Microsate

none

LM5-MD10-¥2.5

Microsate

none

LOH Kit

Microsate

none

Microsatelice Ki

Microsate

none

SMPlex_48plex_3130

ShPlex

none

BRI

SMPlex_48plex_3730 SNPlex:  |none

5. Importujte sady bint (bin set) pro piedesle importované panely (File > Import).

Poznamka: Pro kazdy importovany panel musite importovat i sadu bind.

@ Panel Manager
File Edit Bins Wiew

w X | WM M | W™ | eS| Stplex_dsplx Bin_3130 v
[N — Fanel Name Comment

- [CILMS-HDS¥2.5
FHELMSMD10-42 5

- IC3LOH Kit

[ Microsatelite Kit
CEr 0
F#-IC5) SNPlex _4aplex_3730

TENP e _43plex_Panel_3 qlnune

6. Kliknéte na OK ¢imz nastaveni uloZite a okno Panel Manager zaviete.
Poznamka: Vice informaci o vytvofeni panell a sad binti naleznete v piirucce

GeneMappere v4.1 Quick Reference Guide (kat. ¢. 4362816) nebo ndvodu pro
prislusny typ aplikace.
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Priloha C Sekundarni analyza: Fragmentace

Vytvoreni

nového projektu 1. Kliknéte na ikonu GeneMapper Manager (Spravce programu GeneMapper).

2. Zvolte zdlozku Analysis Method (Metoda analyzy), kliknéte na New (Nova).

E Analysis Methods
rvame

Last Saved Cwner
SFlex_Rules_3730 2004-09-21 11:39:02.0 g 3730
SNPlex_Rules_3130 2006-04-17 14:59:07.0 | !sEu D
SNPlex_Model_3730 2004-09-21 11:38:46.0 |gm 730 Defank SNPlex settings for 3730 or 3730, -
SNaPshot Defauk 2003-07-25 18:10:08.0 |om IFactory Provided
Wicrosatelte Defauk 2005-06-08 13150:00.0 |gm Factory Provided
AFLP Defouk 2004-07-16 16:21:19.0_|om iw Factory Provided
< >

"'ﬁ Click New... I =l

3. Definujte typ metody analyzy, ktery chcete, poté kliknéte na OK.

"New Analysis Methad

Select analysis bype:

(71 OLA Analysis () AFLP
() SHaPshat@ (71 SMPles Model 3730
() SHPlex Rules 3730 (71 SMPlex Rules 3130

4. Zadejte nazev metody analyzy (zaloZka General - Obecné).

Analysis Method Editor - Microsatellite

General | Allele | Peak Detector | Peak Quality | Quality Flags
réAnalysis Method Description
~ ~~
( Name: Test )
e 4 &
Description: -
=
Instrument: 35m>¢|
Analysis Type: Microsatellite

5. Zvolte sadu bint (zalozka Allele - Alela).

Analysis Method Editor - Microsatellite

‘ Gsnsral‘ Allzle | Peak Detector | Peak Quality | Quality Flags

Bin Set: ‘-Nune - |
Matker Rapne 1
[ Use rishPlex_4Bplex_Bin_3730
Walues for dinuclectide repeats are calculated automatically.
Mono Tr Tetra Fenta Hexa
Cut-off value 0.25 0.2 0.25 0.25 0.25
PlusA ratio 0.0 0.95 0.95 0.95 0.95
FlusA distance 0.0 L& L& L& L&
Stukter ratio 0.0 0.95 0.15 0.15 0.15
Shutter distance From 0.0 0.0 0.0 0.0 0.0
To 0.0 3.5 4.5 5.5 6.5
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Nastaveni programu GeneMapper® pro provedeni automatické analyzy

6. Zvolte algoritmus detekce piki (zdlozka Peak Detector) — Basic (Zakladni),
Advanced (Pokrocily) nebo Classic (Klasicky).

DULEZITE! Chcete-li pouZivat normalizaci pomoci velikostniho standardu,
musite zvolit algoritmus Advanced (Pokrocily).

Analysis Method Editar - Micrasatellite
m Peak Detector | peak Quality | Quality Flags

Peak Detection Algorithm: |Basic v;

rMinimum Peak Height

@) Automatic

() User specified (rfu):

BN creen  vellow Red ) RN orance

50 S0 50 50 S0 50

7. Nastavte parametry v zdloZce Peak Quality (Kvalita pikti) a/nebo Quality Flag
(Ukazatele kvality) podle potieby.

Analysis Method Editor - Microsatellite

| General | Allele | Peak Detector | Peak Qualty | Qualty Flags

Quality weights are between 0and 1,
~Quality Flag Setting
Spectral Pull-up (5PU) 0.5 Contral Concardance (CC) 0.5
Broad Peak (BD) 0.5 Low Peak Height {LPH) 0.5
Single Peak Artifact (SPA) 05 Off-scale (O5) 0.5
Sharp Peak (SHR) 0.5 Peak Height Ratio (PHR) 0.5
Cross Talk (2TLK) 0.5 One Basepair Allele (OBA) 0.5
Out of Bin Allsle (BIN) 0.3 split Peak (5P) 0.5
~PQY Threshold:
Pass Range: Low Quality Range:
Sizing Guality: From 0.75 to1.0 From0.0to  0.25
Genatype Quality:  From  0.75 o 1.0 From0.0to (025
Assume Linearity From (bp): |0 To (bp): (800

8. Kliknutim na OK nastaveni ulozite, kliknutim na Done (Hotovo) zaviete
GeneMappere Manager.

DULEZITE! Pied provadénim automatické analyzy pomoci programu 3500
Series Data Collection musite program GeneMappere v4.1 zavfit.
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Priloha C Sekundarni analyza: Fragmentace

Definice destiCky (v programu 3500 Series Data Collection)
pro sekundarni analyzu programem GeneMappere

Spusténi 1. Pred spusténim programu 3500 Series Data Collection spust'te program Auto-
programu 3500 Analysis Manager. .
Series Data N e
Collection 2. Spustte program 3500 Series Data Collection.

3. Zadejte nazev nové desticky.

Plate Dretails

Mame: Test Fragment Plate

* Mumber of Wells: @ 96 () 96-FastTube () 384

* Capillary Length: om
Palymer: |POPT =

4. Zvolte pocet jamek (Number of Wells), zadejte typ desticky — Fragmentace
(Fragment), délku kapilary (Capillary Length) a polymer.

Nastaveni 1. Zvolte moznost Perform Auto-Analysis (Provést automatickou analyzu),
automatické rozbali se okno umoziujici nastaveni parametra.
analyzy
= oannil i ———— [V Perform Auto-Analysis @

* Software Type: |GeneMapper -

Saftware Lacation: | GeneMapper-3501-FUTEST -

2. Zvolte program GeneMapper (v ¢asti Software Type).

Poznamka: Pokud v rozbalovaci nabidce v ¢4sti Software Type neni moZnost
GeneMapper, zkontrolujte spravnost instalace. Neni-li program sekundédrni
analyzy spravné instalovan ve vaSem pocitaci, neobjevi se ani v této rozbalovaci
nabidce.

3. Zkontrolujte, Ze v ¢4asti Software Location je zobrazen nidzev vaseho pocitace.

DULEZITE! Pro tispéch automatické analyzy je nezbytné, aby byl protokol
sekundarni analyzy umistén na zde uvedeném pocitaci.

4. Zadejte vaSe uzivatelské jméno (User Name) a heslo (Password) pro piistup do
programu GeneMapper.

5. Kliknéte na ikonu & P &imy definici desti¢ky uloZite, poté na Assign
Plate Contents (Definice obsahu desti¢ky).
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Definice desticky (v programu 3500 Series Data Collection) pro sekundarni analyzu programem GeneMapper

Definice obsahu Pro jednotlivé jamky desti¢ky zadavite esej (Assay), pojmenovani soubort (File
destiCky Naming Convention) a vysledkovou skupinu (Results group).

Zadani eseje

1. Na obrazovce Assign Plate Contents (Definice obsahu desti¢ky) v ¢asti Assays
(Eseje) zvolte Create New Assay (Vytvorit novou esej) nebo Add From
Library (P¥idat z knihovny).

Assays

Actions ™

Add from Library

Create Mew Assay

2. V dialogovém okn¢ Setup an Assay (Zadani eseje) zvolte esej.

Poznamka: (Volitelné) Zvolte barvu eseje — zobrazuje se v ndhledu desticky.

3. Zvolte protokol piistroje (Instrument Protocol) pro esej.

Poznamka: Vice informaci o protokolech piistroje viz “Vytvoteni nového
protokolu piistroje” na strané 165.

4. Zvolte protokol pro odecet velikosti pikid (Sizecalling) pro danou esej.

Poznamka: Vice informaci o protokolech pro odecet velikosti piki viz
“Vytvoteni nového protokolu pro odecet velikosti pikt - sizecalling” na strané
179.

5. Kliknéte na Create New, ¢imZ vytvorite novy protokol pro analyzu vysledk
fragmentace (protokol GeneMapper).

:_._f Test Fragment Plate - Create MNew Assay
Setup an Assay

(7]
" Assay Mame: Your Fragment Assay [CLocked Calor: | Dark Blue -
Application Type: |Fragment
Protocols
Da you wish to assign multiple instrument protocals to this assay? @ Mo (0 Yes
* Instrument Protocol: [Fragmentﬁma\ysisSUiPOPTx‘LL '] [Create New]
™ Sizecalling Protocal: [Fragment_Analysls_PA_F'rutocoI '] [Create New]
GeneMapper Protacol: =] it "
Microsatellite SA Protocol
SMPlex_3730 SA Protocol
[ Apply to Plate ] [Saveto L\brary]

6. Pojmenujte noveé vytvoreny protokol a (volitelné) zadejte jeho popis
(Description).
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Priloha C Sekundarni analyza: Fragmentace

7. Zvolte v programu GeneMappere predesle vytvoreny(€) panel(y) a kliknéte na

Apply to Assay |-

' Your Fragment Assay - Create Mew Secondary Analysis Protocol

Setup a GeneMapper® Protocol

* Protocol Mame:  Your Secandary Analysis Protacal [FLocked

Description:

Application Type: | Fragment Analysis

* Secondary Analysis Software: | GeneMapper

* Secondary Analysis Software Instance: | GeneMapper-3500-FVTEST

Properties

* Analysis Methad: | Test

* Size Standard: | 65500(-35,-250 -340)ROX

Panel: |ShiPlex 43plex Panel 3130
SHPle: 43plex_Pancl_3130

Panel62-HD5-¥25 Apply to Assay | | Saveta Library

Panel53-HD5-V2.5

R

oE]
=
5 H
o [
T fd
=15
=15
=k
SIS
itk

1

Poznamka: Vice informaci o vytvoteni protokolu sekunddrni analyzy naleznete
v Casti “Vytvoteni nového fragmentacniho protokolu” na stran¢ 193.

8. Kliknéte na Close (Zavrit).

9. Kliknéte na tlacitko , poté zaviete dialogové okno Setup an Assay
(Zadani eseje).

Assays

Actions ™

® [ Your Fragment Assay _/_’ m
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Definice desticky (v programu 3500 Series Data Collection) pro sekundarni analyzu programem GeneMapper

10. Pojmenujte vzorky — oznacte jamky v desti¢ce a pojmenujte vzorky v ¢asti
Customize Sample Info.

Plate View | FF Table View
kil B
] ShowIn Wells ~
N F = [+
)
a|F F I &
c|f F F
o[ F F
e |F f F
E|F F F
F F F
G ' l‘\.
~,
ulF P ¥ \\
~
~
\\
[E]Fragment -
Hame: Test Fragment Plate Y, " Customize Sample Info
Pmpeﬂy\'\ Value -
L: Sample ™
Assays Sample Type Sample A
Actions ¥ 2: Custom 3
User Defined
WA YourF t As
B o Fgment Ay 24 8 User Defined
User Defined
User Defined
User Defined
alil

2 New Plate [P Open Plate v & Save Plate =

B Show InWells =
1 2 [3 [4
all - I o L
| |TestSmpl TestSmpl  Test Smpl
¥ I & I
| |TestSmpl TestSmpl  Test Smpl
L i i
| | TestSmpl TestSmpl  Test Smpl
o lF & i i
| | TestSmpl TestSmpl  Test Smpl
L i - i -
|" | TestSmpl  TestSmpl  Test Smpl
L I = L
| | TestSmpl  TestSmpl  Test Smpl
L I = L
| | TestSmpl  TestSmpl  Test Smpl
L I = L
|| TestSmpl  TestSmpl  Test Smpl

Poznamka: Vice informaci o pojmenovani vzorkl naleznete v Casti
“Pojmenovani vzorkli ve vyobrazeni desti¢ky” na stran¢ 70.
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Pojmenovani 1. Definujte zpisob pojmenovani souborti (File Name Convention - FNC) a
souborl a parametry Vysledkové skupiny (Results Group - RG).
vysledkova
skupina
2. Oznacte jamky v desti¢ce (zobrazeni Plate View) a zvolte pro kazdou jamku
piislus$ny zpiisob pojmenovani souborti.

3. Zopakujte tyto kroky i pro vysledkovou skupinu.

Poznamka: Vice informaci o pojmenovani soubort naleznete v ¢asti
“Vytvoteni nové definice pojmenovani soubori” na strané 151. Vice informaci
o nastaveni vysledkové skupiny naleznete v ¢4sti “Vytvoteni nové vysledkové
skupiny” na strané 156.

B smePlate ()o7it destitku).
5. Kliknéte na (Propojit desticku).

6. Kliknéte na Create Injection List (Vytvorit seznam nastriki), poté kliknéte
na OK.

4. Kliknéte na

Spusténi béhu  Kliknéte na Start Run (Spustit béh), soucasti béhu je i automatickd analyza.

Béhem kontroly stavu spotfebniho materidlu se na monitoru zobrazuje okno
vyobrazené niZe.

Progress Information

"6' Preparing Instrument Run...

Starting Instrument Run

Cancel
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Automaticka analyza v programu GeneMapper® ID-X

Dokonceni  Jsou-li vysledky béhu dspédné zpracovény/analyzovany, zobrazi se informativn{
béhu upozornéni v okné Autoanalysis Manager (Project successfully processed — Projekt

uspésné zpracovan)

is al'mgev“ E=RigcR x|
File Edit Help
General 5«5@%2.7“
SeqScape Job Queue
b Project Asival Date Status 5
Injection 2009-04-30-09-51-46-950 - Auto-Analysis_RG-BDTv3.1_PA_Protocol-POP7 - 2009-Apr-30-09-55-53  |AA-Testerl-Project] Apr 30,2009 9:55:53 AM  [Complete ( ‘iject successfully D’U(ESS%
i

Spust’te program GeneMapper @ a zkontrolujte vysledky analyzy.

Poznamka: Vice informaci o prici s programem GeneMappere naleznete v piirucce
GeneMapperev4.1 Quick Reference Guide (kat. ¢. 4362816) nebo navodu pro
piislusny typ aplikace.

Automaticka analyza v programu GeneMappere ID-X

Informace k nastaveni protokolu pro analyzu v programu GeneMappere ID-X
naleznete v ¢asti “Vytvoreni nového protokolu HID” na strané 195. Popis jak nastavit
program GeneMappere ID-X v1.1, aby fungoval ve spolupraci s programem 3500
Series Data Collection, naleznete v ptiru¢ce GeneMappere ID-X Software vi.1 User
Guide.
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Vzdalena automaticka analyza

Princip vzdalené automatické analyzy

Lokalnfi
PC

Vzdalené
PC

Vzdalena
autoanalyza

Pristroj Applied
Biosystems
3500/3500x/

Data
Collection
Software

GeneMapper
Software

V piipad¢ vzdalené automatické analyzy je program 3500 Series Data Collection
instalovan na pocitaci pfipojeném k piistroji a program GeneMappere na jiném
pocitadi.
Oba programy lze nastavit tak, aby se program GeneMappere:

* pfipojil ke vzdilenému pocitaci s programem 3500 Series Data Collection

» stdhnul datové soubory ze vzdalené databdze programu 3500 Series Data
Collection

» provedl automatickou analyzu vysledka

Vzdalend automaticka analyza - instalace

Tento postup instalace proved'te, pokud chcete provadét automatickou analyzu dat
z jiného pocitace, nez z pocitace, ktery je ureny k ovladani genetického
analyzdtoru, a na némzZ je instalovan program 3500 Series Data Collection.

Chcete-li instalovat program GeneMappere za icelem vzdalené automatické
analyzy, musite:

1. Spustit sluZzby programu Data Collection na vzddleném pocitaci.

2. Instalovat program GeneMappere na lokalnim pocitaci.

DULEZITE! Pied instalaci programu GeneMapper spustte sluzby programu
Data Collection na vzdaleném pocitaci.
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Priloha D Vzdalena automaticka analyza

Spusténi sluzeb 1. Na pogitaci s programem Data Collection zvolte Start > All Programs >
programu 3500 Applied Biosystems > Data Collection > Run Data Collection version 1.0.
Data Collection

Poznamka: Pokud se sluZby nespusti automaticky, kliknéte na Start All
(Spustit vSe).

KONTROLNI BOD. Vyc¢kejte nezZ je ikona pro vSechny spousténé sluzby zelena,
teprve poté pokracujte.

2. Je-li v programu 3500 Series Data Collection nutné zadat heslo, zadejte vase
uZzivatelské jméno a heslo a stisknéte OK.

3. Ovéite, Ze datové sluzby byly spustény bez problému:

a. V okné Service Console kliknéte pravym tlacitkem mys$i na ikonu vedle
kazdé sluzby a zvolte Show Console, ¢imzZ zobrazite okno s informaci o
dané sluzbég.

b. Ovéite, Ze v tomto okné nejsou zobrazeny Zddné chybové zpravy, a okno
zaviete.

= —
= Diota Serdice cutut =
[INFC, D=fault] getlurc=obStatusTyp=s...
[INFC, Dafault] OB:49:13.411 For tescing only: ICFGeTHanual
ault] Dakar, inatrumsncTypeName= gad l00-Awvant
=fault] getCurr=otStatusTypes
[INFO,D=fault] OB:4S:13.973 Spatial Run Daca Manager bean
[INro, P=fsult] OD:39:13.909 WAPNING: Ho valid spacial cal:
[INFC, D=Tault] Jpectral Pun Daca Manager Bean has Deen SFe:
[INFO, D=fanlt] OB:4S:18.887 MemoryMenitor:! Nin Free memor)
[INFC, Default] OB: 3.010 MH=moryMcoitor: Min Fre= memcc:
[INFC, D2fault] OE:49:195.933 MemoryMonitor: Nin Free memor]

-

= : Z4dné
"1 | chybové
2 zpravy

4. Zjistéte si tplny nazev hostitelského pocitace:

a. Kliknéte pravym tla¢itkem mysi na ikonu My Computer (Muj pocitac) na
plose, zvolte Properties (Vlastnosti).

b. Poznamenejte si ndzev pocitace. (Nazev budete potiebovat pii instalaci
programu GeneMappere).

Windows Vista

Computer name, domain, and workgroup settings
Computer name: ServerMame
(Full computer name  ServerMame )

Computer description:

c. Zavfete dialogové okno.
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Vzdalena automaticka analyza — Instalace

Instalace 1. VloZte instalaéni DVD GeneMappere v4.1 Software Full Installation

programu do DVD jednotky pocitace.
GeneM zplpe@ Pokud se instaldtor nespusti automaticky:
V&, ro
vzd élerf)ou a. Kliknéte pravym tlacitkem mysi na My Computer (Miij po¢itac), zvolte
automatickou Explore (Prozkoumat).
analyzu b. V adresdti DVD disku vyhledejte adresat GeneMappere v4.1.

c. Dvakréat kliknéte na ikonu , ¢imZ zahdjite instalaci.
2. Objevi-li se zprava vyobrazend niZe, zaviete vSechna oteviend okna jinych
programu a kliknéte na OK:

“GeneMapper vi1 - Instelhield Wizord =

o Befiore procs eed ng with the installation, please close all running
ti

lection application is installed in this system, plesse
Ensure that it is running.

QK

3. Na uvitaci obrazovce kliknéte na Next (Dalsi).

4. Zkontrolujte splnéni pozadavkl na dspéSny prubéh instalace, poté kliknéte na
Next (Dalsi).

5. Jako typ instalace zvolte Remote Analysis (Vzdalena automaticka analyza),
poté kliknéte na Next (Dalsi).

e — _ -

[ GeneMpper =

GeneMapper® Software  Rkalliia
Yersion 4.1 Chnnse the sebap bppe that bect suks poor needs.

Femcte auto-analpsis option will instal the aulc-araysiz menager
viilty 1o automaticaly anayze data calected from Dalz Collechon
spztem. [t pou dor't have a Data Colechion e auailable, poo
should chaasz stand-slane oprian.

f f{%?’ *) Stard-alone

b 4

ok

6. V okné¢ GeneMapper Client setup zadejte ndzev serveru (lplny nidzev pocitace)
na némz je instalovan program Data Collection (viz krok 4 na strané 292),
zvolte moznost ABI 3500, poté kliknéte na Next (Dalsi).

[ < Back. ] [t = | Cancel

7. Prectéte si informace o programu (Release notes), poté kliknéte na Next (Dalsi).

Poznamka: Dals$i moZnosti instalace a nastaveni programu naleznete v kapitole
3 prirucky GeneMappere v4.1 Installation and Administration Guide.
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VytvoFeni sdileného adresare

Vytvoreni sdile- 1. Zvolte Start > My Computer (Mij pocitac), poté dvakrét kliknéte na disk, na
ného adresare némz chcete vytvofit sdileny adresar..
(Windows Vistae) . , ‘y
Zvolte File > New Folder (Soubor > Novy adresar).
Zadejte nazev adresafe (napf.: Remote_Autoanalysis).

Kliknéte pravym tlacitkem mysi na tento adresaf a zvolte Properties (Vlastnosti).

A

Zvolte zalozku Sharing (Sdileni), kliknéte na Share (Sdilet).

- Remate_Autaanalysis Properties @

| eneial | Sheing | Securty | Frevious Vessors | Cusiomize|

Metwark File and Folder Shaing

Remnte_dutaanalpsis
1 Mot Shared

HNetwioik. Path:
Mot Shaed

6. V dialogovém okné Choose people to share with (UzZivatelé s pravem sdileni)
kliknéte do rozbalovaci nabidky a zvolte Everyone (All users in this list)
(VSichni).

Choose people to share with

Peaple must have a user account and passward far this computer to access files you have shared. Ta
change this setting, use the Fetwark and Sharing Center,

| Wl a7
3500-A0RAN

3500-USER Level

ABService

Aclmimstratar

Everyone [All users inthis hist)

Create a new Useh.,

Tell me about differert vrays to share in Windaws., 8

@ Share ] Cancel ]

7. Kliknéte na Add (Pridat).

8. Ve sloupci Permission Level (Uroveii opravnéni) zméiite hodnotu z Reader
(Pravo c¢teni) na Co-owner (Spoluvlastnik).

9. Kliknéte na Share (Sdilet), poté na Done (Hotovo) a Close (Zavrit).
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Vytvoreni sdileného adresare

Your folder is shared.

You may e mail these links to notify peaple that vou have shared these files, or copy the links onta the
Windows clipboard, whers you can paste thern into any program you choose,

Remate_Autoanalysis {1\ 3500-PC)
_J_ 3500-PC\Remote_Sutoanalysis

Shaw mie all the network shares on this computer.

10. Kliknéte na OK.

Uroveri 1. Kliknéte pravym tlac¢itkem mysi na sdileny adresét a zvolte Properties

zabezpedeni (Vlastnosti).
sdileného . . o . o
adresafe 2. Zvolte zalozku Sharing (Sdileni), kliknéte na Advanced Sharing (Pokrocilé
nastaveni).
#  Remaote_Autoanalysis Praperties ==

| Gereia | Shaing | Gecuriy | Previous versions | Cusiomize|

Metwork, File and Folder Sharing

Remole_Autoanalyss
Shared

Hetwoik Path:
WWIR00-PCYH erote_Stoanaisis

Avanced Sharing

Set custom pormissians, crsale muliple sheres, and set cther
advancad sharing optionz.

@E\.dwarwd Shaiing. T 2

3. V okné Advanced Sharing zvolte Permissions (Opravnéni).
Advanced Shanng @

| ¥ Share this Folder

Settings
share name:
|Rcmotc_ﬁ.utnandys’s 1']
| Add Bemcws
Limk Ehe number of smulbaneons ussrs mo: 10 o
Commenks:

Caching |

[ [a]3 ]| Cancal | Apply
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4. V dialogovém okné Permissions for <ndzev sdileného adresdre> zatrhnéte
moznost Full Control (Uplna kontrola) (ve sloupci Allow - Povolit).

" =

Permissians far Remaote_Autoanalysis @I
Shaie Permessions

Group or user namas:

.'1'. JE00ADMIM [F500-PCLEE00A0 MIM)

Ao | [ Femare ]

Eermizsiare for 3500-A0MIN Alow Dery

Ful Contidl & = 4

Change Il F

Read [}
Leam eboul acces: conbid and permizsions

[ oe ][ cance fnply

5. Kliknéte dvakrat na OK.

6. Kliknéte na Close (Zavrit).

Vypn uti zadani DULEZITE! Pied spusténim vzdalené automatické analyzy se ujistéte, Ze v pocitaci,
hesla pro pfistup v némzZ je instalovan program Data Collection, je vypnuta nutnost zadéani hesla pro
do sdileného pristup do sdileného adresate.

adresare

1. V pocitaci, v némZ je instalovan program Data Collection, zvolte Start > Control
Panel > Network and Sharing Center (Start > Ovladaci panely > Sit’ a
sdileni).

2. Klikngte na ikonu

3. Zvolte moznost Turn off password protected sharing (Vypnout nutnost zadani
hesla pro pristup do sdileného adresare).

296 Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pfirucka



Nastaveni programu 3500 Series Data Collection v1.0

4. Kliknéte na Apply (Pouzit).

Network and Sharing Center

e

A K

3500-PC appleranet
(This computer)

5 ! appleranet (Public network]
Access Local and [nternet

Connection AB Instiurnent - Motherboard NIC

3 Sharing and Discowery

Metwork dizcavery @ On
File sharing @ On
Public folder sharing © On (password required)
Printer sharing @ Off

Passwerd protected shanng @ On

Wiew full map

@

Internet

Customize

View status

e

()

When password protection is on, only people who have a user account and password on this computer
can access shared files, printers attached to this computer, and the Public folder. To give other people

access, you must tum off passwerd protection,
() Turn on password protected sharing

Cﬁ Turn off password protected sharing )

Media sharing a Off

3

1€ Apply

Nastaveni programu 3500 Series Data Collection v1.0

Dokonéeni Chcete-li dokong¢it nastaveni automatické analyzy, musite vytvofit novou
nastaveni vysledkovou skupinu (Results Group).

automatické

analyzy v programu 1. 'V naviga¢ni list¢ zvolte Results Group (Vysledkova skupina).

Data Collection

2. Kliknéte na New (Nova).

3. Zadejte udaje v zdloZce General (Obecné):
a.
b.
c.

d.

4. Zadejte udaje v zaloZce Analysis (Analyza):

Zadejte nazev vysledkové skupiny.

(Volitelné) Zadejte komentat.

skupiny dokon¢eno).

Zadejte vlastnika (Owner) vysledkové skupiny.

Zatrhnéte policko Results Group Entry Completed (Zadani vysledkové

a. V rozbalovaci nabidce zvolte moZnost GeneMapper + ndzev pocitace.
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b. Zatrhnéte moznost Do Autoanalysis (Provést automatickou analyzu).

Poznamka: Chcete-li provddét automatickou analyzu az po dokonceni
vSech vzorki téZe vysledkové skupiny, a nikoliv ihned po dokonéeni b&hu,
zatrhnéte mozZnost Results Group Entry Completed (Po dokon¢eni
vysledkové skupiny).

Zadejte uZivatelské jméno a heslo pro program GeneMapper.

5. Zadejte udaje v zdloZce Destination (Umisténi):
a. Zvolte moznost Use Custom Location (Vlastni volba umisténi).

b. Zadejte cilovy adreséi ve formatu:

\\Ndzev vzddleného pocitace\Ndzev sdileného adresdre, napt.:
\\myPC\Remote_Autoanalysis
(Pouze pro vzdilenou automatickou analyzu) Ovéite dostupnost
vzdéleného pocitace:

e Zvolte Start > Run (Spustit).

e Zadejte adresu cilového adresére a kliknéte na OK.

» Kliknéte na Test — testuje se dostupnost cilového adresére.

KONTROLNI BOD. Je-li test tspésSny, zobrazi se zprdva “Test successful.”
Je-li test netspéSny, zobrazi se zprava “Could not make the connection.
Please check that the Path Name is correct.” Kliknéte na tlacitko Browse
a zvolte spravny adresar.
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Redeni problémi

Pokud pfi prici s piistrojem dojde k néjaké necekané a potencidlné nebezpecné

udalosti, vypnéte hlavni spina¢, odpojte piistroj z elektrické sité a zavolejte servisniho
technika spolecnosti Applied Biosystems.

DULEZITE! V Piiloze F naleznete potiebné bezpeénostni informace tykajici se
pristroje a chemikalii.

o

Resdeni problému -

PFistroj

Problém

Mozna pfic¢ina

Reseni

Oranzova dioda (blika)

Pauza béhu

Znovu spustte béh

Oteviena dvirka

Zavrete dvitka pfistroje

Chyba v béhu, ktera nevyzaduje
znovuspusténi pristroje

Spustte dalsi béh

Stavova dioda pfistroje blika c¢ervené

Chyba pfistroje

1. Vypnéte pfistro;.
2. Zapnéte pfistroj.
3. Restartujte pocitac.

Hlaska “An error has been
detected from the instrument.”

Selhani komunikace

Restartujte pocita¢

Stavova ikona programu 3500
Series Data Collection je
namisto

i '3 MN'e

i

Néktera ze sluzeb programu je
vypnuta.

Kliknéte pravym tlacitkem mySi na
stavovou ikonu, zvolte Services
(Sluzby). Pokud neni néktera z voleb
zatrzena, kliknutim ji zapnéte.

Services

] v 3500 Integration Services

i v Webmethods Broker Server
Settings..,

About

Exit

Hlaska “Unable to transmit
measurement data. Internal data
buffer overflow.”

Chyba komunikace.

Restartujte pfistroj a pocitac.

Hlaska “Electric discharge”.

Hladina pufru v zasobniku na
anodovy pufr mGze byt nizka.

Vyménte pufr.

Pufr v anodovém zasobniku je zapotfebi

meénit v souladu s ozndmenimi Udrzby

v programu 3500 Series Data Collection.
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Priloha E Reseni problémti

Resdeni problému - Prostorova kalibrace

Problém

Mozna pricina

Reseni

Tlacgitko “Start” prostorové kalibrace
je neaktivni.

Zvlastni piky nebo zadné piky
(rovna ¢ara) po prostorové
kalibraci.

Opakuijici se Spatny vysledek
prostorové kalibrace.

Chyba komunikace mezi programem
Data Collection a pfistrojem

Nespravna instalace detekéniho
okénka kapilary: Detekéni okénko
neni dobfe usazeno.

Pristroj potfebuje vice €asu pro
dosazeni stability. Neni-li dosazeno
stability, nemusi se zobrazit piky.

Poskozend kapilara, takze
nedochazi k jejimu spravnému
plnéni polymerem.

Vadna kapilarni sada.

Restartuijte pfistroj a pocitac.
Ovérte kabelové spojeni.

Instalujte znovu kapilarni sadu: Ujistéte
se, ze detekéni okénko kapilary je
dobfe usazeno. Pokud se kalibrace
znovu nezdafi:

1. Naplrite kapilary polymerem.
2. Opakuijte prostorovou kalibraci.

Opakujte prostorovou kalibraci.

Zkontrolujte, zda kapilara neni viditelné
poskozena, zejména u detekéniho
okénka. V pfipadé potreby ji vyménte
pomoci privodce.

Vymeéiite kapilarni sadu a opakujte
kalibraci. Pokud se vysledek
nezlepsi, kontaktujte zastupce
spoleénosti Applied Biosystems.

Chybova hlaska "Spatial Calibration
Error". PFistroj nemuaze provést
prostorovou kalibraci s pinénim
polymeru (Array fill).

V pfistroji je instalovan regeneraéni
roztok (Conditioning reagent).

Nahradte regeneraéni roztok
polymerem.
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Reseni problémui - Spektraini kalibrace

Resdeni problému - Spektralni kalibrace

Problém

Mozna pricina

Reseni

Z&dny signal

Spektralni kalibrace se nezdafi
nebo se zobrazi hld8ka “No spectral
files found.” (“Zadné spektralni
soubory”)

HI&Ska alespor jeden pik je nizsi
nez 750 jednotek.

Tzv. spiky nebo chybova hlaSka
“Bad dye order detected” (“Chybné
pofadi barev”).

ZvySené pozadi.

V historii spektralni kalibrace se
nezobrazuji vysledky pfedchozich
béha.

Tzv. pull-down piky

Chyba v pfipravé vzorku

Bubliny v jamké&ch desticky

Pripravte nové vzorky za pouziti nového
Hi-Dim formamidu.

Odstrarite bubliny centrifugaci.

Hroty kapilar se neponofi do
vzorku.

Zkontrolujte objem vzorkd, pfipadné
kontaktujte zastupce spole€nosti
Applied Biosystems.

Hroty kapilar narazeji na dno jamek
desticky. Spatné sefizeny podavac
vzorkl (autosampler).

Blokovana kapilara

Spatné nastaveni souboru barev
a/nebo modulu béhu.

Nedostate¢né pInéni kapilarni sady.

Expirované matri¢ni standardy
nebo staré reagencie.

Alespon jeden pik je niz§i nez 750
jednotek.

Expirovany polymer.
Bubliny v systému.

Kontaminace nebo krystaly v
polymeru.

Spatna spektraini kalibrace.

Zménite-li typ polymeru, spektralni
kalibrace pro plvodni polymer je
ztracena.

Ihned po provedeni prvni spektralni
kalibrace (pro kazdy soubor barev)
po instalaci nové kapilarni sady si
muzete povSimnout tzv. pull-down
pikd. Po skonéeni béhu budou
opraveny.

Kontaktujte zastupce spole¢nosti
Applied Biosystems.

Znovu naplite kapilarni sadu. Mozna
bude nutné instalovat novou sadu.

Upravte nastaveni a opakuijte
kalibraci.

Oveérte, Ze kapilary nejsou poskozeny,
a znovu je naplrite.

Ovéfte datum expirace a podminky
uchovéani matri¢nich standardd a/nebo
reagencii. V pfipadé potreby je
vymérite.

Opakujte béh, v pfipadé potreby
zvyste objem pouzitych spektralnich
standardd.

Vymeérite polymer za novy pomoci
privodce Replenish Polymer.

Odstrarite bubliny pomoci priivodce
Bubble Remove.

Nechte polymer temperovat na
pokojovou teplotu; nezahtivejte.
Vyménte je-li expirovany.

Opakuijte spektralni kalibraci.

Nema reSeni.

Nema feSeni.
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Priloha E Reseni problémti

Reseni problém( — Sekvenacni instalaéni standard

Problém

Mozna pricina

Reseni

Z&dny signal

Béh sekvenacniho instalaéniho
standardu se nezdafri.

Spatna kapilara
+ Vice nez jedna kapilara selhala
(pro 8-kapilarni stroj).

+ Vice nez tfi kapilary selhaly
(pro 24- kapilarni stroj).

Tlagitko Accept (Pfijmout) neni
aktivni, tlacitko Reject (Odmitnout) je
aktivni.

Chyba v pfipravé vzorku

Bubliny v jamkéach desti¢ky

Pripravte nové vzorky za pouziti nového
Hi-Dim formamidu.

Odstrarite bubliny centrifugaci.

Hroty kapilar se neponofi do
vzorku.

Zkontrolujte objem vzorkd, pfipadné
kontaktujte zastupce spole¢nosti
Applied Biosystems.

Hroty kapilar narazeji na dno jamek
desticky. Spatné sefizeny podavac
vzorkl (autosampler).

Blokovana kapilara

Spatné nastaveni souboru barev
a/nebo modulu béhu.

Nedostate€né pInéni kapilarni sady.

Expirované matri¢ni standardy
nebo staré reagencie.

Expirovany polymer.
Bubliny v systému.

Kontaminace nebo krystaly
Vv polymeru.

Kontaktujte zastupce spole¢nosti
Applied Biosystems.

Znovu naplite kapilarni sadu. Mozna
bude nutné instalovat novou sadu.

Upravte nastaveni a opakuijte
kalibraci.

Ovéite, Ze kapilary nejsou
poskozeny, a znovu je naplrite.

Ovéfte datum expirace a podminky
uchovani matri¢nich standardd a/nebo
reagencii. V pfipadé potreby je
vymérite.

Vyménte polymer za novy pomoci
privodce Replenish Polymer.

Odstrarite bubliny pomoci privodce
Bubble Remove.

Nechte polymer temperovat na
pokojovou teplotu; nezahfivejte.
Vyménte je-li expirovany.
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Reseni problémui - Fragmentaéni/HID instalaéni standard

Reseni problému - Fragmentaéni/HID instalaéni standard

Problém

Mozna pric¢ina

Reseni

Zprava obsahuje prazdné strany
nebo nelplné informace.

Zadny signal

Béh fragmentaéniho/HID instala¢niho
standardu se nezdafi.

Pfed vytvofenim zpravy nebyly
vybrany vSechny barvy.

Chyba v pfipravé vzorku
Bubliny v jamkéach desti¢ky

Hroty kapilar se neponofi do
vzorku.

Hroty kapilar naréZeji na dno jamek
desti¢ky. Spatné sefizeny podavac
vzorkd (autosampler).

Blokovana kapilara

Nedostate¢né pInéni kapilarni sady.

Expirované matri¢ni standardy
nebo staré reagencie.

Expirovany polymer.

Bubliny v systému.

Kontaminace nebo krystaly
v polymeru.

Zvolte vSechny barvy, poté
vytvoFte zpravu.

Pripravte nové vzorky za pouziti nového
Hi-Dim formamidu.

Odstrarite bubliny centrifugaci.

Zkontrolujte objem vzorkd, pfipadné
kontaktujte zastupce spole€nosti
Applied Biosystems.

Kontaktujte zastupce spole¢nosti
Applied Biosystems.

Znovu naplite kapilarni sadu. Mozna
bude nutné instalovat novou sadu.

Ovéfte, ze kapilary nejsou
poSkozeny, a znovu je naplrite.

Ovérte datum expirace a podminky
uchovani matriénich standardd a/nebo
reagencii. V pfipadé potfeby je
vymérite.

Vyménte polymer za novy pomoci
pravodce Replenish Polymer.

Odstrante bubliny pomoci priivodce
Bubble Remove.

Nechte polymer temperovat na
pokojovou teplotu; nezahfivejte.
Vyménte je-li expirovany.

Reseni problém( — Zasobnik na anodovy pufr

Viz té7 “ReSeni problémii - Data/elektroferogram” na strané 306.

Problém

Mozna pri¢ina

Reseni

Chyba béhem elektroforézy.

Nedostate¢na hladina pufru (pod
plnici rysku).

Ujistéte se, Ze hladina pufru je
dostate¢na (po plnici rysku).

Je-li hladina nizk& nebo tésnéni
poskozené, zasobnik nepouzivejte.
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Priloha E Reseni problémti

Reseni problém( — Zasobnik na katodovy pufr

Viz té7 “Reseni problémii - Data/elektroferogram” na strané 306.

Problém Mozna pfic¢ina Reseni
Chyba béhem elektroforézy. Nedostate¢na hladina pufru (pod Ujistéte se, ze hladina pufru je
pinici rysku). dostate¢na (po plnici rysku).

Je-li hladina nizka nebo tésnéni
poskozené, zadsobnik nepouziveite.

Reseni problém( - RFID

Problém Mozna pfi¢ina Resen
Nenadteni Udaju z RFID ¢ipu. Nespravna instalace spotfebniho Ujistéte se, ze RFID ¢ip neni viditelné
Hlaska “Failure to Read from materialu nebo poskozeni Cipu. poskozen a baleni je spravné
RFID tag”. instalovéno.

Spatna orientace polymeru/
regeneracniho roztoku. Ujistéte se, Ze Cip je ve spravne
orientaci (k pfistroji).

Znovu instalujte baleni a kliknéte na
ikonu Refresh (Obnovit) v ovladacim
panelu.

Pokud to nepom(ize, restartujte pfistroj
a pak pocita¢. Pokud to nepomuze,
instalujte nové baleni (je-li k dispozici),
kontaktujte zastupce spole¢nosti
Applied Biosystems.

Resdeni problému — Propojeni desticky (funkce Link)

Problém Mozna pricina Reseni

Desti¢ku nelze propoijit. Nebyla provedena 1. Provedte prostorovou kalibraci.
prostorova/spekiralni kalibrace 2. Znovu propojte desticku(y).

Desticka byla propojena, ale Otevrete-li obrazovku Load Plates for = OtevFete obrazovku Load Plates for Run

jiz neni. Run z navigacni listy, destitka nemusi z navigaéni listy a kliknéte na Link Plate
byt propojena (tlacitko Link je aktivni).. (Propojit destiéku).

Hlaska “No plate in position A” — Snazite se propojit desticku Kliknéte na Link Plates (Propojit
“Zadna desticka v pozici A”. umisténou v pozici B. desticky) a propojte desti¢ku z pozice
B.
Postupujte podle pokynu.

Hlaska “No plate detected” — “Zadna | Desti¢ka je v pozici B. Umistéte desticku do pozice A.
desticka”
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Jak prohledavat a pouZzivat zaznamy (log)

Jak prohledavat a pouzivat zaznamy (log)

Program 3500 Series Data Collection generuje nasledujici zdznamy, které 1ze zobrazit
pomoci textovych editorti typu Wordpad:

* 3500UsageStatistics.txt—Pocet analyzovanych desticek, pocet béhi urcitého
typu (sekvenovani, fragmentace, HID).

Ulozen v: x:\Applied Biosystems\3500\UsageData

* 3500ConsumableUpdates.txt—Souhrn informaci o instalacich spotfebniho
materidlu.

Ulozen v: D:\Applied Biosystems\3500\LogFiles

Senzory pfistroje

Kliknéte na View Instrument Sensor Details (Nacdist idaje ze senzoru piistroje)

|§View Instrurnent Sensor Details |

v Ovladacim panelu, zobrazi se tidaje ze senzord.

Stav piistroje se zobrazuje rovnéz béhem béhu.

Sensor States Sensor Yalues
Laser: Cn EF Yoltage (kW) EF Current {pa) Laser Power {mii) Laser Current {ma)
EF: On 19.7  » | 4t20.0 20 s00.0 200 3000.0
COven: Off
Oven Doar: Open 15.0 3750 4t16.3 45g 22500
134 »
Messages
10.0 2500 0.0 1500.0
5.0 119.8 » 1250 5.0 750.0
0.0 0.0 0.0 121 » 0.0
Oven Temp (2C) CCD Camera Temp (°C) Ambient Temp (2C) Detection Cell Temp (2C)
70.0 0.0 40.0 70.0
I 0 40 0.0
535 » Yt '
a0.0 00 50,0
-8.0 25.0
40.0 40.0
112 » 120 209 » 200
30,0 «1:30.0 200
15.0
“150 235
20,0 10.0 20,0
10.0 -20.0 5.0 10.0

Obrazek 37 Udaje ze senzort pistroje
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Priloha E Reseni problémti

Reseni problému - Data/elektroferogram

Problém

Mozna pricina

Reseni

PFilis intenzivni signal.

Zadny signal.

Nizka intenzita signalu.

Zvysené pozadi.

Ztrata rozliseni.

Prili§ vysoka koncentrace vzorku.

P¥ili§ mnoho DNA pfidano do
reakce, coz vede k nerovhomérné
distribuci signalu.

Reakce se nezdarila.

Blokovana kapilara.

Ohnuté hroty kapilar.

Zni¢ena kapilarni sada.

Degradovany formamid.

Malo vzorku: Chyba pipetovani.
Vysoka koncentrace soli ve vzorku.

Nedostate¢né promichani.

Spatna amplifikace DNA.

Spatna kalibrace podavage
(autosampleru).

Moznéa kontaminace v draze
polymeru.

Naredte vzorek.
Zkratte dobu nastfiku.
Optimalizujte podminky reakce.

Provedte reakci znovu.

Znovu naplrite kapilarni sadu. Mozna
bude nutné instalovat novou sadu.

Vyménte kapilarni sadu.

Prohlédnéte kapilarni sadu véetné
detekéniho okénka, zda neni viditelné
poskozena.

Pouzijte ¢erstvy Hi-Dim formamid.

Pouzijte vice DNA.
Naredte destilovanou vodou.

Odstrarite sole pomoci pfecisténi
pres kolonky.

Peclivé vzorek vortexujte, kratce
centrifugujte.

Opakuijte amplifikaci DNA.
Zkontrolujte kvalitu DNA.

Ovérte objem vasich vzorkd. Je-li
intenzita signalu stale nizka,
kontaktujte zastupce spole¢nosti
Applied Biosystems.

Pouzijte regeneraéniho roztoku
pro promyti polymerové pumpy.

Moznéa kontaminace nebo
krystal v polymeru.

Nizk4 kvalita spektralni kalibrace.
Nastfik velkého mnozstvi vzorku.

Nizka kvalita vody.

Degradovany polymer.

Prekrocena zivotnost kapilarni sady
(160 nastrika).

Degradovany formamid.

Vysoka koncentrace soli ve vzorku.

Temperujte polymer na
pokojovou teplotu.

Je-li polymer expirovany, vyméiite jej.
Provedte novou spektralni kalibraci.
Naredte vzorky a opakujte nastfik.

PouZzijte destilovanou/deionizovanou
vodu.

Pouzijte ¢erstvy polymer.

Vyménte kapilarni sadu.

Pouzijte ¢erstvy Hi-Di™ formamid pro
novou pfipravu vzorka.

Pouzijte doporuceny protokol pro
odstranéni soli.

Vyfedte sole vodou.
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Reseni problémii - Data/elektroferogram

Problém

Mozna pricina

Reseni

Spatné rozligeni v nékterych
kapilarach.

Zadny proud.

Vysoky proud.

Nestabilni proud.

Spatné fungovani kapilarni sady
pouzité na méné nez 100 béhd.

Doba separace se
postupné prodluzuje.

Doba separace se
postupné zkracuije.

Nedostatecné plnéni kapilarni sady.

Naplrite znovu kapilarni sadu a
ovéfte, ze nedochdzi k uniku
polymeru. Pokud problém pretrva,
kontaktujte zastupce spolecnosti
Applied Biosystems.

Opakuijte nastfik tychz vzorka.

Nedostate¢na kvalita vzorkd.

Ovéfte zpusob pfipravy vzork(.

Netésnost systému.

Nizka hladina pufru v anodovém
zasobniku.

Bubliny v doInim polymerovém
bloku a/nebo kapilarni sadé
a/nebo spojnicich.

Degradovany polymer.

Probijeni v dolnim polymerovém
bloku.

Bubliny v polymerovém bloku.

Drobné netésnost systému.

Nizkéa hladina pufru v anodovém
zasobniku.

Probijeni

Nedostate€n4 kvalita vzorkd, problém

s Cisténim vzorku.
Degradovany formamid.

Netésnost systému.
Netésnost systému.

Nespravné plnéni systému
polymerem.

Voda v systému polymeru, polymer
je nafedén.

Netésnost ventilu elektroforetického
pufru (buffer valve).

Dotahnéte spojky a Sroub kapilarni sady.

Ujistéte se, ze hladina pufru je
dostate€na (po plnici rysku).

Pozastavte béh (pause) a ovéfte, zda
nejsou v systému bubliny.

Odstrarite bubliny pomoci priivodce
Bubble Remove Wizard.

Pouzijte ¢erstvy polymer.

Zkontrolujte, zda neni dolni
polymerovy blok viditelné poSkozen
nebo neméa zménénou barvu,
pripadné jej vymérite.

Pozastavte béh (pause) a ovéfte, zda
nejsou v systému bubliny.

Odstrarite bubliny pomoci privodce
Bubble Remove Wizard.

Ovérte, Ze v systému neni viditelna ne-
tésnost. Dotdhnéte vSechny konektory.

Ujistéte se, Ze hladina pufru je
dostate¢né (po plnici rysku).

Oveéite, ze septa, zasobnik na
katodovy pufr, picka a podavaé
nejsou vihké.

Pouzijte doporuceny protokol pro
odstranéni soli.

PouZijte ¢erstvy Hi-Dim formamid pro
novou pfipravu vzorkd.

Dotahnéte spojky a Sroub kapilarni sady.
Dotahnéte spojky a Sroub kapilarni sady.

Polymerova pumpa muize vyzadovat
servis. Pokud problém pretrva,
kontaktujte zastupce spole¢nosti Applied
Biosystems.

Pomoci privodce Bubble Remove
Wizard pfidejte do systému polymer.

Ovétte, Ze se ventil spravné zavira.
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Priloha E Reseni problémti

Problém

Mozna pricina

Reseni

Nadbyteéné piky
v elekroferogramu.

“Pred-piky” a “za-piky” pfi analyze
v programu GeneMappere ID-X.

Chybové hlasky:

» "Leak detected during
polymer delivery" —
Netésnost pfi pInéni
systému polymerem

» "Leak detected during bubble
compression" — Netésnost
v dusledku stlaceni bublin

Béh skonéi.

Detekeéni okénko kapilarni sady nelze
pfi vyjimani sady uvolnit.

Nestabilni proud.

Nezdarend elektroforéza.

Data mimo rozsah (off scale).
Moznéa kontaminace ve vzorku.
Renaturace vzorku.

Renaturace vzorku.

Bubliny v systému polymeru.

Netésnost systému polymeru.

Netésnost ventilu elektroforetického
pufru (buffer valve).

PInéni kapilarni sady béhem
instalace.

Nespravné usazené detekéni okénko.

Bubliny v polymerovém bloku.

Pufr pod plnici rysku.

Naredte vzorek a opakujte nastfik.

Opakuijte amplifikaci DNA.

Tepelné denaturujte vzorek ve
formamidu a okamzité dejte do
ledu.

Tepelné denaturujte vzorek ve
formamidu a okamzité dejte do
ledu.

Pomoci priivodce Bubble Remove
Wizard bubliny odstrarite.

Ovétfte viditelnou netésnost.

Dochazi-li k uniku polymeru,
promyijte systém vodou (Water wash
wizard) a promyjte tzv. pump trap
pomoci dodavané soupravy.

Ovétte, ze se ventil spravné zavira.
Vycistéte ventil.

Spustte pravodce Fill the Array with
fresh Polymer nebo Change
Polymer Type.

Chcete-li detekéni okénko uvolnit:

1. Uvolnéte Sroub kapilarni sady a
vysurite polymerovy blok smérem
k vam.

2. Uchopte kapilarni sadu po obou
stranach okénka obéma rukama a
mirné zatlacte.

3. Uvolnéte.

Odstrarite bubliny pomoci privodce
Bubble Remove.

Zkontrolujte, zda je zasobnik na pufr
naplnén az po plnici rysku.
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Reseni problémti — Oviddaci panel (Dashboard)

Resdeni problémua — Ovladaci panel (Dashboard)

Problém Mozna pricina

Reseni

Hodnota v poli Days Remaining
(Zbyvé dni) pro pufr/polymer se
automaticky neaktualizuje.

Hodnota v poli Days Remaining
(Zbyva dni) se aktualizuje
automaticky pouze po kliknuti na
Refresh (Obnovit) nebo Start A Run
(Spustit béh).

Kliknéte na Refresh (Obnovit), aby se
stav aktualizoval.

Reseni problém( — Vkladani desticky

Problém Mozna pficina

Reseni

Program nezobrazi datum pokud je
identické jako pfedchozi zobrazené
datum — viz obrazek nize, data pro
katodovy pufr jsou identicka jako pro
anodovy.

V rdmci analyzy stavu spotfebniho
materialu pfed béhem se
nezobrazi datum.

Nema feSeni.

:_!i Instrument Run

|'6I Pre-run validation check failed

[ ok || <<Detis

Reason -

Consumable: &node Buffer has exceeded recommended time on instrument
Installation date: Jan 1, 2000

Recommended replacernent: Jan 8, 2009

Consumable: Cathode Buffer ded recormmended tirme on instrurnent

Chybova hlaska Link/Unlink Plate. Viz detailni Gdaje v hldsce.

Kliknéte na tlacitko Details, zobrazite
pficinu chyby.

Po Uspédném vloZeni desticky

se zobrazi obrazovka Load

Plates for Run.

M Link/Unlink Plate

Q Plate Setup Errar

Mo sample name has been assigned ko the Following well: GO1 HO1 GOZ HOZ GO
To proceed, please assign a sample name ko the wells |
Incompatible Polymer bype |
Configured on plate: POP7
Currently instaled: POP4
Incompatible Capillary length
Configured on plate: 50 cm 5]
< | >
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Priloha E Reseni problémti

Problém

Mozna pricina

Reseni

Hlaska “No plate in position A” —
“Z&dna desticka v pozici A”.

Hlaska “No plate detected” — “Zadna

desticka”

Snazite se propoijit desticku
umisténou v pozici B.

Desti¢ka je v pozici B.

Kliknéte na Link Plates (Propojit
desticky) a propojte desticku z
pozice B.

Postupujte podle pokynu.

Umistéte desticku do pozice A.

Hlaska "Fragment performance
check is required" — “Je nutné
provést kontrolu funkénosti
pomoci instalaéniho standardu
pro fragmentaéni analyzu®

Hlaska "Sequencing performance
check is required" —“Je nutné
provést kontrolu funkénosti pomoci
sekvenacniho instalacniho

Spusténi modult pro fragmentaci
po vloZeni desticky.

Spusténi moduld pro sekvenovani
(POP-6™) po vlozeni desticky.

Zmérite polymer na POP-7m.

Provedte kontrolu funkénosti pomoci
instalaéniho standardu pro
fragmentacéni analyzu.

Zménte polymer na POP-7m.

Provedte kontrolu funk&énosti pomoci
sekvenacniho instalaéniho standardu.

standardu”.

Hlaska Load plate nebo Load Chyba fungovani.

Plate for Run (Vlozit desticku).

:._.':: Laoad Plate
'0' Plate loaded successfully.

:.E Load Plate for Run

Current injection list (if any) will be cleared,
Please select one of the options below.

=% One or mare positions on the instrument stacker are already occupied.

@ Place this plate onto the stacker in position A, replacing the plate that is already in that position

(") Load this plate onto the stacker in position B

310

[ ok ][ cancal

Kliknéte na OK a postupuijte podle
pokynd.
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Reseni problémii — Monitorovani béhu

Resdeni probléma — Monitorovani bé&hu

Problém Mozna pricina

Reseni

Soucasti nastfiku jsou vzorky
s esejemi, v nichz je definovano
vice protokolll pfistroje.

Tlagitko Re-inject (Opakovany
nastrik) je pfi volbé nastfiku matné

Béh stroje se neotekavané
pozastavi (pause).

Proces ¢teni/zapisu RFID.

Ikona Start nereaguje Inicializace stroje neprobéhla.

Zvolte v seznamu nastfik( nastrik
s vybranym protokolem pfistroje,
v nahledu na kapilarni sadu (array
view) zvolte odpovidajici kapilaru,
poté kliknéte na Re-inject.

Zkontrolujte ovladaci panel. Nactéte
Udaje z RFID ¢€ipl, Pokud se
nenactou, restartujte pocita€ a
pristroj.

Inicializace pfistroje po zavieni dvefi
trva asi 10 sec. Nespoustéjte béh,
dokud stavova dioda pfistroje neni
zelena.

Hlaska "Fragment performance
check is required" — “Je nutné
provést kontrolu funkénosti
pomoci instalaéniho standardu
pro fragmentaéni analyzu®

Spusténi modult pro fragmentaci
po vlozZeni desticky.

Spusténi moduld pro sekvenovani
(POP-6™) po vlozeni desticky.

Hlaska "Sequencing performance
check is required" — “Je nutné
provést kontrolu funkénosti pomoci
sekvenaéniho instalaéniho
standardu”.

Zmeérite polymer na POP-7m,

Provedte kontrolu funkénosti pomoci
instalaéniho standardu pro
fragmentacni analyzu.

Zménte polymer na POP-7m.

Provedte kontrolu funk&énosti pomoci
sekvenacniho instalaéniho standardu.

Reseni problému - Kontrola vysledk

Problém Mozna pricina

Reseni

Importovali jste vzorky s pfiponou
.hid a neklikli na HID Samples.

Soubory se po importu nezobrazi.

Kliknéte na HID Samples (HID
vzorky).

Piky nejsou oznaceny.

Znacky se nezobrazuji automaticky.

Viz “Oznaceni pik(” na strané 93.

Méfitko os x a y grafu neni
automaticky upraveno po kliknuti na
Apply (Pouzit).

MéFitko os x a y grafu je
automaticky upraveno po kliknuti
na Zoom (Zvétsit).

Kliknéte na Zoom (Zvétsit).

Vysledek odectu velikosti pikl

v programu 3500 Series Data
Collection se liSi od vysledku

v programu GeneMappere ID-X.

Importovali jste do programu
GeneMappere ID-X soubory .fsa
namisto .hid.

Program 3500 Series Data
Collection nevyhodnocuje pfFi
kontrole kvality vysledkd
fragmentaéni analyzy pfitomnost
Sirokych pikd, proto jsou vysledky
vyhodnocené v programu 3500
Series Data Collection odli§né od

vysledkud v programu GeneMappere

ID-X, ktery hodnoti i pfitomnost
Sirokych pikd.

Nema fesSeni.
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Priloha E Reseni problémti

Chybové hlasky

Soucésti chybovych hldsek v programu 3500 Series Data Collection je tlacitko Details
(Detaily). Cheete-li zobrazit vice informaci o dané chybové hlasce, kliknéte na toto

tlacitko.

[

:_E Instrument Run

|6| Pre-run walidation check failed

[ ok << Details

Reason -
Consumable: Anode Buffer has exceeded recommended tirme on instrume
Installation date: Jan 1, 2009
Recommended replacerment: Jan 8, 2009
Consumable: Cathode Buffer has exceeded recommended time on instrument

Resdeni problému — Sledovani zmén (Audit)

Problém Mozna pFi¢ina Reseni
Hlaska “Export did not complete Exportovali jste zaznamy o vzorcich, Vratte soubory do plvodniho
successfully” — “Export neprobéhl které nejsou v plivodnim adresafi adresare a exportujte znovu.
Uspésng” (byly smazany nebo premistény).

Resdeni problému — Elektronicky podpis

Problém Mozna pric¢ina Reseni
Pfi Upravé pole uréeného na Vyzva k zadani elektronického Nema feSeni.
komentar ke vzorku se objevi podpisu pfi Upraveé tohoto pole se
vyzva k zadani elektronického zobrazuje bez ohledu na nastaveni
podpisu. elektronického podpisu.
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Reseni problémui — Ruéni oviddani

Reseni problémud — Ruéni ovladani

Problém

Mozna pricina

Reseni

Zvolite-li Tools > Manual
Commands, Set defined command
for Consumables, poté Read
Command, informace je necitelna.

Udaje z &ipt spotfebniho materialu se
touto cestou nenacitaji.

Informace z RFID ¢ipu ziskate
v Ovladacim panelu.

ROzné

Problém

Mozna pricina

Reseni

Krystaly polymeru na ventilu
elektroforetického pufru (Buffer-Pin
Valve).

Nedochazi k pohybu kapaliny ze
zasobniku na polymer nebo
regeneracni roztok skrz pumpu do
zasobniku na anodovy pufr.

Hlaska “Electric discharge”.

Detekovana netésnost systému —
béhem béhu v dusledku
komprese bublin nebo pfi pInéni
kapilarni sady.

Pouze nékteré ze zadanych nastfika
jsou dokonceny.

Po dokon¢&eni nékterych nastfika
se zobrazi hlaSka "Injection
failed” — “Nastfik se nezdafril”.

Po kliknuti na tla¢itko Refresh
(Obnovit) na Ovladacim panelu se
udaje neaktualizuji ("Unknown").

Po spusténi programu 3500 Series
Data Collection se zobrazi hlaSka
“Instrument is not connected” —
“Pristroj neni pfipojen”.

Hlaska “Internal buffer data overflow”.

Netésnost ventilu elektroforetického
pufru.

Nelze urcit.

Hladina pufru v zasobniku na anodovy
pufr mize byt nizka.

Netésnost systému.

Program 3500 Series Data Collection
neprovadi nasledné néstfiky.

Nelze nacist data z RFID C&ipu
kapilarni sady.

Chyba spojeni mezi pocitatem a
pristrojem.

Vycistéte ventil elektroforetického
pufru. Dodrzujte pokyny k udrzbé jak
jsou planovany v programu 3500
Series Data Collection.

Kontaktujte zastupce spole¢nosti
Applied Biosystems.

Vymeéinite zasobnik na anodovy pufr.

Pufr v anodovém z4sobniku je
zapotfebi ménit v souladu

s 0znamenimi Udrzby v programu
3500 Series Data Collection.

Odstrante bubliny pomoci priivodce
Bubble Remove. Ujistéte se, ze

v pumpé nejsou bubliny.

Pokud problém pretrva, pouzijte
regeneracni roztok a proplachnéte
systém. Doplrite polymer pomoci
privodce Replenish Polymer.

Zkontrolujte spojeni mezi pocitatem a
pfistrojem a oba restartujte.

Znovu zadejte nastfiky a spustte béh.
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Priloha E Reseni problémti

Resetovani pfistroje

Ptistroj resetujte v ptipadé:
* Vazné chyby indikované Cervenou stavovou diodou nebo

» 'V pfipad¢, Ze pfistroj nereaguje na piikazy z programu 3500 Series Data
Collection

[u—

Pouziti tlacitka
Reset

Vypnéte pocitac.
Zavtete dvitka piistroje.

3. Resetujte piistroj pomoci tlacitka Reset, viz obrdzek.

Poznamka: Tlacitko Reset je piistupné skrz maly otvor vlevo od tlacitka Tray.

Reset button

Resetovani 1. Vypnéte po&itad.

omoci vypnuti _
P yp Zavtete dvitka piistroje.

Vypnéte piistroj pomoci hlavniho spinace na ¢elnim panelu.

Zapnéte piistroj a vyckejte, aZ se dioda rozsviti zelené (neblikd).

Zapnéte pocitac.

AN

Spustte program 3500 Series Data Collection (aplikace Service Console
se spousti automaticky).

DULEZITE! Piedtim neZ budete pokratovat vyckejte aZ se poéitaé tplné spusti.
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BezpecCnost

Bezpeclny provoz pfistroje
Symboly na pfistrojich

Elektrické Nasledujici tabulka popisuje elektrické symboly, které mohou byt pouZity na
symboly na pristrojich Applied Biosystems.

pFistrojich

Symbol Popis

g ¥
O

Svételny spinac.

Oznacuje polohu hlavniho vypinace Zapnuto.

Oznacuje polohu hlavniho vypinace Vypnuto.

Oznaduje spinag, ktery zapina pfistroj do provozniho rezimu (standby).
P zapnutém stavu miZe byt v pfistroji vysoké napéti.

Oznacuje polohu hlavniho vypinae Zapnuto/Vypnuto (pfepinani).

Svorka uzemnéni. Neslouzi jako ochranna svorka.

Ochranna svorka - oznaéuje chranény uzemnény vystup, ktery musi byt
uzemnén predtim, nez je provedeno jakékoliv jiné elektrické pfipojeni
pfistroje (pfipojeni hlavniho ochranného vodice).

Stiidavé napéti nebo proud.

l®+QC O —

Bezpecnostni Nisledujici tabulka popisuje bezpe&nostni symboly, které mohou byt pouZity na
symboly piistrojich Applied Biosystems. Kazdy symbol miZe byt pouZit sdm o sob& nebo
v kombinaci s textem, ktery vysvétluje piipadné riziko (viz “Bezpecnostni
oznaceni na pifstrojich” na stran¢ 317). Tyto bezpecnostni symboly se mohou
rovnéZ objevit v textu tohoto nebo dalSich dokumentl vedle ozna¢eni DANGER
(NEBEZPECT), WARNING (VYSTRAHA) a CAUTION (VAROVANI).
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Priloha F Bezpeénost

Popis

Indikuje, Ze byste méli ziskat dalsi informace z pfiru¢ky a pokracovat
s patfiénou obezietnosti.

Indikuje mozny Graz elektrickym proudem a nutnost pokracovat s patficnou
obezfetnosti.

Indikuje horky povrch nebo jiné riziko souvisejici s vysokou teplotou a
nutnost pokracovat s patfiénou obezfetnosti.

Indikuje pfitomnost laseru a nutnost pokracovat s patfi¢nou obezfetnosti.

Indikuje biologické riziko a nutnost pokracovat s patficnou obezfetnosti.

B>

Indikuje pfitomnost ostrych pfedméti/moznost zranéni a nutnost
pokracovat s patficnou obezfetnosti.

Environmentalni Nisledujici symbol se vztahuje ke viem elektrickym a elektronickym zafizenim
symboly na spole¢nosti Applied Biosystems, které byly uvedeny na evropsky trh po 13. srpnu

pFistrojich  2005.

Symbol

Popis

0

{

Tento vyrobek nelze odstranit jako bézny komunalni odpad. Postupuijte
podle mistnich pfedpist 0 nakladani s odpadem s ohledem na minimalizaci
rizika vlivu elektrického a elektronického odpadu na Zivotni prostredi.

Zakaznici z Evropskeé unie:

Kvuli odstranéni pfistroje a jeho recyklaci kontaktujte mistni zastoupeni
spole¢nosti Applied Biosystems. Seznam kancelafi spole¢nosti v Evropské
unii naleznete na www.appliedbiosystems.com.
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Bezpeény provoz pristroje

Bezpecnostni oznadeni na pfistrojich

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xL nesou bezpecnostni
oznaceni na ndsledujicich mistech:

Laser - vystraha

Na dvitkach detekéniho okénka — viz obrazek.

Obecna pravidla bezpec€nosti pfi praci s pfistrojem

A VYSTRAHA! RIZIKO PORANENI. PouZivejte tento vyrobek pouze
v souladu s postupy uvedenymi v tomto dokumentu. Jiné pouzivani neZ v souladu
s instrukcemi Applied Biosystems miiZe vést ke zranéni nebo k poskozeni pfistroje.

Premistovani a A . . : ,

IR : VAROVANI! RIZIKO PORANENI. Piistroj smi pfemistovat pouze osoby

zvedani pfistroje ) A » . R
nebo dodavatelé uvedeni v ndvodu na piipravu mista. Rozhodnete-li se piistroj

pfemist'ovat nebo zvedat poté co byl instalovan, provadéjte to vZdy v dostatecném

poctu osob, za pouziti ptislusného vybaveni a odpovidajicim zpiisobem. Nespravna

manipulace miiZe zptisobit bolestiva a trvald poranéni zad. V zavislosti na jeho

hmotnosti miize pfemistovani nebo zvedani piistroje vyZadovat dvé a vice osob.

Premistovani a
zvedani pocitacu
a monitort

A VYSTRAHA! Zvedani nebo pfenaseni pocitact a monitorti provadéjte vzdy
v dostatecném poctu osob. V zdvislosti na hmotnosti pocitace a/nebo monitoru
muZe jejich premistovani nebo zvedani vyzadovat dvé a vice osob.

Pred zvedanim pocitace a/nebo monitoru:
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Ovladani
pFistroje

Cisténi nebo
dekontaminace
pristroje

» Ujistéte se, Ze mate ke zvedani pocitace nebo monitoru vhodné ndstroje.

» Ujistéte se, Ze na predpoklddané draze pohybu piendseného objektu se
nenachdzeji Zddné prekazky.

* Pfi zvedani predmétu se soucasné€ neoticejte.

* Dbejte, aby vaSe patet byla pti zveddni pfedmétu ve stabilni neutrdlni poloze.

* Vsechny ziucastnéné osoby musi postup zveddni a prendseni vzdjemnée
koordinovat.

* Nevyjimejte pfedmét z krabice, namisto toho poloZte krabici na bok a pfidrzte
ji, zatimco n€kdo jiny nechd jeji obsah opatrné vyklouznout ven.

Ujistéte se, Ze kazdy kdo ovlada piistroj:
* byl obezndmen s obecnymi pravidly bezpecnosti pro praci v laboratoii a
zv1aStnimi bezpecnostnimi pravidly tykajicimi se tohoto piistroje.

* Cetl a pochopil veskeré souvisejici bezpecnostni listy (MSDS). Viz
“O bezpecnostnich listech” na stran¢ 329.

A VAROVANI! Pred pouzitim jiné neZz vyrobcem doporuc¢ené metody Cisténi ¢i
dekontaminace si u vyrobce ovéite, Ze zvolend metoda nemiZe zptsobit poskozeni
pristroje.

DalSi bezpec&nostni rizika

Pohyblivé soucasti

Rozpoustédia
a stlatené
kapaliny
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VYSTRAHA! RIZIKO PORANENI. P¥i ovlddani pfistroje nesahejte na
* pohyblivé souddsti. Pfed servisnim zdsahem vypojte piistroj ze sité.

A VYSTRAHA! RIZIKO PORANENI. Pii prici s rozpoustédly nebo stlatenymi
kapalinami vzdy pouZivejte prostfedky ochrany oci.
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Bezpeény provoz pristroje

Bezpecna manipulace s elektrickymi zafizenimi

Pojistky

Prepéti

ﬁ VYSTRAHA! NEBEZPECI URAZU ELEKTRICKYM PROUDEM. Pfi
ovladani systémii bez ochrannych kryt mtze dojit k vdZnému tdrazu elektrickym
proudem. Neodstranujte kryty ptistroje. Po jejich odstranéni je mozny pristup ke
zdrojim vysokého napéti.

A VYSTRAHA! NEBEZPECI URAZU ELEKTRICKYM PROUDEM. Pro
bezpecny provoz zatizeni je nezbytné jeho uzemnéni. Nikdy nepouZivejte piistroj,
ktery neni spravnym zptisobem uzemnén,

A VYSTRAHA! NEBEZPECI URAZU ELEKTRICKYM PROUDEM.
Pouzivejte pouze schvilené elektrické kabely odpovidajici napéti ve vasi elektrické
siti.

A VYSTRAHA! NEBEZPECI URAZU ELEKTRICKYM PROUDEM.
Ptipojte piistroj pouze do uzemnéné zasuvky s odpovidajicim elektrickym napétim.

Analyzétory 3500/3500xL spadaji do tfidy II (pfepéti) a jsou klasifikovany jako
prenosné piistroje.
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Laser
Laser  Genetické analyzatory 3500 nebo 3500xL pouZivaji laser. Parametry laseru jsou
ndsledujici:
* Vlnova délka 505nm
*  Vystupni vykon 20mW
Parametry LED:
* Emituje pfirozenou bilou barvu
*  Svitivost 250 Cd
Za normadlnich provoznich podminek se jedna o laser tfidy I. Jsou-li béhem urcitych
servisnich zasaht vyfazeny z ¢innosti kontaktni pojistky, mtize laser zpUsobit trvalé
poskozeni zraku a je tudiZ za téchto podminek zatazen jako laser tfidy 3B.
& VAROVANI! LASER. PouZivani kontrol nebo tipravy nebo provadéni
procedur jinych neZ uvedenych v této pfirucce miize vést k riziku ozéfeni.
Pravidla Pro bezpe¢ny provoz laseru:
maTlpmace * Systém musi byt instalovdn a udrZovan servisnim technikem Applied
S laserem Biosystems.

» Je-li ptistroj v provozu, musi byt v§echny ochranné kryty na svych mistech.
V piipadg, Ze jsou vSechny kryty na svych mistech, Zidné zateni nelze detekovat
a piistroj spadd do tfidy I. Je-li kterykoliv z kryt sejmut béhem provozu laseru
(v ptipadé€ servisu pii vypnuti kontaktnich pojistek), vystavujete se mozZnosti
expozice laseru tiidy 3B..

Neodstratiujte bezpecnostni oznaceni nebo nevypinejte kontaktni pojistky.

DalSi informace Dalsi informace tykajici se bezpe¢nostnich predpisti naleznete v uZivatelské
k bezpec¢nému dokumentaci, poskytnuté spole¢né s laserem.
provozu laseru Rovnéz si povSimnéte vystraZnych upozornéni tykajicich se laseru v ¢asti
“Bezpecnostni oznaceni na ptistrojich” na strané 317.

& VYSTRAHA! NEBEZPECI LASEROVEHO ZARENI. Laser miiZe trvale
poskodit sitnici. Nikdy se nedivejte pfimo do laserového paprsku. Odstraiite Sperky
a dalsi predméty, které mohou odrazet paprsek do vaSich o¢i. Neodstranujte
svrchni nebo bo¢ni kryty pfistroje. PouZivejte odpovidajici prostfedky ochrany oci
a v piipad¢ odstranéni kryti béhem servisniho zdsahu na vstup do laboratore
umistéte varovani o ptitomnosti laseru.
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Bezpe&na manipulace s laserem ¢tecky ¢arovych kddu

Laser

Bezpecna
manipulace
s laserem

Bezpecna prace

s

Pouzivani ¢tec¢ky ¢arovych kodu je volitelné.
Ctecka &arovych kédi je vybavena laserem t¥idy 2 (II).

Lasery tiidy 2 (II) jsou nizkoenergetické lasery s viditelnym paprskem, ktery mtize
zpusobit poSkozeni o¢i. Nikdy se nedivejte piimo do laserového paprsku. Skener je
konstruovan tak, aby laserovy paprsek nebyl dostupny pro operdtora piistroje pfi jeho
bézném pouzivani, udrzbé nebo béhem piedepsanych servisnich zasahu.

& VYSTRAHA! NEBEZPECI LASEROVEHO ZARENI. Lasery tiidy 2
(IT) mohou zptisobit poskozeni o¢i. Nikdy se nedivejte piimo do laserového
paprsku tfidy 2 (II) nebo neobracejte tento paprsek proti o¢im nékoho jiného.

Spravna ergonomie vaseho pracovniho mista miZe sniZit nebo eliminovat tinavu,
bolest a ndmahu. Tyto priivodn{ jevy mlZete omezit nebo odstranit takovym
umisténim vaseho systému, které umozni jeho pohodIné ovladani.

A VAROVANI! NEBEZPECI SVALOVEHO PORANENI. Toto nebezpedi je
zptisobeno napi. ale nikoliv vylu¢né opakovanymi pohyby, nevhodnym umisténim,
vysokou namdhavosti, udrZovanim téla ve statickych pozicich, tlakem a dal§imi
faktory.

Abyste toto nebezpeci snizili:
* PouZivejte zafizeni, které vim umozni pracovat v neutrdlnich pozicich s

dobrou dostupnosti kldvesnice, monitoru a mysi.

» Umistéte klavesnici, my$ a monitor tak, aby byla umoznéna relaxovana poloha
hlavy a téla.
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Bezpecnost a normalizace v oblasti elektromagnetické kompatibility (EMC)

Bezpec&nostni
predpisy v USA a

Kanadé

322

Tato ¢ast obsahuje informace o:

* Bezpecnostnich ptedpisech v USA a Kanadé¢ na strané 322

» Kanadskych normach EMC na strané¢ 323

* Evropskych bezpecnostnich predpisech a normach EMC na stran¢ 323
* Australskych normach EMC na strané 328

Ptistroje 3500 nebo 3500xL byly testovdny podle a splituji pozadavky norem:

UL 61010-1/CSA C22.2 No. 61010-1, “Safety Requirements for Electrical
Equipment for Measurement, Control, and Laboratory Use, Part 1: General
Requirements.”

UL 61010-2-010, “Particular Requirements for Laboratory Equipment for the
Heating of Materials.”

Ptistroje 3500 nebo 3500xL byly testovdny podle a splituji pozadavky natizeni “21
CFR, 1040.10 and 1040.11 except for deviations pursuant to Laser Notice No.50, ze
dne 24. ¢ervna 2007 v platném znéni.”

Pro ¢tecku/zapisovac v pfistrojich Applied Biosystems 3500/3500xL

VYSTRAHA FCC (Federal Communications Commission — Federalni diad pro
komunikaci)

Toto zafizeni splituje pozadavky ¢asti 15 pravidel FCC. Predpokladem provozu je
splnéni nasledujicich podminek

1. Zatizeni by nemélo vydavat zafeni

2. Zatizeni musi pfijimat jakékoliv zafeni, véetné zafeni, které mizZe zpisobit jeho
nespravné fungovani.

Zmeény nebo Upravy, které nejsou vyslovne schvdleny zodpovédnou autoritou,
mohou vést k zdkazu pouZivani zafizeni.

UPOZORNENI

Toto zafizeni bylo testovdno podle a spliiuje limity pro digitdlni zafizeni tfidy B,
shodné s ¢asti 15 pravidel FCC. Tyto limity jsou stanoveny tak, aby poskytovaly
piiméfenou droven ochrany pred nebezpeCnym zafenim pii instalaci v obytnych
prostoréch.

Toto zafizeni vytvaii, pouziva a miZe emitovat radiofrekvenéni zaieni a pokud neni
instalovdno a provozovano v souladu s pokyny mtize vaZné narusit radiovou
komunikaci. Soucasné€ neni poskytovédna zdruka, Ze k tomuto naruseni za urcitych
podminek instalace nedojde. Dojde-li k naruseni piijmu radiového nebo televizniho
signdlu, coz lze ovéfit vypnutim a zapnutim piistroje, je uZivateli doporuceno
pokusit se situaci napravit pomoci jednoho z nasledujicich krok:

* Pretocit nebo premistit piijimaci anténu
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* Vzdilit od sebe pfistroj a ptijimac.

» Prfipojit zafizeni do jiného zasuvkového okruhu, nez v némz je pfipojen
pfijimac.

* Vyzadat si pomoc prodejce nebo zkusSeného technika v oboru pfijmu radio/TV
signélu.

Kanadské normy  Piistroje 3500 nebo 3500xL byly testovéany podle a spliiuji pozadavky normy ICES-
EMC 001, vydéani 3: “Industrial, Scientific, and Medical Radio Frequency Generators.” Cet
appareil numerique de la classe B est conforme a la norme NMB-001 du Canada.

Upozornéni Kanadského tifadu pro komunikaci
Toto zafizeni spliiuje poZadavky nafizeni RSS-Gen. Provoz je mozny za
nésledujicich pfedpokladi:

1. Zatizeni by nemé&lo vyddvat zaren{

2. Zatizeni musi pfijimat jakékoliv zafeni, véetné zafeni, které mizZe zpisobit jeho
nespravné fungovani.

Evropské Bezpecnost

. dbe_zpecnostnl Tento piistroj spliiuje bezpecnostni poZadavky evropské Smérnice pro nizké napéti
predpisy a ”Ermy (2006/95/EC). Tento pifstroj byl testovan podle norem EN 61010-1:2001
“Bezpecnostni pozadavky na elektrické méfici, fidici a laboratorni zatizeni, ¢ast 1:

MC
c € Obecné pozadavky”.

EN 61010-2-010 “Zvlastni poZadavky pro laboratorni zafizeni pro ohiev materidlu”.

EN 61010-2-081 ““ Zvlastni poZadavky na automatickd a poloautomaticka zatizeni pro
analyzy a jiné tucely”.

EN 60825-1, “Bezpe&nost laserovych zafizeni - Cést 1: Klasifikace zafizenf a
poZadavky*.

EMC

Ptistroje 3500 nebo 3500xL spliiuji pozadavky evropské smérnice 2004/108/ES

o sblizovani pravnich ptedpist ¢lenskych statl tykajicich se elektromagnetické
kompatibility.

EN 61326-1:2006 “Elektricka zafizeni pro méfeni, kontrolu a laboratorni pouZiti —
pozadavky EMC” (Skupina 1, tiida B)

Pro ¢tecku/zapisovac v pfistrojich Applied Biosystems 3500/3500xL
CE Upozornéni (Evropska unie)

Oznaceni timto symbolem potvrzuje shodu zafizeni ASI4000-98-BS1 RFID R/W
Modul s nafizenim o elektromagnetické kompatibilité a nizkém napéti Evropské
unie. Tim je potvrzeno, Ze RFID R/W Modul splituje poZadavky norem:

e EN 300330 - “Elektromagnetickd kompatibilita a rddiové spektrum (ERM) -
Pristroje s kratkym dosahem (SRD).”
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*  EN 301489 — “Elektromagnetickd kompatibilita a rddiové spektrum (ERM) -
Norma pro elektromagnetickou kompatibilitu (EMC) rddiovych zafizeni a
sluzeb.”

* EN 60950 — “Zatizeni informacni technologie - Bezpecnost.”

Evropa— CE EN 300 330-1 V1.5.1 (2006-04), EN 300 330-2 V1.3.1 (2006-04), EN 301 489-3
prohlaseni o V1.4.1(2002-08), EN 301 489-1 V1.6.1 (2005-09), EN 60950-1:2006

shodé Spolecnost ART Technology Co. Ltd. timto prohlasuje, Ze zatizeni ASI4000-98-BS1

(C.teCkE!,/ je ve shodé¢ se zdkladnimi poZadavky a dal§imi pfisluSnymi ustanovenimi smérnice.
zapisovac)
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Frangais

[French]

Par la présente AR.T Technology Co_, Ltd. déclare que I'appareil
AS14000-98-B51 est conforme aux exigences essentielles et aux aulres
dispositions pertinentes de la directive 1999/52/CE.

Deutsch

[German]

Hiemit erkdart AR.T Technology Co,, Ltd. dass sich das Gerat AS14000-98-B51
in Ubereinstimmung mit den grundlegenden Anfordeningen und den abrigen
einschlagigen Bestimmungen der Richtinie 1999/5£ G befindet

Italiano

[Italian]

Con la presente ART Technology Co., Ltd. dichiara che questo
ASI4000-98-B51 é conforme ai requisii essenziali ed alle altre disposizioni
pertinenti stabilite dalla direttiva 1999/5/CE.

E spaiiol

[Spanish]

Por medio de la presente ART Technology Co., Ltd. declara que el
AS14000-98B51 cumple con los requisitos esenciales y cualesquiera otras
disposiciones aplicables o exigibles de la Directiva 1999/5/CE.

Portugués

[Portuguese]

ART Technology Co., Ltd. declara que este ASI14000-98-B51 esta conforme
com 05 requisitos essencials e outras disposigbes daDirectiva 19995/ CE.
Suomi

[Finnish]

ART Technology Co., Ltd. Vakuuttaa taten etta AS14000-98-B51 tyyppinen laite
on direktivin 1999/3/CY oleellisten vaatimusten ja sitakoskevien direktivin
muiden ehtojen mukanen.

MNederlands

[Dutch]

Hierbij verklaart ART Technology Co., Ltd. dat het toestel AS14000-38-B51 in

overeenstemming is met de essentiéle eisen en de andere relevante
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Cesky

[Czech]

ART Technology Co., Ltd. timto prohlaSuje, Ze tento ASI4000-98-B51 je ve
shodé se zakladnimi pozadavieyy a daléimi pfislusnymi ustanovenimi smémice
1999/5/E5.

Dansk

[Danish]

Undertegnede ART Technology Co., Ltd. erklzerer herved, at félgende udstyr
AS14000-98-B51 overholder de veesentlige krav og svrige relevante krav i
direldry 1999/5/EF.

Eest

[Estonian]

K.aesolevaga kinnitab ART Technology Co., Ltd. seadme AS14000-93-B51
vastavust direktirvi 1999/5/EU pShinduetele ja nimetatud direktivist tulenevatele
teistele asjakohasiele satetele.

EAAmvrr

[Greek]

ME THN MAPOYZAART Technology Co., Ltd. AHAONET OTI
AS14000-968B851 ZYMMOPQONETAI NPOX TIEZ OYHAOAEIE AMAITHEEIZ

KAl TIZAODINEZ ZXETIKEZ AIATAZEIZ THE OAHIMNAZ 1999/5/EK.

Latviski

[Latvian]

Ar o ART Technology Co., Lid. deklare, ka ASI4000-38-BS51 atbilst Direkfvas
19895/5/EK. bitiskajam prasibam un citiem ar to saisftajiem noteikumiem.
Lietuviy

[Lithuanian]

Siuo ART Technology Co., Ltd. deklaruoja, kad §is ASI4000-98-BS 1 atitinka
esminius reikalavimus ir kitas 1939/5/E B Direldtyvos nuostatas.

Malti

[Maltese]

Hawnhekk, ART Technology Co., Ltd. jiddikjara li dan AS14000-95-B51
jikkonforma mal-

fid-Dirrettiva 1999/5/EC.
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Magyar

[Hungarian]

Alulirott, ART Technology Co., Ltd. nyilatkozom, hogy a AS14000-98-B51
megfelel a vonatkozd alapvetd kovetelményeknek és az 1999/%EC iranyely
eqgyeb eldirasainak

Polski

[Polish]

Ninigjszym ART Technology Co., Ltd. oéwiadcza, ze AS14000-98-B51 jest
zgodny z zasadniczymi wymogami oraz pozostalymi stosownymi
postanowieniami Dyrektywy 1999/5%/FEC.

Slovensko

[Slovenian]

ART Technology Co., Ltd. izjavlja, da je ta ASI4000-98-B51 v skladu z
bistvenimi zahtevami in ostalimi relevantnimi dolocili direktbve 1999/5/ES.
Slovensky

[Slovak]

ART Technology Co., Ltd. tymto vyhlasuje, Ze AS14000-98-B51 spifia zakladné
poZiadavky a vietky prisluiné ustanovenia Smemice 19995/ 5.

Svenska

[Gwedish]

Hammed intygar ART Technology Co., Ltd. att denna AS514000-38-B51 stir |
overensstammelse med de vasentliga egenskapskrav och ovriga relevanta
bestammelser som framgar av direktiv 1999%/5/EG.

islenska

[Icelandic]

Hér med hysir ART Technology Co., Ltd. yfir pvi ad ASI14000-98-BS1 eri
samraemi vid grunnkrofur og abrar krofur, sem gerdar eru i tilskipun 1999/5%EC.
Morsk

[Morwegian]

ART Technology Co, Ltd. erklaerer herved at utstyret ASI4000-983-B51 eri
samsvar med de grunnleggende krav og evrige relevante krav i direkhiv
1999/5/EF.
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Australské Tento piistroj byl testovan podle normy AS/NZS 2064 “Limits and Methods
normy EMC Measurement of Electromagnetic Disturbance Characteristics of Industrial, Scientific,

0 and Medical (ISM) Radio-frequency Equipment” a spliiuje jeji poZadavky.

Bezpecna manipulace s chemikaliemi

Bezpecna manipulace s chemikaliemi

Vystraha —

chemické riziko A VYSTRAHA! CHEMICKE RIZIKO. Pied manipulaci s jakymikoliv

chemikdliemi si prostudujte piislusny bezpecnostni list - Material Safety Data Sheet
(MSDS), poskytnuty dodavatelem chemikalie, a fid’te se jeho pokyny.

A VYSTRAHA! CHEMICKE RIZIKO. Veskeré chemikilie nachazejici se
v pristroji véetné tekutin v hadickach piedstavuji potencialni riziko. Pied
vyménou reagencii nebo soucasti pristroje si vzdy zjistéte, jaké chemikalie

v ném byly pouZzity. Pii praci pouZivejte prostiedky ochrany o¢i, ochranny odév a
rukavice.

Bezpe€na Abyste minimalizovali riziko plynouci z pouZivani chemikalif musite:

manipulace : N - PPENPI
S chemikéﬁi emi - » Piecist a pochopit bezpe€nostni listy doddvané vyrobci chemikalii, a to jeSté
Doporuceni pted tim, nez zacnete tyto chemikdlie nebo rizikové materidly uklddat nebo s

nimi manipulovat ¢i pracovat. (Viz “O bezpec¢nostnich listech” na stran¢ 329.)

* Minimalizujte kontakt s chemikéliemi. PouZivejte odpovidajici osobni
ochranné pomticky pro préci s chemikaliemi (napf. ochranné bryle, rukavice,
ochranny odév). Dalsi bezpecnostni opatfeni naleznete v bezpe¢nostnim listu.

* Minimalizujte inhalaci chemikalii. Neponechdvejte nddoby s chemikdliemi
oteviené. PouZivejte odpovidajici vétrani (napiiklad digestot). Dalsi
bezpe€nostni opatfeni naleznete v bezpecnostnim listu.

* Pravideln¢ kontrolujte, zda nedoslo k vyliti nebo rozsypani chemikalii. Pokud
k tomu dojde, postupujte podle Cisticich procedur doporucenych vyrobcem
chemikdlie v bezpe¢nostnim listu.

* Dodrzujte v§echna mistni nebo ndrodni nafizeni a ptedpisy tykajici se
uchovavani chemikdlii, manipulace s nimi a jejich odstraiiovani.
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Bezpecnostni listy

O bezpecnostnich  Vyrobci chemikalii poskytuji novym zdkaznikiim s doddvkou chemikalif bezpe&nostni
listech listy. Bezpe¢nostni list je rovnéZ poskytnut spolu s doddvkou chemikalif v ptipadg, Ze
byl aktualizovan. Bezpecnostni listy obsahuji informace, které potfebujete pro
bezpecné ukladani, manipulaci, pfepravu a odstranéni chemikalie.

Obdrzite-li s doddvkou chemikalie i bezpecnostni list, vZdy jej zaloZte — udrZujte tyto
listy aktudlni.

Ziskani Bezpecnostni listy pro chemikalie dod4dvané Applied Biosystems ziskate vzdy od
bezpeénostniho Applied Biosystems. Tato sluzba je bezplatnd a dostupnd 24 hodin denné. Cheete-li
listu ziskat bezpec¢nostn{ list:

1. Otevrete stranku www.appliedbiosystems.com, zvolte Support (Technicka
podpora), poté zvolte MSDS.

2. V poli hleddni zadejte ndzev chemikdlie, katalogové Ccislo nebo dalsi
informaci z bezpecnostniho listu, ktery vas zajima. Zvolte jazyk, kliknéte na
Search (Hledat).

3. Zvolte dokument, ktery vas zajim4, kliknéte pravym tlacitkem mysi na jeho
ndzev a zvolte jednu z ndsledujicich moznosti:

* Open - Otevieni dokumentu
* Print Target — VytiSténi dokumentu

* Save Target As — Stazeni dokumentu ve verzi PDF do zvoleného
adresare

Poznamka: Bezpec¢nostni listy k chemikaliim nedoddvanych spole¢nosti Applied
Biosystems ziskate u jejich dodavatelt.
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Bezpecna manipulace s chemickym odpadem

Vystraha —
Chemické riziko

Pravidla
manipulace
s chemickym
odpadem

A VAROVANI! NEBEZPECNY ODPAD. Pfi manipulaci s nebezpednym
odpadem a pii jeho odstranovani se fidte pokyny v bezpe¢nostnim listu a mistnimi
predpisy.

A VYSTRAHA! NEBEZPECNY ODPAD. Odpady produkované piistroji
Applied Biosystems pfedstavuji potencidlni riziko a mohou zptsobit zranéni, nemoc
nebo smirt.

A VYSTRAHA! RIZIKO UCHOVAVANI CHEMIKALII. Nikdy
neuchovavejte odpad ve sklenénych nadobach kvili moznosti jejich rozbiti. Lahve
na reagencie a odpad se mohou rozbit a vytéct. Kazdou odpadni ldhev je zapotiebi
umistit do bezpecnostniho polyetylénového zdsobniku s dotazenym vikem a tchyty
zajisténymi ve svislé poloze. Pfi manipulacich s ldhvemi obsahujicimi reagencie a
odpad pouZivejte prostiedky ochrany o¢i, ochranny odév a rukavice.

Abyste minimalizovali riziko plynouci z manipulace s chemickym odpadem, musite:

N W

» Precist a pochopit bezpecnostni listy, doddvané vyrobci chemikalii z nichz
odpad vznikd, predtim nez zacnete chemicky odpad uklddat, manipulovat s nim
nebo ho odstrafiovat.

* Mit k dispozici primdrni i sekundarni nddoby na odpad. (Primarni nddoba na
odpad je pro jeho okamzité shromazd'ovani. Sekundarni nddoba na odpad
osahuje to co vytece nebo se vysype z primarni nddoby. Ob¢é nadoby musi
odpovidat typu uklddaného odpadu a spliiovat nafizeni mistnich i narodnich
predpisi.)

* Minimalizovat kontakt s chemikdliemi. Pfi praci s chemikdliemi pouZivejte
odpovidajici osobni ochranné pomicky (napf. ochranné bryle, rukavice,
ochranny odév). Dalsi bezpecnostni opatfeni naleznete v bezpe¢nostnim listu.

* Minimalizovat inhalaci chemikalii. Neponechdvejte nddoby s chemikéliemi
oteviené. PouZivejte odpovidajici vétrani (napiiklad digestot). Dalsi
bezpe€nostni opatfeni naleznete v bezpecnostnim listu.

* Manipulovat s chemickym odpadem v digestofi.

» Pytle s odpadem zajistit svorkou.

* Odstraiiovat odpad z odpadni misky a odstrafiovat odpadni l1dhve v souladu se
spravnou laboratorni praxi a mistnimi i statnimi ptredpisy.

Odstraniovani odpadu Pokud pfi praci s piistrojem vznikne potencidlné nebezpecny odpad, musite:

330

* Charakterizovat (analyzovat, pokud je to nutné) tento odpad, reagencie a
substraty pouZzivané ve vasi laboratofi.

*» Zajistit ochranu zdravi a bezpecnost vSech pracovnikll vasi laboratofe.
you
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» Zajistit, Ze odpad z pfistroje je uklddan, pfendSen, transportovén a
odstraiiovén v souladu se v§emi mistnimi i narodnimi pfedpisy.

DULEZITE! Radioaktivni nebo biologické odpady mohou vyzadovat zvlastni
zpisoby zachdzeni a mohou se na né vztahovat omezeni stran moznosti jejich
odstranovani.

Biologickeé riziko

Biohazard VYSTRAHA! BIOHAZARD. Biologické lidské nebo zvifeci vzorky jako
napt. tkan¢, t€lnf tekutiny a krev mohou byt zdrojem infekénich onemocnéni.
Postupujte podle vSech mistnich/narodnich ptedpist. PouZivejte prostfedky ochrany
o¢f, ochranny odév a rukavice. Veskeré ¢innosti je zapotiebi provadét v prostorach
k tomu urcenych a odpovidajicim zptisobem vybavenych. Zaméstnanci musi byt fadné
proskoleni podle mistnich predpist jesté pfed zapocetim prace s infekénim
materidlem. Prostudujte si a postupujte podle pokynti v ndsledujicich publikacich:

*  Doporuceni U.S. Department of Health and Human Services
publikované v Biosafety in Microbiological and Biomedical
Laboratories (€. 017-040-00547-4; bmbl.od.nih.gov)

*  Occupational Safety and Health Standards, Bloodborne
Pathogens (29 CFR§1910.1030; www.access.gpo.gov/
nara/cfr/waisidx_01/29¢fr1910a_01.html).

* Pravidla priace s nebezpecnym infekénim odpadem platnd ve vasi
spole¢nosti/instituci.

Dalsi informace tykajici se biologického rizika naleznete na: www.cdc.gov
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Chemické riziko

Bezpecnostni upozornéni

Chemickeé riziko

Obecné platna

332

vystraha pro
vSechny
chemikalie

Definici bezpetnostnich upozornéni IMPORTANT (DULEZITE), CAUTION
(VAROVANI), WARNING (VYSTRAHA) a DANGER (NEBEZPECI) naleznete

299

v ¢asti “Bezpecnostni upozornéni” na strané xiii.

A VYSTRAHA! Pouzivejte prostfedky ochrany oéi, ochranny od&v a rukavice
kdykoliv pracujete s provoznimi kapalinami pfistroje nebo sou¢astmi, které s nimi
prichdzeji do kontaktu.

DULEZITE! Cistici prostfedky pouZivejte pouze v souladu s pokyny v tomto
manudlu. PouZit{ jinych cisticich prostfedk mtze ovlivnit fungovani piistroje.
V piipad¢ dotazti kontaktujte mistni zastoupeni spolecnosti Life Technologies.

« Ctdte bezpecnostni list pifslusné chemikilie a dodrzujte pokyny.

» Zabrante inhalaci, kontaktu s o¢ima, kiZi, odévy a dlouhodobé nebo opakované
expozici.

* Spotfebni materidly maji omezenou Zivotnost. Jejich pouZivani nad rdmec této
Zivotnosti miZe ovlivnit kvalitu vysledkd analyz.
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Bezpecnostni upozornéni

Specifické vystrahy  /I\ \ysTRAHA! NEBEZPECNA CHEMIKALIE. POP-4~ POLYMER.
Zptsobuje podrazdéni oci, klize a zaZivactho traktu. Nevdechujte vypary, pfi
préci zajistéte vétrani.

A VYSTRAHA! NEBEZPECNA CHEMIKALIE. POP-6 POLYMER.
Zpusobuje podrazdéni oci, kiiZe a zaZivaciho traktu. Nevdechujte vypary, pfi
préci zajistéte vétrani.

VYSTRAHA! NEBEZPECNA CHEMIKALIE. POP-7~POLYMER.

Nebezpecna pri inhalaci a polknuti. Zptisobuje podrazdéni oci, kiiZe a
zazivaciho traktu. Neochutnivejte a nepolykejte. Nevdechujte vypary. Zasobni
lahvic¢ku udrzujte dobie uzavienou. Pfi préci zajistéte vetrani..

A VYSTRAHA! NEBEZPECNA CHEMIKALIE. Hi-Di» Formamid.
Zpusobuje podrazdéni oci, kiiZe a zazivaciho traktu. MozZné riziko vyvojovych
vad a poSkozeni plodu. Nevdechujte vypary. Pfi prici zajistéte vétrani.

A VYSTRAHA! NEBEZPECNA CHEMIKALIE. Anodovy pufr.
Zpusobuje podrazdéni oci, klize a zazivaciho traktu. Nevdechujte vypary, pfi praci
zajistéte veétrani.

A VYSTRAHA! NEBEZPECNA CHEMIKALIE. Katodovy pufr.
Zpusobuje podrazdéni o¢i, kiize a zazivaciho traktu. Nevdechujte vypary, pfi praci
zajistéte vetrani.

A VYSTRAHA! NEBEZPECNA CHEMIKALIE. 1X GA pufr/EDTA.
Zputsobuje podrazdéni oci, klize a zazivaciho traktu. Nevdechujte vypary, pfi praci
zajistéte vétrani.
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Priloha F

Bezpeénost

Bezpec€nostni upozornéni k pFistrojum

Obecné platna

334

upozornéni
k pristrojom

Specifické
vystrahy

A VYSTRAHA! Pouzivejte prostfedky ochrany oé&i, ochranny od&v a rukavice
kdykoliv pracujete s provoznimi kapalinami pfistroje nebo soucdstmi, které s nimi
pfichdzeji do kontaktu.

A VYSTRAHA! Pouzivejte prostfedky ochrany oéf, ochranny od&v a rukavice
kdykoliv pracujete s provoznimi kapalinami piistroje nebo souc¢dstmi, které s nimi
pfichazeji do kontaktu

Za normélnich provoznich podminek je laser ptistroje klasifikovan jako laser ttidy I.
Jsou-li béhem urcitych servisnich zdsahi vyrazeny z ¢innosti kontaktni pojistky, mize
laser zptisobit trvalé poSkozeni zraku a je tudiz za téchto podminek zatazen jako laser
tiidy 3B.

Tento piistroj byl testovéan a spliiuje pozadavky norem 21 CFR, 1040.10 a 1040.11
s vyjimkou odchylek shodnych s natizenim €. 50 tykajicim se lasert ze dne 24.6.2007
v platném znéni.

Tento pfistroj byl testovan a spliiuje poZadavky normy EN60825-1: 2001
“Bezpecnost laserovych zafizeni - Cast 1: Klasifikace zafizen{ a poZadavky”.

A VAROVANI! Pouzivani kontrol nebo tpravy nebo provadéni procedur
jinych neZ uvedenych v této piirucce mize vést k riziku ozateni.

Parametry laseru

* Vlnova délka 505nm

* Vystupni vykon 20mW
Parametry LED:

* Emituje pfirozenou bilou barvu
* Svitivost 250 Cd
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Dokumentace

Souvisejici dokumentace

Spolu s piistrojem jsou dodavany nasledujici souvisejici dokumenty:

Dokument Kat. €. Popis
Applied Biosystems 3500/3500xL 4401662 » Obsahuje postupovy diagram jak analyzovat vzorky na
Genetic Analyzers Quick Reference pristroji
Card + Obsahuje seznam krok( Gdrzby

» Obsahuje informace k programu Data Collection

Applied Biosystems 3500 Series 4401663 Poskytuje informace o tom, jaké misto, podminky a
Genetic Analyzer Site Preparation elektrické pfipojeni jsou zapotiebi pro provoz pfistrojl
Guide (4401689) Applied Biosystems 3500/3500xL.

Poznamka: Ugelem této pfirucky je
poskytnout informace o tom jak
pfipravit vasi laboratof na instalaci
pfistroje 3500 nebo 3500xL.

PDF verze této ptirucky, Quick Reference Card a zaru¢niho listu jsou rovnéz
k dispozici na instalaénim CD, které je doddvano spolu s ptistrojem.

Poznamka: Vice informaci viz “Kde ziskat pomoc™ na stran¢ xvii.
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Dokumentace

Ziskani informaci v napovédeé (Help)

Program 3500 Data Collection poskytuje ve svém grafickém rozhrani instrukce
k provadéni zakladnich krokl obsluhy a dodate¢né informace pro rozhodnut{
o dal$im postupu. Tyto informace jsou dostupné po kliknuti na ikonu

Analyzatory 3500 nebo 3500xL jsou vybaveny ndpovédou (Help) obsahujici ndvod
jak pouZzivat jednotlivé funkce programu. Ndpovédu Ize oteviit pfimo z prostiedi
programu takto::

Népovedy

* Kliknéte na symbol @ v okné& programu Data Collection.
e Zvolte Help (Pomoc) > Help Contents (Obsah napovédy).

V ndpovéde vyhledate potiebné:
* Podle obsahu.

* Pomoci vyhledavani.

* Podle rejstiiku.

Poslete nam vase navrhy

V Applied Biosystems vitime Vase komentdtfe a nadvrhy na zlepSeni uZivatelské
dokumentace. Své pfipominky miZete zaslat na adresu:

techpubs@appliedbiosystems.com

DULEZITE! Shora uvedend emailova adresa je uréend pouze pro zasilan{
pfipominek vztahujicich se k uZivatelské dokumentaci. Chcete-li si dokumentaci
objednat, stdhnout ve formatu PDF nebo kontaktovat technickou podporu,
postupujte podle pokynt v ¢asti “Kde ziskat pomoc” na strané xvii.
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Rejstiik

Rejstrik

Symboly

.annotation.txt 36, 87

.csv 75

fsta 36, 87

.html 87

.pdf 87
desticka - vyobrazeni 50
elektronicky podpis - zprava 222
fragmentace/HID - kontrola funk¢nosti pomoci standardu 138
kvalita vzorku - zpravy 95
prostorova kalibrace - zprava 102
sekvenovani - kontrola funk¢nosti pomoci standardu 128
spektralni kalibrace 116
uzivatel - zprava 206
zprava o sledovani zmén 214

.phd.1 36, 87

.qual 36, 87

.scf 36, 87

.seq 36, 87

axt 75, 87

xls 75, 87

xml 75

Cislice
8-zkumavkovy strip

destic¢ka, drzak 53

desticka, typ 44, 51, 105, 120, 145
96 Fast, zkumavka, desticka - typ 145

A

ABC. viz anodovy pufr
administrator, uzivatelska tloha 203
alelicky Zebiik
adresar 52
amplikon, urceni 49
béh, pozadavky 155
nazev pro opakovany ndsttik vzorku 49
opakovany ndsttik 67
oranZova stavova dioda 23
pozadavky pro pfesné genotypovani 52, 68
validace 52
vzorek, typ 48
analyza, rozsah
fragmentacni analyza 181
HID analyza 186
anodovy pufr
katalogové ¢islo 9
limity pouzitelnosti v piistroji 30
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Rejstiik

podminky uchovavéani 9

popis 9

feSen{ problémii 303

vyména 237
AnyDye

spektralni kalibrace 108

vytvofit soubor barev 169
Applied Biosystems

pripominky k dokumentaci 336
archivovat

datové soubory 255

knihovna, polozky 254

zaznamy o sledovini zmén 214
archivovat polozky 214

export nastaveni 224

export zdznami 215

historie nastaveni systému 209, 211

import nastaveni 224

kdyZz zabezpeceni je vypnuto 207

obnovit zdznamy 214

polozka — historie sledovani zmén 209, 210

ptehled 197

feSen{ problémi 312

sledovani zmén, divod - nastaveni 208

sledovani zmén, kroky 210, 212

sledovani zmén, rezim 208

sledovani zmeén. zdznamy polozek 210

vymazat zdznamy 214

zapnout ¢i vypnout 207
automatickd analyza

desticka, nastaveni 146

automatické odhlaseni 199, 226

B
Basecaller 175
basecaller — verze v protokolu a vyobrazeni vysledkli sekvenovani 80
basecalling — protokoly, vytvofit 174
definice 174
export 141
import 141
veseji 150
béeh, ndzev vychozi 57
bezpecnostni listy
o xiii
popis 329
ziskani xvii, 329
BigDye® Terminator, kity a standardy 259
biohazard 331
Broad Peak (BD) a SQ 188
prah 188
vlajecka ve vyobrazeni fragmentace/HID, vysledky 89
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Rejstiik

C

CBC. viz katodovy pufr
Clear range 176
condition number, spektraln{ kalibrace 109
contiguous read length. viz CRL
CRL
definice 81
kontrola funk¢énosti 125
pokojova teplota, zavislost 30
prah 178
QV, nastaveni 178
vysledek 81
zprava 85

v

C
carovy kéd 145
Cervena stavova dioda 23
Cisté baze, barva 37

QV rozsah 37
Cisté baze, nastaveni 84
¢tecka ¢arovych kédt 8

D

datové soubory, feseni problémt 306
datové soubory, uchovavani
béh piistroje, nazev adresdie 159
definice pojmenovani souborti, umisténi 50
nastfik, adresar 159
soubory vzorkd, archivace 255
soubory vzorkd, umisténi 18
vysledkova skupina, nazev adresare 159
vysledkova skupina, umisténi 50
definice obsahu desticky 48
amplikon a jedinec 49

definice pojmenovani soubortt 49, 73

desticka - vyobrazeni 48, 70
desticka - vyobrazeni, vlastni nastaveni 71
esej 49,73
kapildrni sada vybér 71
monitorovani béhu 62
nazev vzorku 48, 70
ptehled 46
soucdsti obrazovky 46
tabulka, vyobrazeni 71
templét pro 75
vlastnf nastaveni definice obsahu desticky 71
vysledkova skupina 49, 73
vzorek, typ 48
definice pojmenovani soubort, pfifazeni do desticky 49, 73
definice 151
export 141
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Rejstiik

import 141

umistén{ souborti 154

v desticce 151

vytvorit 151
definice vlastnosti desticky 44
délka ¢teni 125

denni ddrzba pristroje 230, 231
desticka

definice pojmenovani soubort 49, 73

drzédky 53

esej 49,73

export 75

import 44, 75

podpis 228

prehled 143

propojeni 54, 57

tisk 50

typ 145

upravit 74

upravit stavajici 46

viz téZ definice obsahu desticky

vlastnik 145

vlastnosti 44

vloZeni do pfistroje 53

vloZeni do programu 56

vysledkova skupina 49, 73

vytvofit 43

vytvofit pro import 73

vytvofit z templatu 43

vzorek, ptiprava 51

zpracovand 76
desticka, definice 143
desticka, import templatu 73
desticka se vzorky

viz téZ kontrola vysledkd, fragmentace/HID

v kontrole vysledk 89

v monitorovani béhu 62
desticka, templét - vytvofit 75

vytvorit desticku z 43
desticka, vlastnosti 145
desticka, vychozi typ 34

nastavit vychozi 76

urcit 44, 51, 105, 120, 145
desticka, vyobrazeni

.pdf 50

tisk 50

uloZeni pro budouci pouziti 75
desti¢ka, zaznam. viz desticka
desticka zprava

fragmentace/HID 95

sekvenovani 85
detekeni blok, teplota 42, 104, 119, 129
dokumentace, souvisejici 335
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Rejstiik

doplnéni polymeru, privodce 245
doporuceni
chemicky odpad, bezpe¢nost 330
chemicky odpad, odstraniovani 330
chemikalie, bezpecnost 328
DULEZITE, popis xiii

E

elektrickd zatizeni, bezpec¢nost 319
elektroferogram, feSenf problému 306
elektronicky podpis, administratofi
elektronicky podpis, zdznamy 221
vyobrazeni v knihovné 142
EMC standardy 322
EPT vyobrazeni 78
ergonomie, bezpecnost 321
eseje 141
definice 46, 147
definice pojmenovani soubort 141

desticka 75, 141

elektronicky podpis, nastaveni 224
elektronicky podpis, zdznamy 223
fragmentacni analyza, protokoly 141
HID analyza, protokoly 141
normalizace dat 49

odecet velikosti, protokoly 141
pfitazeni do desticky 49, 73
prostorova kalibrace 101

protokol 141

protokol piistroje 141, 150
protokoly, basecalling 141

QC protokoly 141

sekvenacni analyza, protokoly 141
sekvenovani, vysledky, zpravy 87
sledovani zmén, nastaveni 224
sledovani zmén, zdznamy 215
soubor barev 141

spektralni kalibrace 115
uzivatelsky ucet, nastaveni 224
velikostn{ standardy 141
vysledkova skupina 141

vytvotit 147

zabezpeceni, nastaveni 224

F
fast desticka

desticka, drzaky 53

desticka, typ 44, 51, 105, 120, 145
format data, nastaveni 33

fragmentace/HID - kontrola funkénosti pomoci standardu
odhadovand doba béhu 129
piiklady 137
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Rejstiik

vyhodnoceni dat 135
zpravy 137
fragmentacnf analyza
moduly béhi 264
reagence, katalogova ¢isla, podminky uchovavani 260
soubor barev 261
fragmentacni analyza — protokoly
definice 193
export 141
import 141
veseji 150
vytvofit 193
fragmentacni analyza - vysledky.
viz Kontrola vysledkd, fragmentace/HID

G

GeneMapper ID-X, protokoly

viz téZ HID analyza, protokoly - vytvofit 195
GeneMapper, protokoly

viz téZ fragmentacni analyza, protokoly - vytvofit 193
graf velikostntho standardu 94
grafy, fragmentace/HID

nastaveni 92

nastaveni, vychoz{ 35

oznaceni pikt 93

prekryv 93

rozsah os 92

zobrazeni grafti 91

zvétSeni 92
GS600 LIZ® v2.0 velikostni standard 171, 260
GS600(60-600)LIZ+Normalizace 171
GS600(80-400)LIZ+Normalizace 171
GS600LIZ+Normalizace 171

H

heslo
expirace 199
omezeni 199
zména 226
HID analyza
alelicky zZebiik, validace 52
moduly béht 264
reagencie, katalogova ¢isla, podminky uchovavani 260
soubor barev 262
vysledky. viz kontrola vysledkd, fragmentace/HID
HID analyza — protokoly, vytvorit 195
definice 195
export 141
import 141
veseji 150
HID - kontrola funk¢énosti pomoci standardu. viz fragmentace/HID kontrola funkénosti pomoci
standardu
Hi-Di™ Formamid
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Rejstiik

katalogové Cislo 12
limity pouzitelnosti v piistroji 12
historie 137
béh 132
co se déje 134
desticka, ptiprava 129
kdy provadét 129
podpis 228
pristroj, ptiprava 129
feSeni problémi 136, 303
standardy 130
historie nastaveni systému
obsah 211
zobrazeni 209
hlavni postup prace
ptistup z ovladaciho panelu 19

CH

chemicky odpad, bezpecnost 330
chemikalie, bezpecnost 328
chybové hlasky
ptistroj 299, 313
propojeni desticky 304
prostorova kalibrace 300
RFID 304
spektralni kalibrace 301
zobrazeni, detail 312

I
import
basecalling, protokoly 141
definice pojmenovani soubord 141
desticka 44, 75, 141
elektronicky podpis, nastaveni 224
eseje 141
fragmentacni analyza, protokoly 141
HID analyza protokoly 141
odecet velikosti, protokoly 141
protokol piistroje 141
QC protokoly 141
sekvenacni analyza, protokoly 141
sledovani zmén nastaveni 224
soubor barev 141
soubory vzorki 81
soubory vzorkd, fragmentace/HID 89
uzivatelsky ucet, nastaveni 224
velikostn{ standardy 141
vysledkovd skupina 141
zabezpeceni, nastaveni 224
instalace kapilarni sady, privodce 252

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pfirucka 343



Rejstiik

344

J

jamky
definice obsahu desticky 46
ulozit v templatu 75

K

kalibrace
viz prostorova kalibrace
viz spektrdlni kalibrace
kapilédra
viz téZ kapildrni sada
vyobrazeni 77
kapilarni sada vybér, definice obsahu desticky 71
pfistroj, ddrzba 232
kapilarni sada
katalogové ¢islo 13
kontrola uloZené 240
limity pouzitelnosti v piistroji 30
plnéni polymerem 251
podminky uchovavani 240
popis 12
vyména 252
katalogova ¢isla
anodovy pufr 9
fragmentace/HID - standardy 260
Hi-Di™ Formamid 12
kapilarni sada 13
katodovy pufr 9
regeneracni roztok 11
sekvenacni analyza - reagencie 259
katodovy pufr
katalogové ¢islo 9
limity pouzitelnosti v piistroji 30
podminky uchovavéani 9
popis 9
feSeni problému 304
vyména 238
knihovna
archivovat 254
definice pojmenovani soubortt 151
exportovat polozky 141
filtr 142
GeneMapper ID-X, protokoly 195
hledani 142
import polozky 141
prehled 196
piistup 140
SeqScape, protokoly 189
templat 139
templét, vytvofit novou polozku z 140
tovarné€ nastavené polozky 139
tovarné€ nastavené polozky, vytvofit novou polozku z 140
tiidéni 142
upravit polozku 141
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Rejstiik

uzamceno 139

vymazat polozku 141

vymazat polozku, sledovani zmén 141
vyobrazen{ - elektronicky podpis, zdiznamy 142
vyobrazeni - sledovani zmén, zdznamy 142
vytvofit novou polozku 140

knihovny

basecalling, protokoly 174

definice pojmenovani soubortt 151
eseje 147

fragmentacni analyza, protokoly 193
HID analyza, protokoly 195
MicroSeq ID analyza, protokoly 191
odecet velikosti, protokoly 179
protokoly pfistroje 165

QC protokoly 184

sekvenacni analyza, protokoly 189
soubory barev 168

velikostni standardy 171

vysledkové skupiny 156

kontrola funk¢nosti
opravnéni, uzivatelsky ucet 203, 225

viz fragmentace/HID kontrola, funkénosti pomoci standardu
viz sekvenovani, kontrola funk¢nosti pomoci standardu

kontrola vysledki

import — soubory vzorkt 81

import soubory vzorkd, fragmentace/HID 89
predesly béh 81

predesly béh, fragmentace/HID 89
pfejmenovani 97

soucasny beh, sekvenovani 80

soucCasny béh, fragmentace/HID 88

ti{déni 81

zobrazit/skryt sloupce 81

kontrola vysledk, fragmentace/HID

grafy 91
normalizace dat 90
opakovany néstiik 95
oznaceni piki 93
prekryv grafti 93
piistup 88

rozsah os 92
vlajecka 89

kontrola vysledkd, sekvenovani 87

export 36

nahledy 84

opakovany néstiik 85

ukazatele kvality — barva a rozsah 37
vyobrazeni bazi - barvy 37

kroky jak umoznit elektronicky podpis 217

export 223

export nastaveni 224

funkce vyzadujici elektronicky podpis 217
import nastaveni 224

kdyZ zabezpeceni je vypnuto 216
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Rejstiik

prehled 197
zapnout ¢i vypnout 216
zprava 222
ktivka pro odecet velikosti, ptehled 95
kurziva, pouzivani xvi
kvalita sekvence
viz téZ kontrola vysledkl, sekvenovani monitorovani béhu 62
¢isté baze, nastaveni 84
doporucené rozsahy 84
smeésné baze, nastaveni 84
v kontrole vysledkt 81
kvartalni ddrzba pfistroje 231

L

laser, bezpe¢nost 320
¢tecka carovych kédu 321
pozadavky 320, 321

M

matri¢ni standardy, katalogova Cisla 260
metoda odectu velikosti pikt
fragmentacni analyza 181
HID analyza 186
MicroSeq ID analyza, protokoly - vytvofit 191
definice 191
Mobility file 175
modul béhu 166
moduly béhi
fragmentace/HID, analyza 264
sekvenovani, analyza 263
monitorovani béhu
opakovany néstiik 65
feSeni problému 311
seznam nastiiki 61
seznam nastfiki, uprava 61
souCasny béh 61
spusténi, vypnuti, znovuspusténi béhu 69
vlajecka v desti¢ce, vyobrazeni 62
vlajecka v seznamu nastiiktt 62
vlajecka, nastaveni 177
mésicni ddrzba piistroje 231

N
nahledy
fragmentace/HID 94
sekvenovani 84
napéti 167
ndpovéda, pristup 336
nastaveni
desticka, typ 34
format data 33
graf, nastaveni 35
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Rejstiik

prehled 32
pristroj, nazev 33
sekvenovani, export 36
systém 32
tabulky, nastaveni 35
udrzba, pfipominka 33
umisténi soubortt 35
uZivatel 33
zpravy 34
zpravy, sekvenovani 38
nastaveni
fragmentace/HID 95
sekvenovani 86
nastiik, definice 57
adresaf 159
opakovany néstiik 65
opakovat 60
urcit novy protokol pfistroje 65
zdvojeni 60
ndstiiky, seznam
dokonceny néstiik 62
monitorovdni bé¢hu 61
opakovany néstiik 65
prazdny 60
sloupce v tabulce 62
ukonceni 69
uprava 60
vyobrazeni béhu 59
zdvojeni nésttiku 60
zrusSit nésttik 69
nazev souboru, maximalni délka 154
nazev souboru, vychozi format 50

bez definice pojmenovani souborti 50, 151
s definici pojmenovani souborti 151
NEBEZPECT, popis xiii
negativni kontrola 48
normalizace
a SQ (urCeni velikosti - kvalita) 183, 188
cil 91, 167
faktor 91, 167
GS600 LIZ® v2.0 velikostni standard 171
jak program normalizuje 91
prehled 7
velikostn{ standardy 171
vlajecka ve vyobrazeni vysledkt fragmentace/HID 89
vyobrazeni dat 90

O
obnovit
knihovna, polozky 254
sledovani zmén, zdznamy 214
obnovit béh piistroje 69
odecet velikosti, vysledky fragmentace/HID, oznaceni pikti 94
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Rejstiik

odinstalovani programu 254
odstranit bubliny, priivodce 251
odstranovani odpadu, doporuceni 330
offscale vlajecka - monitorovani béhu 64
vyobrazeni fragmentace/HID, vysledky 89
opakované pohyby, bezpecnost 321
opakovany nastiik
viz téZ zdvojeni nastiiku, alelicky Zebiik 67
definice 65
meéfeni dat ve specifickych jamkach 65
monitorovédni béhu 65
potadi 65
protokol piistroje, volba 65
Sedivé tlacitko 65
umistén{ soubortt 159
ve vyobrazeni vysledkt fragmentace/HID 95
ve vyobrazeni vysledkd sekvenovani 85
ovéefeni béht. viz fragmentace/HID, kontrola funkénosti, sekvenovani kontrola funkénosti
ovladaci panel 29
pfistroj, stav 53
pristup z hlavniho postupu prace 19
feSeni problému 309
stav spotfebniho materidlu 236
oznaceni piki 93, 94
oznadmeni
SAE modul 200
udrzba v ovladacim panelu 28, 229

zdznam krokti udrzby 234, 257

P
pauza béhu pfistroje 69
Peak Window Size 182
planovani ddrzby 232
plnéni kapilarni sady polymerem, privodce 251
pocitac
nazev, pozadavek 22
spusténi 24
podepisovani, elektronicky podpis 227
pohyblivé soucasti, bezpecnost 318
polozka
historie sledovani zmén 210
zobrazeni 209
polymer
doplnéni 245
expirace 11
katalogova Cisla 11
limity pouZitelnosti v pifstroji 30
plnéni kapilarni sady 251
podminky uchovavéani 10
pokojova teplota, poZzadavky 30
popis 10
teplota picky, POP-4, POP-6, POP-7 42
uchovani ¢astecné pouZzitého polymeru 249
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Rejstiik

zmena typu 247
prace s textem
DULEZITE! xvi
kurziva xvi
pozndmky xvi
tucny text xvi
vystrahy xvi
princip fungovani 5
program 3500 Series Data Collection
3500 Program 25
Daemon 24
hlavni postup 16
knihovna postup 17
navigace 19
ovladaci panel 15
pouziti bez pfistroje 19
prehled 14
Server Monitor 25
soubory vytvarené 14
soucasti 15
spusténi 24
stavovd ikona v li§t¢ Windows 24
udrzba postup 17
vychozi nastaveni 32, 33
zdznam v 26
program, pouZiti bez pfistroje 19
promyti pumpy a kanalkd, privodce 249
propojeni desticky 54, 57
propojeni desticky — chybovd hlaska 304
propojeni desticky - feSeni problému 309
prostorova kalibrace
AnyDye 108
co se déje 112
condition number 109
desticka, piiprava 104
export 101
export 115
historie 117
jedinec, urceni 49
kdy provadét 103
kdy provadét 99
podpis 228
podpis 228
pfiblizna doba béhu 103
priklady 114
ptistroj, pfiprava 104
provedeni 106
provedeni 99
pull-down piky 112
feSen{ problémi 300
feSeni problému 301
sdilen{ kapilar 112
spektralni kalibrace
standardy 104

Genetické analyzatory Applied Biosystems 3500/3500xI - Uzivatelska pfirucka

349



Rejstiik

ucel 103
ucel 99
ukazatel kvality 109
vyhodnoceni dat 110
vypujceni 34
zprava 116
zpravy 102
zvétSeni 111
protokol piistroje
definice 165
export 141
import 141
normalizace, nastaveni 167
veseji 150
vytvorit 165
protokoly pro odecet velikosti
definice 179
export 141
import 141
veseji 150
vytvorit 179
provoz pfistroje 236
provoz piistroje, bezpe¢nost 318
prumérny ukazatel kvality (QV), monitorovani béhu 64
prvni beh, zména pohyblivosti 53
predehfati, trvani 42
pfejmenovani vzorku v kontrole vysledkti 97
pfemist'ovani pfistroje 243
prepéti 319
piistroj
béZné Cisténi 242
chybové hlasky 313
nazev, urCeni 33
ovéfeni. viz fragmentace/HID - kontrola funkénosti, sekvenovani - kontrola funkcnosti
premistovani a vyvazeni 243
princip fungovani 5
priprava pro béh 42
feSeni problému 299, 313
resetovani 314
spusténi 22
stav, v ovlddacim panelu 53
stavové diody 23
udrZba. viz udrzba
vlozeni desticky 53
vypnuti 253
pristroj, béh
definice 57
monitorovani 61
obnoveni 69
pauza 69
spusténi 61, 69
ukonceni seznamu nésttiki 69
vyobrazeni 61
vypnuti 69
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Rejstiik

zru§it ndstfik 69
pristroj — beh, vyobrazeni 77
piistroj, detaily senzorti - vyobrazeni 305
piistroj — odstavka, privodce 253
pufr, anodovy. viz anodovy pufr
pufr, katodovy. viz katodovy pufr
Pull-Up, vlajecka 89

nastaveni 183
pumpa

odstranit bubliny 251

promyti komory a kandlkti 249

promyti vodni pasti 241
PUP Score 81

Q

QC protokoly, vytvofit 184
definice 184
export 141
import 141
veseji 150
QC zprava, sekvenovani
vytvorit 85
QV20+
nastaveni 178
vysledek 81
zprava 85
QV (pramérny ukazatel kvality)
viz téZ prumérny ukazatel kvality
viz téZ ukazatel kvality, monitorovani béhu 64
QV nastaveni
barva a rozsah 37
basecalling - protokol 177
doporucené rozsahy 84
monitorovani béhu, obrazovka 177

R

radioaktivni odpad, manipulace 331
regeneracni roztok, popis 11
katalogové ¢islo 11
umisténi do pfistroje 250
resetovani piistroje 314
RFID
chybova hlaska 304
feSen{ problémi 304
rozpoustédla, bezpecnost 318
rozsah analyzy pro odecet velikost{
fragmentacni analyza 181
HID analyza 186
ruéni piikazy, feSeni problému 313
rychlé spusténi 55
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Rejstiik

R
feSeni problému
cervend stavovd dioda 23
data 306
elektroferogram 306
fragmentace/HID, kontrola funk¢nosti pomoci standardu 303
kontrola vysledkt, fragmentace/HID 311
monitorovani beéhu 311
ovladaci panel 309
pfistroj 299, 313
propojeni desticky 304, 309
prostorova kalibrace 300
RFID 304
rucni ptikazy 313
sekvenovani, kontrola funk¢nosti pomoci standardu 302
sledovani zmén 312
spektralni kalibrace 301
vloZeni desticky 309
zasobnik na anodovy pufr 303
zasobnik na katodovy pufr 304
zdznamy, prohleddvani a pouzivani 305
zobrazeni detaili senzort piistroje 305

S
SAE modul
viz sledovani zmén
viz elektronicky podpis
viz zabezpeceni
¢tecka ¢arovych kodu 321
pted spusténim pfistroje 317
samostatnd instalace programu 19
sekundérni analyza
fragmentace 193
GeneMapper 193
GeneMapper ID-X 195
HID 195
MicroSeq ID 191
sekvenovani 189, 191
SeqScape 189
sekvenacni analyza - reagencie, katalogova ¢isla a podminky uchovavani 259
sekvenacni analyza, soubor barev 261
moduly béhd 263
sekvenac¢ni analyza, vytvofeni protokolt 189
definice 189
export 141
import 141
veseji 150
sekvenovani, kontrola funk&nosti pomocfi standardu 126
béh 122
co se déje 124
desticka, ptiprava 120
historie 127
kdy provadét 119
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Rejstiik

podpis 228
pozice v desticce 120
prahy 125
priklady 127
pristroj, pfiprava 119
feSen{ problémi 302
standardy 120
zpravy 128
Server Monitor 25
servisni zdznam 258

sledovéani zmén 209, 212

sledovani zmén polozZek
tovarné€ nastavené polozky, datum vytvoteni 142
v knihovné 142

sledovani zmén, uzivatelé
ptehled 225
vyobrazeni sledovani zmén - zdznamy 142
zadani divodu pro vyménu 227

smésné baze

barva 37
nastaveni 84
prah 176
QV rozsah 37

Smoothing 181, 186

soubor barev
definice 168
export 141
fragmentacni analyza 261
HID analyza 262
import 141
kalibrovat 103
sekvenovani 261
vlastni, kalibrovat 108
vlastni, vytvofit 169
vytvofit 168

spottebni materiél
anodovy pufr 9, 237
fragmentacni analyza a HID 260
Hi-Di™ Formamid 12
kapilarni sada 240, 252

katodovy pufr 9, 238
limity pouZitelnosti v pifstroji 30
polymer 10, 245, 247, 249
regeneracni roztok 11, 250
sekvenacni analyza 259
stav, ovladaci panel 29, 236
spusténi piistroje 69
spusténi systému 21
SQ (urcenf velikosti quality)
a normalizace 183, 188
a Siroké piky (broad peaks) 188
fragmentacnf analyza 183
fragmentacni analyza, rozdil vii¢i GeneMapper ID- X 183
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Rejstiik

HID analyza 188
monitorovani béhu 64
vlajecka v monitorovani béhu 64
vlajecka ve vyobrazeni vysledkt fragmentace/HID 90
standardn{ desticka
drzaky 53
typ desti¢ky 44, 51, 105, 120, 145
standardy
bezpec¢nost 322
EMC 322
fragmentace/HID, kontrola funk¢nosti pomoci standardu 130
sekvenovani, kontrola funk¢énosti pomoci standardu 120
spektralni kalibrace 104
stav
¢elni panel, diody 23
program, ikony v list¢ Windows 24
spotfebni materidl v ovladacim panelu 26
stupeii polynomu 182
symboly, bezpecnost 315
systém, popis 1
systém, spusténi 21

v

S

Skoleni, informace xvii

T

tabulka, vyobrazeni, definice obsahu desticky, zobrazit/skryt sloupce 72
pouZivani 71
tiidéni 72
uzivatel - definovand pole 48
tabulky
laborant, uzivatelska dloha 203
nastaveni 72
nastaveni, vychozi 35
tfidéni 97
tfidéni, podle vice sloupcti 72
vysledky, zobrazit/skryt sloupce 81
zobrazit/skryt sloupce 72
templat
desticka 75
desticka, import 73
knihovna 139
vytvorit desticku z 43
teplota picky
predehiati v ovladacim panelu 42
v protokolu piistroje 167
tisk
desticka, vyobrazeni 50
elektronicky podpis, zprava 222
fragmentace/HID, kontrola funk¢nosti pomoci standardu 137
prostorova kalibrace, zprava 102
sekvenovani, kontrola funk¢nosti pomoci standardu 128
sledovani zmén, zpravy 213
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Rejstiik

spektralni kalibrace 116
uzivatel, zprava 205
tovarn¢ nastavené polozky v knihovnach 139
tiidén{
knihovna 142
podle vice sloupctt 142
tucny text, pouzivani xvi
tydenni ddrzba pfistroje 231

U

ucet
inaktivace 199, 226
nastaveni 199
neaktivni, aktivovat 203
uZivatel 201

udrzba
anodovy pufr, vyména 237
kapilarni sada, kontrola uloZené 240
kapilarni sada, vyména 252
katodovy pufr, vyména 238
polymer, doplnéni 245
polymer, plnéni kapildrni sady 251
polymer, uchovani ¢astecné pouzitého polymeru 249
polymer, zména typu 247

udrzba — kalendéf, vytvofit zdznamy 233
doporucené zdznamy 233
F zdznamy 233
FR zdznamy 233
vychozi zdznamy 233
vyobrazeni 232

udrzba, oznameni o ukonceni tkolu 28, 229
neprovedeni ikolu 28, 229

ovladaci panel 28, 229
pfipominka, nastaveni 33
zaznam 234, 257
udrzba pocitace
datové soubory, archivovat 255
defragmentace 257
knihovna, poloZzky, archivovat, vymazat, a obnovit 254
odinstalovani programu 254
prostor na disku, monitorovani 256
udrzba, pruvodce
doplnit polymer 245
instalace kapilarni sady 252
odstavka pfistroje 253
odstranit bubliny 251
plnéni kapilarni sady polymerem 251
prehled 244
promyti pumpy a kanalkti 249
zmeéna typu polymeru 247
udrzba piistroje
bézné Cisténi 242
denni 230
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Rejstiik

kvartdlni 231
mésicni 231
planovana 232
planovani 229
podle potfeby 232
postup 17
pumpa, odstranit bubliny 251
pumpa, promyti komory a kanalkd 249
pumpy, promyti vodni pasti 241
ro¢ni 232
tydenni 231
vypnuti 253
ukazatel kvality
viz téz QV
pravdépodobnost chyby 84
spektralni kalibrace 109
ukazatel kvality, nastaveni
fragmentacnf analyza 183
HID analyza 188
sekvenacni analyza 177
ukazatel kvality, vlajecka
fragmentace/HID 62, 89
sekvenovani 62, 81
ukoncit béh piistroje 69
umisténi soubord, vychozi 35
bez definice pojmenovani souborti 50, 151
bez vysledkové skupiny 50, 155
s definici pojmenovani souborti 50, 151
s vysledkovou skupinou 50, 155
v definici pojmenovéni soubori 154
urceni velikosti 94
ndhledy 94
feSeni problému 311
zvétSeni 92
uZivatelem definovana pole
urceni pro vzorek 48
v tabulkdch 48
zahrnuti do ndzvu souboru 154
uzivatelska dloha, vytvotit 203
uzivatelsky dcet
aktivovat neaktivni 203
inaktivovat 203
opravnéni 203
vymazat 203
vytvofit nebo upravit 201
uzivatel, zprava 205
uzivatel, omezeni jména 199
uZivatel. dloha 203

\Y

validace, alelicky zebiik 52
VAROVANI, popis  xiii
védec, uloha uzivatele 203
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Rejstiik

velikostn{ standardy
definice 171
export 141
import 141
katalogova c¢isla 260
normalizace 171
v protokolu pro odecet velikosti 180
v QC protokolu 186
vytvotit 171
ventil anodového pufru 28
vlajecka
monitorovani béhu 62
opakovany néstiik vzorku s 65
zobrazeni vlajecky, tabulka - monitorovani béhu 62
vlastnik desticky 145
vloZeni desticky pro béh 56
vloZeni desticky, feSeni probléma 309
vychoz{ format data 18
vychozi nastaveni, uréeni 32, 33
vymazat
knihovna, polozky 254
sledovani zmén, zdznamy 214
vyobrazeni béhu
seznam nastiika 59
spusténi béhu 61
zdvojeni néstiiku 60
vypnout béh piistroje 69
vypnuti 253
vypujcéeni
definice 112
omezeni 34
vysledky
viz kontrola vysledkt
viz kontrola vysledki, fragmentace/HID, analyza
viz kontrola vysledk, sekvenovani, vysledkova skupina
adresar 159
definice 155
export 141
HID 52, 155, 161
import 141
vytvofit 156
VYSTRAHA, popis xiii
vystrazné symboly. viz bezpecnostni symboly na piistrojich 315
vzorek ndzev
alelicky Zebiik 49
pfifazeni 48, 71
vzorek, typ
desticka, vyobrazeni 48
tabulka, vyobrazeni 71
vzorek, vyobrazeni 77
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Rejstiik

Z

zabezpeceni 199
zabezpeceni, Gcet administrator, nastaveni 199
export nastaveni 224
export, nastaveni uzivatelského uctu 224
import nastaveni 224
import, nastaveni uzivatelského actu 224
mezery ve jménech uzivateli 200
ozndameni 199, 200
ptehled 197
uzivatelské ucty 201
zapnout ¢i vypnout 198
zabezpeceni, uZivatelé
automatické odhlaSeni 226
opravnéni 225
prehled 225
ucet, vypnuti 226
zdznam v 225
zména hesla 226
zdlozni zdroj 8
zdvojeni nastiiku
viz téZ opakovany nasttik, definice 60
vyobrazeni béhu 60
zdvojeni polozky v knihovné 140
zelend stavova dioda 23
zkratky xvi
zména typu polymeru, privodce 247
zpétnd klapka 28
zpracované desticky 76
zprava o sile signalu, sekvenovani 85
Zpravy
CRL 85
desticka 50
elektronicky podpis 222
export sekvenovdni 87
fragmentace/HID, kontrola funk¢nosti pomoci standardu 137
fragmentace/HID, vysledky 95

nastaveni systému, historie 209, 211

polozka, historie sledovani zmén 209, 210
prostorova kalibrace 102
sekvenovani, kontrola funkénosti pomoci standardu 127
sekvenovani, vychozi 38
sekvenovani, vysledky 85
sledovani zmén 213
spektralni kalibrace 116
uzivatel 205
vychozi nastaveni 34
vychozi nastaveni, sekvenovani 38
vzorek, kvalita 95
zru$it nastiik 69
zvétSeni
grafy fragmentace/HID 92
desticka, vyobrazeni 71
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