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SEQme — Twoj partner w sekwencjonowaniu DNA

Gerbera Sequencing Kit v3.1

Tanie sekwencjonowanie Sangera

Gerbera Sequencing Kit v3.1

Tcae cc?c

Sangera jest od
dziesiecioleci powszechnie stosowang technika. Na
przestrzeni lat metoda ta ulegata znaczacym
ulepszeniom, a w szczegélnosci automatyzacji, co
umozliwito sekwencjonowanie ludzkiego genomu w
2000 r. W ostatnich dekadach technika ta jest
stopniowo zastepowana sekwencjonowaniem nowej

Sekwencjonowanie metoda

generacji (Next-Generation Sequencing, NGS),
gtownie ze wzgledu na znacznie wyzsza
przepustowos¢ i nizsze koszty w przeliczeniu na
pojedynczg zasade. Mimo to sekwencjonowanie
Sangera nadal bedzie cieszy¢ sie duzg popularnoscia i
pozostanie wcigz metoda pierwszego wyboru do
oceny sekwencji okreslonych genéw, w tym takze tych
uprzednio sekwencjonowanych za pomoca NGS.

Podobnie jak sama technika, modyfikacjom ulegty
takze odczynniki. Umozliwiajg one obecnie uzyskanie
znacznie doktadniejszych i dtuzszych odczytéw. Od lat
rynek ten jest zdominowany przez zestawy BigDye®
wprowadzone przez Applied Biosystems, a w
szczegblnosci BigDye® Terminator v3.1. Jesteémy
dumni, ze mozemy zaoferowa¢ Panstwu réwnie
skuteczng i tansza alternatywe w postaci naszego
zestawu Gerbera Sequencing Kit v3.1.
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v'  Gwarahtowana wydajnos¢
v" Niski koszt
v' Darmowa prébka
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Natychmiastowa integracja

Poniewaz barwniki Ffluorescencyjne w Gerbera
Sequencing Kit v3.1 majg identyczne wtasciwosci
spektralne jak te w BigDye® Terminator v3.1, ich
wdrozenie nie wymaga nowej kalibracji sekwenatora.
Algorytm postepowania z odczynnikiem Gerbera
odwzorowuje czynnosci opisane w instrukgcji zestawu
BigDye®. Z tego wzgledu uzytkownicy moga tatwo i
szybko wdrozy¢ zestaw Gerbera Sequencing Kit v3.1
do swojej rutynowej praktyki.

Gwarantowana wydajnos¢

Gerbera Sequencing Kit v3.1 podlega kontroli
jakosciowej w celu zagwarantowania niezawodnych i
wiarygodnych wynikéw. W szczegélnosci ocenie
podlegajg nastepujace parametry: QV20+, dtugos¢
odczytu (contiguous read length), Srednia wartos¢ QV
(sample score), doktadnos¢ (base calling accuracy)
oraz tto Ffluorescencji (Fluorescence background).
Nasz zespo6t ekspertéow jest gotowy do udzielenia
wsparcia w zakresie wszelkiej pomocy.

M7_
¥ ( ERBERA

www.segqme.eu | info@segme.eu

SEQUENCING KIT v3.1



SEQme — Twdj partner w sekwencjonowaniu DNA Gerbera Sequencing Kit v3.1

Specyfikacja

Zestaw Gerbera Sequencing Kit v3.1 zawiera odczynniki do sekwencjonowania (mieszanina gotowa
do uzytku) oraz bufor (5x) umozliwiajacy rozcienczenia aby obnizy¢ koszt oznaczen. Odczynniki s
zoptymalizowane do zastosowania we wszystkich analizatorach do sekwencjonowania Sangera.

Zestaw do ~ Gerbera Sequencing Kit BigDye® Terminator Kit

sekwencjonowania v3.1 v3.1
Kompatybilnos¢é
Zastosowanie (aplikacje)
Protokét stosowania
Kalibracja spektralna *
5x Bufor ** W zestawie | W zestawie

*  Nie ma potrzeby wykonywania kalibracji spektralnej sekwenatora przed uzyciem zestawu Gerbera Sequencing Kit v3.1.

Probki z odczynnikiem Gerbera Sequencing Kit nalezy traktowac tak, jakby byty przygotowane na bazie odczynnika
BigDye®. W niektoérych przypadkach moze by¢ wskazana optymalizacja parametréw pobieranej prébki przez analizator.

Identyczna/ldentyczne/ldentyczny

* % Sktady buforéw moga sie rézni¢. Zalecamy stosowanie oryginalnych buforéw 5x z poszczegélnych zestawdw.

Porownanie zestawow

Przeprowadzili$my szereg testéw porownawczych stosujac rézne rodzaje matryc (w optymalnych, jak
i suboptymalnych stezeniach), plazmidéw oraz produktéw PCR, w tym takze matryc zawierajacych
inhibitory, regiony bogate w pary GC, powtérzenia oraz struktury typu spinki do wtosdéw.

Trzy reprezentatywne wyniki takich poréwnan zostaty przedstawiono w ponizszych przyktadach.
Panel gorny przedstawia wyniki analiz z Gerbera Sequencing Kit v3.1, dolny wyniki analiz z BigDye®
Terminator v3.1 (w takich samych warunkach). Wszystkie préobki sekwencjonowano na sekwenatorze
3130xl stosujac kapilare o dtugoéci 50 cm i polimer POP-7®. Dane analizowano automatycznie
korzystajac ze standardowych ustawien bez interwencji operatora.

Przyktad 1 Niewielka przewaga Gerbera Sequencing Kit v3.1.

Zestaw do Gerbera Sequencing Kit BigDye® Terminator Kit
sekwencjonowania v3.1 v3.1
QV20+ 895 873
Contiguous Read Length (CRL) 993 987
Sample Score 30 28
Average Signal-to-Noise ratio 230 296
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SEQme — Twdj partner w sekwencjonowaniu DNA Gerbera Sequencing Kit v3.1

Przyktad 2 Niewielka przewaga BigDye® Terminator Kit v3.1. Warto jednak zwréci¢ uwage na
poréownywalng jakos¢ wynikow dla fragmentu poli(T). Aby ukazac wiecej szczegotow na
ponizszych rycinach przedstawiono jedynie pierwsze 250 zasad.

Zestaw do Gerbera Sequencing Kit BigDye® Terminator kit
sekwencjonowania v3.1 v3.1

QV20+ 905 932

Contiguous Read Length (CRL) 948 980

Sample Score 45 46

Average Signal-to-Noise ratio 379 458
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Uwaga: Wszystkie wyniki w przyktadach 1i 2 s3 zgodne ze specyfikacjami producenta dla danej konfiguracji urzadzenia.

Przyktad 3 Oba zestawy zapewniajq bardzo podobne wyniki nawet w przypadku problematycznych

sekwengji. Na zdjeciu (surowe dane) probka zawierajgca fragment poli(G) powodujgcy
gwattowny spadek sygnatu.
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Wartosé¢ dodana

Jak pokazuja powyzsze przyktady, jak i wyniki
wszystkich przeprowadzonych przez nas badan
porownawczych (dane nie prezentowane), réznice
pomiedzy zestawami sg niewielkie i w zasadzie mozna
je pomina¢. W zaleznos$ci od rodzaju prébki uzyskane
wyniki byty nieznacznie lepsze raz w przypadku
zastosowaniu jednego zestawu, innym razem przy
uzyciu drugiego. Dla zadnego =zestawu nie
zaobserwowalismy istotnych preferencji, jak réwniez
nie byliSmy w stanie rozpozna¢, ktéry byt uzywany na
poszczegdlnych etapach badan poréwnawczych.

Gerbera Sequencing Kit v3.1

Na podstawie przeprowadzonych testow mozemy
jednoznacznie stwierdzi¢, ze Gerbera Sequencing Kit
v3.1 sprawuje sie réwnie dobrze jak zestaw BigDye®
Terminator v3.1, niezaleznie od rodzaju analizowanej
prébki. Indywidualne modyfikacje rekomendowanych
protokotéw miaty porownywalny wptyw na uzyskane
wyniki w przypadku obu zestawéw.

W zwigzku z powyzszym Gerbera Sequencing Kit v3.1
moze stanowi¢ doskonate rozwiazanie dla wszystkich
laboratoriéw przeprowadzajgcych sekwencjonowanie
Sangera. Jego wdrozenie jest natychmiastowe i
znaczaco obniza koszty oznaczen, co stanowi jego
niewatpliwa zalete.

Informacje dodatkowe

e Zestaw Gerbera Sequencing Kit v3.1 jest dostepny w opakowaniach na 125, 250, 500 i 1000 reakgji.
e Kazdy zestaw zawiera bufor do sekwencjonowania (5x).

e Datawaznosci zestawu to 12 miesiecy od daty produkgji, przy przechowywaniu ponizej -20°C.

e Informacje dotyczace poszczegélnych partii odczynnika sg dostepne na zyczenie.

Wytacznie do badan naukowych. Wersja dokumentu 20200321-PL.

Zamow prébke
lub zt6z

zamowienie na
infFo@segme.eu!

Applied Biosystems, BigDye i POP-7 sg zastrzezonymi znakami towarowymi firmy Thermo Fisher Scientific Corporation.

Wszelkie prawa zastrzezone. © SEQme s.r.0. Sp. z 0.0., Oddziat w Polsce, UL. Trebacka 4, 00-074 Warszawa, Polska.
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